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Dil¢i pfipominky a naméty:

Bakalafska prace Pavla Andéla pfinasi do akademického prostfedi seznameni se zcela
novou metodou badani v genealogii. Navic natolik pfevratnou a zaroven rozsahlou, Ze je
otazkou, do jaké miry ji lze povazovat za soucast klasické genealogie ¢i zda je mozné
hovofit jiz o zcela samotném védnim oboru, byt pfirozené velmi tzce a nerozlucné
s tradicni genealogil spjatym. Zameérné vySe zminuji akademické prostfedi, nebot
v ptipadé genetické genealogie jsme svédky netypického jevu, kdy akademicka sféra
reflektuje s velkym zpozdénim obor, u jehoz rozvoje stoji spolecné amatérské a komercni
kruhy. V dobé psani tohoto posudku napf. ceska databaze haplotypu chromozomu Y
(Genebaze), obsahuje témét 5 000 testovanych osob (v drtivé vétsiné prave amatérskych
genealogu), nejvétsi sveétova databaze spolecnosti FamilyTreeDNA pak atakuje
milionovou hranici haplotypu z celého svéta, znichz témét 240 000 tvofi vysledky
nejpodrobnéjstho  testu (Big Y-700). A konecné databaze nejvétsich spolecnosti
nabizejicich autozomalni testovani (Ancestry, 23andMe) tvori vice jak 20 000 000
testovanych lidi z celého svéta. To je obrovské a stale rostouci mnozstvi cennych
genetickych dat, které genealogie v akademickém prostredi zatim prakticky nijak
nevyuziva a jiné obory, jako napf. archeologie, zatim jen velmi nesmeéle. Uz jen z toho
duvodu lze vybér tématu (notabene se snahou pfiblizit genetickou genealogii pravé
historikum) Pavlem Andélem s radosti a uspokojenim piivitat.

Prace je logicky clenéna, jak autor sam v uvodu popisuje, do celkem péti casti. Po
obecném vhledu do tématu a seznamenim se zakladni literaturou nasleduje vysvétlend
zakladnich principu dédicnosti, jez jsou potiebné pro pochopeni principu, na kterych je
geneticka genealogie postavena. Co se pouzitych zdroju tyka, je evidentni, ze diplomant se
orientuje v zakladnich zdrojich informaci. Ocenit lze také odkaz na dostupnou a rovnéz
aktualni zahranicni literaturu prednich genetickych genealogu (Reich; Bettinger; Wayne).
Jak je v textu spravné uvedeno, existence vhodné literatury k oboru je zatim velmi
omezena. Existuje sice velké mnozstvi oborné cisté genetické literatury, presto je zdroju
svym obsahem s pfesahem pfimo do genealogie, zatim dosti malo Proto bych uvital
v tomto piipadé vycerpavajici souhrn publikaci, které se k tématu vazou, a to 1 tieba
v sirsich ¢ obecnych souvislostech, nebot’ bakalafska prace ma seznamit piedevsim
neinformovaného Ctenafe. Pon¢kud opomijenou je diplomova prace Laury Ewerlingové
Nové metody a pristupy v genetické genelaggii (Masarykova univerzita, 2014). Kromé dalsi
literatury primo ke genetické genealogii jako je napt. jest¢ Morganova a Smithova piirucka
Advanced Genealogy. Research Technignes (McGraw Hill, 2014), jez rovnéz zminuje, byt ne
velmi podrobné v jedné ze svych kapitol genetickou genealogii je to také problematice
genetického testovani se vénujici Sergio Pistoi se svou publikaci DN.A Nation. How the
Internet of Genes is Changing Your Life. (Crux Publishing, 2019). Tato kniha je rovnéz Ceskému
ctenafi dostupna od roku 2021 ve slovenském prekladu DINA Cesta do vasej genetickej identity
(Ikar, 2021). K tématu chromozomu Y, zejména zminuje-li autor sesterské discipliny
archeogentiku a populacni genetiku, mohl odkazat na Steva Jonese a jeho dilo Y: Privod



mu (Paseka, 2008) ¢i na Spencera Wellse Adam a jeho rod. Genetickd odysea (lovéka (Argo,
2005). Odkazuje-li na Bryana Sykese a jeho legendarni dilo Sedwz deer Evinnych, pak jisté za
zminku stoji, ze krom¢é mitochondrialni DNA se Sykes zabyval 1 Y-chromozomalni DNA,
kterou zminuje ve svém dile Blood of the Isls (Bantam Press, 2006.) K obecnému nahledu
do genetiky a informacniho pfinosu DNA pak poslouz sice hodné popularizacni, ale
rozhodné pro nepouceného laika zajimava a dobfe ¢tiva publikace brnénského genetika
Pavla Lizala s titulem DNA jako obiansky prika; (Masarykova univerzita, 2019). A
konecné jako obecnou publikaci ohledné celé genetiky lze ctenafi doporucit informacné
nabité¢ dilo Siddharthy Mukherjeego Gen. O dédicnosti v nasich osudech (Masarykova
univerzita, 2019).

V kapitole ,,Jednoduse o lidské genetice® bych uvital o néco vhodnéjsi obrazek dédicnosti
mitochondrialni DNA. Seda barva evokujici neprenositelnost mtDNA je na prvai pohled
mezi ostatnimi ponékud matouci.

Informacni jadro tvori seznameni se zakladnimi druhy testu vyuzivanych v genealogii, a to
autozomalni testovani, testovani chromozomu Y a mitochondrialni DNA. Tato kapitola
je prolozena mnozstvim obrazovych materialu zachycujicich zejména praktickou ukazku
vysledku. Nemam k této ¢asti prace zasadni vyhrady. Snad jen ze u obrazku ¢. 15 by bylo
vhodné kromé obecného odkazu na FIDNA uvést pfimy odkaz na tuto stranku na
discover.familytreedna.com Uz jen proto, ze kromé zobrazeni této Casti fylogenetického
stromu nabizi Discover dal$i velké mnozstvi informaci, které mohou ctenare zasvétit do
dalsich vysledku a moznosti hlubokého testovani chromozomu Y. Uvedena ¢ast stromu
navic nepatti do haploskupiny Rla nybrz do haploskupiny R1b.

U mitochondrialni DNA bych zminil kromé velmi malé mutacni rychlosti, ktera
komplikuje $irsi genealogické vyuziti, také fakt, ze se v kazdé generaci u zen méni jejich
piijmeni. Tedy nelze mitochondrialni DNA vyuzit v porovnavani celych rodu ¢1 vyzkumu
v ptedmatricnim obdobi resp. v dobé, kdy nam z néjakého duvodu chybéji prameny.

Velmi zajimavou ¢asti je pak kapitola zabyvajici se vyuzitim testovani DNA v praxi. A to
nejen v genealogii nybrz na ptikladu nékolika atraktivnich piipadu z minulosti, které jsou
zajimavé 1 pro historiky. Autor tak napliuje druhou polovinu nadpisu své bakalarské
prace. Vybér pripadu je zajimava a rovnéz aktualni. Jedna se o témata, jez rezonovala 1
mezi laickou vefejnosti. Pravé na takovychto piipadech je tieba stavét popularizaci
genetické genealogie. U zminovaného pripadu identifikace kosternich pozustatku
Richarda III. bylo zahodno odkazat na Johna Ashdown-Hilla a jeho knihu Richard II1.
Postedni dny Zivota a osud jeho DNA (Amerigo, 2018).

Jako velmi dulezity a spravny ocefiuji autoruv kriticky piistup k interpretacim vysledku
testovani. Genetické vysledky, jakkoliv se jedna o exaktni data, jsou velmi nachylné
k raznym chybnym ¢i dokonce ucelovym dezinterpretacim. Nejdulezitéjsi vlastnosti


http://discover.familytreedna.com

genetického genealoga je prave spravné zhodnoceni ziskanych dat a korektni zatazeni do
historického ramce oprosténé od ruznych ideologickych, nacionalnich atp. pohledu. Autor
st je toho zjevné védom a pristupuje k tématu s nadhledem a je prosty zkratkovitych a
snadnych interpretaci. Ba naopak pfed nimi sam varuje.

Formalni a jazykova tprava prace je pomérné zdarila, i kdyz nékterym nepresnostem,
drobnym chybam ¢i pfeklepum se autor preci jen nevyhnul. Spolecnost FamilyTreeDNA
se oficialné pise se vSemi slovy dohromady, nikoliv zvlast. Z toho tedy rovnéz vychazi
zkratka FTDNA nikoliv FT DNA. Vyvod je ,,z* ptedku (str. 20), ale zjevné se jedna jen o
nepozornost, v nasledujicim textu (s. 26, s. 32) je toto slovni spojeni napsano spravne.
Vhodnéjsi je hovoiit o analyze DNA nikoliv o rozboru (s. 9, s. 19, s. 20, atd.). Na strané
20 rovnéz doslo k zaméné piivlastku, misto ,,genealogické testovani ma byt ,,genetické
testovani.“ A konecné drobna poznamka krodu zkratky DNA. I kdyz pravidla
piipoustéji, ze ji lze uzit v rodé strednim, castéji se uziva spise v rodé zenském. Jde preci
jen o zkratku vychazejici z nazvu deoxyribonukleové kyseliny. Tak je tomu nakonec 1
Vv textu, jen v anotact je oproti zbytku uvedena v rodé stfednim.

V praci chybi zminka o zaloZzeni Spolecnosti pro genetickou genealogii, jez ma za ukol
podporu genetickogenealogického testovani, popularizaci oboru, poskytovani konzultaci a
obecné rozvoj genetické genealogie v Ceské republice. Nicméné jsem si védom, Ze
dokoncovani prace a zalozeni spolecnosti se casové prekryvalo. Nejde tedy z mé strany o
vytku jako o pouhou poznamku, nikoliv vsak k tizi autora.

Autor cituje velké mnozstvi internetovych zdroju. Mezi nimi mi ovSem chybi zasadni
stranky s informacemi pfimo z oboru genetické genealogie. Zejména jde-li v tomto
ptipadé o praci predstavujici celkové obor. Piedevsim se jedna o stranku Roberty
Estesové DNAeXplained — Genetic Genealogy (https://dna-explained.com/), web The DNA
Geek (https://thednageek.com/) ¢i informacné velmi zajimavé blogy spolecnosti, jez jsou

v praci velmi casto zmifovany jako spolecnosti tzv. velké ctyrky, tedy laboratofe a
zprosttedkovatelé nejvhodnéjsi ke genealogickému testovani. Konkrétné jde o informacné
zajimavé blogy FamilyTreeDNA (https://blog.familytreedna.com/) resp. MyHeritage

(https://blog.myheritage.com/). Je velka skoda, ze tyto odkazy v praci chybéji.

Celkové posouzeni price a zduvodnéni hodnoceni:

Predlozena bakalafska prace 1 pfes par veskrze drobnych vytek pfinasi souhrn zakladnich
informaci tykajicich se zcela novych metod vyzkumu v genealogii za pomoci vysledku
nckterych druhu analyz DNA. Autor ma zjevné bohaté zkusenosti s praktickym
testovanim, orientuje se v oboru, rozumi principum dédi¢nosti, druhu ziskanych dat a
jejich interpretace. Zvlada rovneéz vysledky kriticky hodnotit. Neshledavam rovnéz zadné
zjevné faktografické chyby. Prace svym rozsahem odpovida pozadavkum bakalarské
kvalifikacni prace, v hloubce prezentovanych informaci jde mnohdy jesté dale. Jedna se
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zaroven o téma velmi aktualni a atraktivni. Je velmi pravdépodobné, Ze informace zde

obsazené neskonci nevyuzité v supliku. Praci rad doporucuji k obhajobé. S pfanim, aby

autor pokracoval v tomto tématu i nadale.
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