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1. UVOD

Péstovany salat (Lactuca sativa L.) je celosvétové konzumovana listova
zelenina, kterd je vyhleddvana predevsim pro své osvézujici vlastnosti, vysoky obsah
vitamini a nizkou kalorickou hodnotu (Petrzelova et al. 2013; de Vries 1996).
V 19. stoleti zacalo systematické péstovani této plodiny (Lebeda et al. 2008b). To spolu
S jiz samotnou domestikaci a naslednym Slechténim salatu na zvyseni jakostni kvality
vedlo ke snizeni genetické variability populaci péstovaného saldtu, coz ucinilo tuto
plodinu bezbrannou vici chorobam, skiidciim a environmentdlnim zméndm (Beharav
et al. 2006). I pfesto, Ze v soucasnosti je zemédélstvi stale vice podporovano dotacemi
statu i Evropskou unii, neni tato podpora dostacujici, vzhledem k tomu, Ze rostlinné
patogeny jsou vSudypfitomné (Burdon and Thrall 2009). Z tohoto divodu je nutné
vyvinout U€¢inné mechanismy ochrany rostlin vii¢i fytopatogennim organismtim, které
rostliny nejvice ohrozuji, aby ztraty na trodé byly co moznd nejmensi. Nejméné
nakladnou metodou vtomto ohledu se jevi zdokonalovani rezistence péstovanych
plodin, které se provadi jejich $lechténim. Nespornou vyhodou této metody je i nizsi
pouzivani chemickych postiikil, jejichz pouzivani vzhledem k syrové konzumované
listové zeleniné neni nejvhodn&jsi, a jejichz nizsi vyuzivani také vede i k omezeni
znecistovani zivotniho prostiedi (PetrZelova et al. 2013; Valkoun 1988). Dulezité vSak
je st uvédomit, Ze cilem Slechténi na zvySeni rezistence neni Uplné vymyceni
patogennich organismu, ale jejich citliva a dlouhodobd kontrola (Hejny 1989).
Pfitomnost fytopatogennich organismi je totiz velice dulezitd pro zvySovani druhové
diverzity hostitelskych rostlin (Lebeda et al. 2008a), které se tak stavaji méné zranitelné
vicéi vykyvim biotickych a abiotickych podminek prostiedi (Lebeda et al. 2002).

Zakladnim pfedpokladem pro Gspésné vyuZiti Slechtitelskych metod pfi ochrané
plodin, jsou dobré znalosti interakci hostitel — patogen (Hejny 1989). Tato diplomova
prace se zamétuje na plisen salatovou, ktera je v soucasné dobé€ jednim z hospodarsky
soustavnéji experimentalné studovana od druhé poloviny 70. let 20. stoleti. (Petrzelova
and Lebeda 2000). O interakci Bremia lactucae — Lactuca spp. byla uz sepsana cela
fada publikaci, v soucasné dobé je v této oblasti vyzkumu asi nejvice publikacné ¢inny
Prof. Ing. Ale$ Lebeda, DrSc., ktery tomuto tématu zasvétil celou svou kariéru. Jeho
pusobistém je Kkatedra botaniky (laboratof fytopatologie), Piirodovédecké fakulty,

Univerzity Palackého v Olomouci, ktera se vénuje komplexnimu vyzkumu plisné

4



salatové. Nicméné, této problematice se vénuji 1 dalSi autofi z jinych zemi napf.:
Jonsson (Svédsko), Zinkernagel (Némecko), Maisonneuve (Francie), Sharaf a Beharav
(Izrael), Braz a Souza (Brazilie) a Trimboli s Nieuwenhuisem (Australie).

Problémem pii Slechténi na rezistenci u kulturné péstovaného saladtu Lactuca
sativa se zda byt to, ze témét vSechny zdroje na rezistenci jiz byly téméf vycerpany,
a tak je nutné rozsiftit zdroje rezistence, coz je umoznéno pomoci plan¢ rostoucich druh
Lactuca spp. — pfedevsim Lactuca serriola, ale i Lactuca virosa a Lactuca saligna
(Lebeda et al. 2008b). Nicméné tohoto fenoménu se intenzivnéji vyuziva v prub&hu
poslednich 30 let, jelikoz diive byla uvazovana myslenka, ze vyuzivani voln¢€ rostoucich
druhii Lactuca spp. jako zdroji rezistence vede ke snizovani jakostnich znakt
péstovaného salatu (Lebeda et al. 2014).

Doposud je vyuZzivani volné rostoucich zdroju spojeno s jistym uskalim, které se
skryva v nedostateénych informacich o genetické struktufe populaci B. lactucae, tedy
variabilité jeji virulence, V pfirodnich patosystémech (Lebeda et al. 2002). Proto se
tomuto tématu vénuje stale vice pozornosti, a nejinak je tomu i v pfedlozené diplomové

praci, kterd by do této oblasti vyzkumu méla vnést dalsi nové poznatky.



2. CILE DIPLOMOVE PRACE

PiedloZzena diplomova prace vychazi ze stejnojmenné bakalaiské prace téhoz
autora, jez byla zaméfena na studium variability virulence Bremia lactucae
Vv populacich volné rostouci Lactuca serriola za rok 2010. Tato prace je zaméfena na
studium variability virulence Bremia lactucae v populacich volné rostouci Lactuca
serriola za rok 2011 a porovnani nové ziskanych vysledka s vysledky ptfedchozi prace
autora. Jako diléi cile 1ze uvést:

1) Rozsifit literarni reSersi k dané problematice;
2) Provést test predlozenych izolatd B. lactucae na diferenciacnim souboru

hostitelskych genotypi Lactuca spp. za rok 2011,

3) Determinovat faktory virulence v ziskanych izolatech z roku 2011,

4) Na zaklad¢ ziskanych faktorG virulence stanovit fenotypy virulence a sextet
kody;

5) Zpracovat a interpretovat ziskané vysledky testt pro rok 2011;

6) Porovnat vysledky testt z let 2010 a 2011;

7) Vysledky obou testovani z let 2010 a 2011 diskutovat s vysledky praci jinych

autoru.



3. LITERARNI PREHLED
3.1. Rod Lactuca L.

3.1.1. Zakladni morfologicky popis rodu Lactuca L. a jeho postaveni

V rostlinném systému

Rod Lactuca L., lidové oznacCovan jako salat, patii do tise Plantae (rostliny),
podiise Tracheobionta (cévnaté rostliny), oddéleni Magnoliophyta (krytosemenné),
fadu Asterales (hvézdnicotvaré), celedi Asteraceae (hvézdicovité), podceledi
Cichorioideae (¢ekankové), tribu Lactuceae, skupiny Cichorium, podskupiny Crepis
(Dolezalova et al. 2002).

Rod Lactuca L. sestava pievazné ze samospras$nych jednoletych, dvouletych
i vytrvalych silné mlé¢icich bylin, vzacné keft, s vietenovitymi, hlizovitymi kofeny,
nékdy s podzemnimi stolony. Lodyhy tohoto rodu jsou 25 — 250 cm vysoké, obvykle
vzpiimené nebo vystoupavé, u nékterych horskych druhti i plazivé ¢i lianovité, vétSinou
jednoduché, piedev§im U horskych druhti v horni casti i vétvené; lysé, chlupaté,
Stétinaté nebo ostnité. Postaveni listl na lodyze je stfidavé. Listy jsou jednoduché,
¢lenéné, tidCeji celistvé, na okraji a zilnatiné mnohdy ostnité. Zpravidla se u téchto
zastupcli objevuje piizemni razice listt, které jsou fapikaté, stonkové listy naopak
byvaji ptisedlé. Ubory s plochym lazkem bez plev, drobné a pocetné (4 — 25 nékdy az
50 jazykovitych kvéta) se skladaji ve vrcholi¢nata, latovita, hroznovita nebo klasovita
kvétenstvi. Supinovité listeny s hralovitou ¢&i stielovitou bazi pfisedaji stiechovité
k vietenu kvétu a vétvim. Zakrov slozeny z lysich, na vrcholu brvitych, nékdy na $picce
fialové zbarvenych listenil byva nejastéji valcovity, ale objevuji se 1 druhy s kulovitym
vicetadym zékrovem, jehoz tvar se za plodu mize ménit aZ na vejcovity. Kvéty jsou
jazykovité s ligulou v barevném provedeni zlutém (na vné&j§i stran¢ nékdy
nacervenalém), modrém, fialovém, pouze vzacné bilém. Korunni trubky dosahuji jen
poloviny délky liguly. Plodem je olivové zelena, svétle hnéda pripadné Cerna nazka,
jejiz tvar je vietenovity a siln€ zplostély, jejim charakteristickym znakem je pfitomnost
zobanku, ktery mtze byt krat$i nebo delsi nez télo nazky, sporadicky se nevyskytuje
vibec. Na povrchu nazky se nachazeji Zebra a na jejim okraji se u vétSiny druha
objevuji Uzka kiidla. Bily nebo naZloutly chmyr sestdva z jedné fady bunck (vyjimeéné
I zvice tad). Opadavé paprsky chmyru jsou jednoduché a pftiblizné stejné dlouhé

(Dolezalova et al. 2002; Ferdkova 1977; Slavik and Stépankova 2004).



3.1.2. Taxonomie rodu Lactuca L., jeho geografické rozsiieni, ekologie,
genovy pool a hybridizace

Rod Lactuca L. ptedstavuje skupinu asi 100 druhti: 17 evropskych druht, asi
10 severoamerickych druht, 33 tropickych vychodoafrickych druhti a asi 40 asijskych
druhti (de Vries 1996). 14 druhii je povazovano za volné rostouci v Evropé1 a Z téchto
pouze 7 druhu patéi mezi plevelnaté rostouci hostitele B. lactucae (Lebeda et al. 2001a;
Petrzelova and Lebeda 2004a). Vétsina druhti Lactuca L. jsou xerofyty, a tak velice
dobfe snasi suché klimatické podminky, vyjimku ptedstavuji pouze horské druhy
(Lebeda et al. 2008b) a lianovit¢ druhy Lactuca L. z tropickych destnych pralest
(Dolezalova et al. 2002). Ztohoto divodu se hlavni distribuce rodu Lactuca L.
soustied'uje na mirné a teplé oblasti severni polokoule a to predev§im na kontinent
africky a asijsky. Rada druhi se také vyskytuje v Evropé, Severni a Jizni Americe,
na ostrovech v Indonésii a nékteré druhy byly introdukovany i do Australie, kde
uspésné zdomacnély (Ferakova 1977). Na severu dosahuji druhy vétSinou 50 — 55° s. §.,
vyjimku tvori Lactuca sibirica s arealem rozsifeni az k 70° s. 8. Z hlediska vertikalni
distribuce se vétSina druhi nachézi v rozsahu 200 — 600 metrd nad mofem, avSak
nékteré druhy byly nalezeny i v nadmoiskych vyskach okolo 2000 metr (Dolezalova et
al. 2002; Ferakova 1977). Za centrum pavodu evropskych druhti rodu Lactuca L. je
povazovana oblast Stfedozemniho mote, kde mlizeme najit i vétSinu z evropskych
druhid (Ferakova 1977). Za oblast biodiverzity Lactuca L. je pak chapana jihozapadni
Asie, presnéji povodi fek Eufrat a Tigris, pfedpoklada se, ze zde byl salat také poprvé
pestovan jako plodina (Lebeda et al. 2008b).

Nejvice druhti Lactuca L. roste na vapencich a skalnatych svazich, takové
rostliny oznaCujeme jako kalcifilni. Vapencové pidy byvaji alkalické, nékteré druhy
vSak preferuji pudu spiSe neutralni. Nejbéznéjsi druhy Lactuca serriola (dale jen
L. serriola), L. saligna a L. virosa patii mezi ruderalni rostliny — rostliny, které osidluji
naruSend stanoviSté napt. ptikopy podél silnic a Zeleznic, suté, neobd¢lavand pole,
erodované pudy apod. (Dolezalova et al. 2002; Ferakova 1977; Lebeda et al. 2001b).

Taxonomie tohoto rodu je velice obtizna, jelikoZ stale nejsou zndmy kompletni
informace tykajici se morfologie, anatomie, cytologie, biochemie a molekulové
struktury danych druhd (Dolezalova et al. 2002). V soucasné dobé nejuznavanéjsi

taxonomické rozdéleni druhu navrhl Lebeda vroce 2004, ktery rozsifil plvodni

! Jiné studie (napf. Ferakova 1977; Dolezalova et al. 2002) uvadi 16 plang rostoucich druhti v Evropé.



klasifikaci navrzenou Ferdkovou a Rulkensem. Podle této klasifikace se rod Lactuca L.
déli do 7 sekci a 2 geografickych skupin. Oznaceni sekci je ndsledujici: Lactuca
(subsekce — Lactuca a Cyanicae rozlisitelné na zakladé¢ Zivotniho cyklu jejich zastupci),
Phoenixopus, Mulgedium, Lactucopsis, Tuberosae, Micranthae a Sororiae; a oznaceni
geografickych skupin: africkd a severoamerickd (Ferdkova 1977; Dolezalova et al.
2002). Posledni dobou se vSak zacinaji objevovat nazory, ze by mél byt tento Siroce
pfijimany koncept kriticky piehodnocen sohledem na molekuldrni tdaje
0 fylogenetickém vztahu mezi druhy Lactuca spp. (Lebeda et al. 2014).

Ze stovky druht, které nalezeji k tomuto rodu, je pouze jeden, Lactuca sativa
(dale jen L. sativa), vyuzivan jako plodina, a to v celosvétovém méfitku (Lebeda et al.
2008Db). Jelikoz neexistuji dukazy pro existenci pivodné v piirodé rostouci L. sativa,
pfedpokladd se, ze tento druh vznikl domestikaci nékterého volné Zzijictho druhu
(de Vries 1996). Autor de Vries (1996) také uvadi, ze L. serriola je pfimym predkem
kulturné péstovaného salatu, avsak do jeho domestikace byly zapojeny jeden nebo dva
dalsi druhy.

Kategorizace mnoha druhti Lactuca spp. do genovych poolii na zakladé jejich
ktizitelnosti a plodnosti vzniklych hybridu je stale diskutabilni a je tfeba ji vyjasnit
(Lebeda et al. 2014). Kulturné péstovana L. sativa predstavuje primarni geneticky pool
(Lebeda et al. 2001a) spolu sdruhy L. serriola, L. aculeata, L. scarioloides,
L. azerbaijanica, L.georgica, L. dregeana a L. altaica. Tyto druhy mohou pfi
vzajemnych interakcich poskytovat fertilni hybridy, jelikoz zde neexistuji zadné bariéry
ktizitelnosti (Zohary 1991). Pfesto vSak spontanni mezidruhovi hybridi jsou velice
vzacni, pravdépodobné vzhledem k vysoké frekvenci autogamie (samosprasnost)
VvV ramci tohoto rodu. Alogamie (cizospraSnost) je spiSe vzacnou uddlosti a vétSinou je
zprostiedkovana pomoci hmyzich vektort (Ferakova 1977). Kategorizace L. saligna
a L. virosa, které spolu s L. serriola patii mezi nejcastéjsi predstavitele sekce Lactuca
V Evropé (Zohary 1991), do sekundarniho a terciarniho poolu doposud neni zcela
vyfesena (Lebeda et al. 2014). Nicméng, prozatim sekundarni pool zahrnuje L. saligna,
kterou lze s L. sativa kiizit pouze ¢astecné, a terciarni genovy pool je tvofen L. virosa,
kterd je omezené kiizitelna s L. sativa a vysledkem tohoto hybridizaéniho procesu
byvaji sterilni jedinci (Zohary 1991; Lebeda et al. 2014).



3.1.3. Charakteristika hostitelského druhu Lactuca serriola L.

Jednim z nejbéZnéjsich plevelnatych hostitelskych druhti B. lactucae ve stiedni
Evropé¢ je L. serriola neboli locika kompasova, 2n = 18 (Ferakova 1977; Lebeda 2002;
Lebeda et al. 2008b). Zastupci tohoto druhu jsou pievazné samosprasni, avSak
| cizospraS$nost umoznéna hmyzimi vektory byla pozorovana v1 — 5 % ptipadd
(Hooftman et al. 2007). Locika kompasova je vysoce invazivni druh, ktery kolonizuje
ruderdlni stanovisté (disturbovana stanoviste, ptiklady uvedeny vyse), a proto se nékdy
oznacuje jako pionyrska rostlina. Invazivita daného druhu je usnadnéna pomoci nazek,
které se snadno Sifi vzduchem i na veliké vzdalenosti (Ferakova 1977; Lebeda et al.
2008a), stejné tak se na velkém rozsiteni tohoto druhu podili ¢lovek, netimysIné skrze
rizné typy dopravy (Lebeda et al. 2001b). L. serriola preferuje slunna stanovisté
vyskytujici se od nizin az po horské oblasti. (Ferakova 1977). Nicmén¢, Hooftman et al.
(2007) uvadi, Ze L. serriola se stale Castéji omezuje na stinna stanovisté, jako jsou
naptiklad okraje lesti nebo zivych plotl, ktera poskytuji vhodné podminky pro vyskyt
Bremia lactucae. Piuvodni rozsifeni lociky kompasové bylo po celé Evropé, Asii
aseverni Africe, postupem casu byla zavleCena také do Severni Ameriky, Jizni
Ameriky — Argentiny a jizni Afriky (Ferakova 1977).

L. serriola je jednoletad ¢i dvouleta az 180 cm vysoka bylina S vietenovitym
kofenem. Stonek byvéa jeden, n¢kdy vSak 1 vice, je strnule vzptfimeny, lysy nékdy
pichlavy, bélavy vzacné Cervené Ci fialové nab&hly. Listy sivozelené barvy jsou tuhe,
v pfizemni rizici podlouhle vejcité nebo obkopinaté, nejcastéji pefenodilné az
petfenosecné, vzacnéji i1 celistvé. Lodyzni listy pfisedaji hralovitou ¢i srd¢itou bazi
ke stonku, jsou mirn¢ ¢lenéné nebo nedélené a na okraji zubaté ptipadné osténkaté,
na bo¢nich Zilkach trnobrvité, jinak lysé. Ubory tvoreny 8-15-(35) kvéty tvotici latovita
kvétenstvi. Supinovité listeny maji kopinaty tvar a stfelovitou bazi. Zakrov je tizce
valcovity a jeho listeny byvaji na $pi¢ce mnohdy Cervenofialové. Jazykovité listy jsou
zbarveny zluté, obcas s fialovym nadechem, suSenim se jejich barva muze zménit
na modrou. Nazky jsou zplostélé, s 5-9-(10) Zebry, na vrcholu osténkaté, barvy okroveé
hnéd¢, bélavy zobanek dosahuje délky téla. Opadavy chmyr je bily. Doba kveteni je
variabilni, nejcastéji vSak od cervence az do fijna (Ferdkova 1977; Slavik and
Stépankova 2004).

V ramci druhu lociky kompasové byvaji také odliSovany dvé formy L. serriola

f. serriola a L. serriola f. integrifolia, z nichz se v Ceské republice ¢astéji nachazi forma
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L. serriola f. serriola. Z toho divodu také charakteristika uvedena vyse nalezi spise této
form¢. Druha forma L. serriola f. integrifolia se od této odliSuje malymi pfizemnimi
rizicemi a malymi stonkovymi listy. Rozdily jsou také ve vyskytu téchto dvou forem,
V nizinach a na pobtezi. Neznamena to vsak, Ze tyto dvé formy nerostou i na spole¢nych
lokalitach, toto bylo také Casto pozorovano obzvlast na slunnych stanovistich (Lebeda
et al. 2001b).

Locika kompasova se Casto vyuziva ve Slechténi Lactuca sativa na rezistenci
proti B. lactucae. Jak jiz bylo zminéno vyse, fadi se do tzv. primarniho poolu L. sativa
(Lebeda et al. 2001a), coz znamena, ze se u ni nevyskytuji bariéry kiizitelnosti v ramci

rodu (Dolezalova et al. 2002).

3.2. Rod Bremia Regel

’

3.2.1. Taxonomie, zakladni morfologicky popis a rozSireni

Rod Bremia Regel se taxonomicky tadi do fise Chromista, oddéleni Oomycota,
tiidy Oomycetes (diive Peronosporomycetes), podtiidy Peronosporomycetidae, fadu
Peronosporales, celedi Peronosporaceae (Kalina and Vana 2005). V zahrani¢ni
literatuie jsou zastupci této celedi oznacovani jako ,,downy mildews (Petrzelova and
Lebeda 2000).

Rod Bremia Regel je v soucasné dobé ¢lenén pouze do dvou druhd, které se
od sebe odlisuji svym hostitelskym rozsahem a velikosti konidii. Druh Bremia
graminicola Naumov, jez se nejcastéji vyskytuje jako patogen travnich druhd, se
vyznacuje malou velikosti konidii. Tato bakalafska prace se vice vénuje druhému druhu,
a to Bremia lactucae Regel (dale jen B. lactucae), ktery bude rozebran podrobng&ji
(Lebeda et al. 2002).

B. lactucae (2n = 14 — 16)? v &eské terminologii oznaCovand za plisef
salatovou, predstavuje jeden znejvyznamnégjSich patogenli kulturniho salatu
(Michelmore and Wong 2008; Petrzelova and Lebeda 2000). Stejné jako ostatni
zastupci fadu Peronosporales patfi mezi obligatni biotrofni parazity napadajici
nadzemni vegetativni organy suchozemskych, ptedev§im dvoud€loznych, rostlin
(Kalina and Vana 2005; Lebeda et al. 2002). Obligatni biotrofni parazité jsou takové

organismy, které nejsou schopny pfijimat potravu jinym zpusobem, neZ z Zivych bunék

2 Pfedpoklada se, Ze B. lactucae vlastni 7 — 8 parti chromozomil, koneéné &islo nebylo stanoveno, jeliko
doposud nebyl sekvenovan cely genom B. lactucae (Michelmore and Wong 2008).
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hostitelskych organismt a mimo vegetacni obdobi téchto hostiteli pfezit v jiné podobé
nez jako gamety, cysty nebo spory (Kalina and Vana 2005; Lebeda 1989a). Této zivotni
strategii odpovida i morfologie B. lactucae. Charakteristickou pro ni je eukarpni,
cenocytické mycelium, které vytvaii dobfe vyvinutd haustoria urCend k Cerpani
pottebnych zivin z bun¢k. Zoosporangia jsou opadava a tvoti se na povrchu napadenych
hostitelskych pletiv na konidioforech neukonceného ristu, jez jsou znacné odlisné
od ostatnich somatickych hyf. Gametangia (sam¢i anteridium a sami¢i oogonium) se
tvofi pouze v urcitych organech hostitele a oogonia obsahuji jedinou oosféru. Vyse
uvedena charakteristika plati i pro ostatni zastupce fadu Peronosporales, a proto se
jednotlivé rody tohoto tadu od sebe odliSuji hlavné tvarem a zpisobem vétveni
nepohlavnich konidiofort (Kalina and Vana 2005), kde u B. lactucae jsou dichotomicky
vétvené a zakonéené teréovitymi zdufeninami zvanymi sterigmata nesoucimi zde se
vyvijejici konidie (Petrzelova and Lebeda 2000).

Ze je B. lactucae obligatni biotrofni parazit se projevuje i na dobé vyskytu této
oomycety, kterd koresponduje s délkou trvani celého Zivotniho cyklu jejich hostiteld,
za vhodnych mikroklimatickych podminek uz od druhé poloviny dubna az po zacatek
listopadu. To je umoznéno jednak tim, Ze B. lactucae se mize vyskytovat na vSech
vyvojovych stadiich hostitelskych rostlin a jednak tim, ze hostitelsky rozsah tohoto
patogenu je pomémné Siroky (Petrzelova and Lebeda 2004a). Obecné lze fici, Ze
B. lactucae je rozsifena celosvétoveé vSude tam, kde se nachazeji kultivary salatu, nebo
nekteré plané rostouci rostliny z ¢eledi Asteraceae (hvézdicovité). Do soucasné doby
byl zaznamenan vyskyt B. lactucae na vice nez 200 druzich Celedi Asteraceae z asi
40 rodu, tato ¢isla pravdépodobné nejsou kone¢na (Lebeda et al. 2008a, b). Nicméné,
jednotlivé izolaty B. lactucae jsou vysoce hostitelsky specifické, a tak je jejich vyskyt
vétsinou omezen na stejné hostitelské druhy nebo rody. Organismy s tak vysokou
hostitelskou specificitou oznacujeme jako monofagni (Lebeda 1989b; Petrzelova and
Lebeda 2004a). Proto neni piekvapivé, ze ne vSechny izolaty z plané rostoucich rostlin
z ¢eledi Asteraceae mohou slouzit jako zdroj inokula pro péstované salaty (Petrzelova
and Lebeda 2000). Na zaklad¢ tohoto zjisténi bylo navrzeno 11 specializovanych
forem® (formae speciales) B. lactucae, které se téméef vyluéné specializuji na jednotlivé
hostitelské rody (Lebeda et al. 2008b). Mezidruhovy pienos byl zaznamenan pouze

v ramci rodu Lactuca a Sonchus (Petrzelova and Lebeda, 2004a).

¥ Formae speciales predstavuje morfologicky stejné izolaty fytopatogenni houby, lisici se svou parazitni
adaptaci na riizné hostitelské rody nebo druhy (Lebeda 1989b).
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Nejbéznéjsim plané rostoucim hostitelem B. lactucae je L. serriola a druhym
nejcastéjsim je Sonchus oleraceus (mlé¢ zelinny). Mén¢ Casté plané rostouci hostitelské
druhy jsou napi. Arctium tomentosum (lopuch plstnaty), Cirsium arvense (pchaé rolni),
Lapsana communi (kapustka obecna), Carduus crispus (bodlak kadefavy) a jini zastupci

roda Lactuca a Sonchus (Lebeda et al. 2008a).

3.2.2. Symptomy napadeni B. lactucae

Obecné symptomy napadeni chapeme jako reakci hostitele na ¢innost patogenu
s ohledem na obranné mechanismy rostliny vaci chorobé a v zavislosti chorobného
stavu na vné&jSich podminkach, stejné tak jako projev aktivity patogenu uplatiujiciho se
na rostlin¢ jako hostiteli. Dilezité je si uvédomit, Ze prostfedi, patogen 1 rostlina
spoluutvareji specifické priznaky pro urcity piipad (Novak 1959).

Pfiznaky napadeni B. lactucae se daji zafadit do skupiny ptiznakii lokalnich,
tedy projevujicich se strukturalni zménou na ur¢itém misté¢ (Novak 1959). B. lactucae
patii mezi organotrofni, pfesn¢ji folikolni houby, tzn. je schopna infikovat
areprodukovat se pouze na listech hostitelskych rostlin (Lebeda 1989b). Proto
typickym pfiznakem napadeni rostlin B. lactucae je vznik svétle zelenych az zlutych
skvrn na spodni strané listl, které jsou lokalizovany mezi listovou Zilnatinou. Po ur¢ité
dobé se za vhodnych podminek v misté téchto chlorotickych 1ézi objevuje bily povlak
konidioforti s konidiemi, ktery v n€kterych piipadech mize piechazet i na svrchni
stranu listt (napf. Lebeda et al. 2008a; Petrzelova and Lebeda 2000). Postupem casu
napadené pletivo hnédne a nekrotizuje (PetrZelovd and Lebeda 2000) a ve fazi
semenacktl mize dochazet i k postupnému rozkladu pletiv déloznich listd (Lebeda et al.
2002). Z uvedeného vyplyva, ze B. lactucae rostliné Skodi piedev§im tim, ze sniZuje
velikost jeji fotosyntetické plochy, a postupné indukuje u rostliny ztratu listd.
Nedochazi vSak k pfiliSnému sniZeni fitness rostliny, tvorba nazek zlistava ve vétSiné
ptipadi zachovana, samoziejmé v zavislosti na vyvojové fazi, ve které¢ byla rostlina
napadena (Hooftman et al. 2007).

Casto se stava, ze v pokroéilej§im stadiu napadeni rostliny B. lactucae dochézi
k ataku rostliny i jinymi patogeny at uz virovymi, bakteridlnimi ¢i houbovymi
(Petrzelova and Lebeda 2000).

Obecn¢ je hlasena velka variabilita fenotypové exprese infekce B. lactucae

(Lebeda et al. 2008b). Mohou se tedy objevit i pfipady, kdy se na napadenych listech
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nevyskytuji zadné nekrotické 1éze, pouze se na nich tvofi bilé povlaky konidioforti

s konidiemi (Lebeda 2002).

3.2.3. Zivotni cyklus B. lactucae a rozmnoZovani

Zivotni cyklus B. lactucae chapeme jako vyvoj patogenu b&hem jeho réiznych
ontogenetickych stadii a ro¢nich obdobi. Délka trvani zivotniho cyklu B. lactucae
odpovida délce trvani jedné péstitelské sezony salatu, tedy jednomu rocnimu cyklu
(Lebeda 1989c). Prevaznou cast zivotniho cyklu u B. lactucae tvoii diploidni faze,
haploidni faze se objevuje pouze bezprostiedné¢ pied pohlavnim rozmnozovanim -
oogametangiogamii (Kalina and Vana 2005).

Oogametangiogamie je typ pohlavniho rozmnozovéni, pii kterém dochézi
ke splyvani samcich a samicich pohlavnich organti, antheridia respektive oogonia
obsahujiciho u B. lactucae jedinou oosféru. B. lactucae je pfevazné heterothalicka’
(Lebeda et al. 2008a), a z toho divodu jsou ke kopulaci nutné dva odlisné kmeny stélek.
Jedna se o jedince riiznych tzv. parovacich typl.. Pokud nastane fyzicky kontakt hyf
opacnych parovacich typt, dojde k: potladeni asexudlni sporulace, tvorbé gametangii
a synchronni meidéze v oogoniu a antheridiu a nasledné¢ nastanou mezi pohlavnimi
organy plasmogamie (splyvani protoplasti) a posléze karyogamie (splynuti jader)
vedouci az ke vzniku tlustosténné oospory (Kalina and Vana 2005; Michelmore and
Wong 2008). Ta je dilezitd jednak pro preziti patogenu v nepiiznivych podminkéach
(napf. zimni obdobi) a jednak pro zahajeni primarni infekce na jate (Lebeda et al. 2002).
Ackoli pohlavni rozmnozovani v zivotnim cyklu B. lactucae hraje kli¢ovou roli
Vv genetické rekombinaci a je povaZovano za hlavni zdroj variability virulence (napf.
Lebeda et al. 2002), bylo pozorovanim na L. serriola, které provedli v roce 2003
Lebeda a Petrzelova, prokazano, ze pohlavni rozmnozovani B. lactucae se v ptirodnim
patosystému vyskytuje jen vzacné (Lebeda et al 2008a).

Béhem vegetacniho obdobi je pro B. lactucae typictéjsi nepohlavni
rozmnozovani pomoci asexualnich spor zvanych konidie (Lebeda et al. 2008b).
Nepohlavni tenkosténné spory se vyvijeji na sporangioforech, zde konidioforech, které
proristaji na povrch pfedevsim spodni strany listl hostitelskych rostlin skrze pruduchy.

Zralé konidie, jez byvaji nejcastéji rozsifovany vétrem a pomoci kapek vody, jsou

* Za specifickych podminek mohou nékteré izolaty B. lactucae vykazovat i sekundarni homothalismus
(Michelmore and Wong 2008).
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hlavnimi iniciatory polycyklického infekéniho fetézce (Hooftman et al. 2007; Lebeda
1989c).

3.2.4. Infekéni cyklus B. lactucae

Zakladni jednotkou infekéniho fetézce B. lactucae je infekéni cyklus (IC), ktery
predstavuje sled d&ja navazujicich na sebe v nasledujicim poradi: disperze a inokulace
(diseminace), infekce, kolonizace, projev symptomu a sporulace, po které se cely cyklus
opakuje (Lebeda 1989c).

V prvni fazi IC — disperzi a inokulaci, dochéazi k uvolnéni spor patogenu a jejich
pfenosu na povrch hostitele (Lebeda 1989a). V této preinfekéni fazi musi dojit k piilnuti
konidie k povrchu hostitele tzv. adhesi, po které za vhodnych podminek (uvedenych
v oddile 3.2.5. Ekologie a epidemiologie B. lactucae) spora vykli¢i a utvoii se
apresorium. Kli¢eni konidii zac¢ina cca 1 — 3 hodiny po inokulaci, kdy mizeme
pozorovat prvni kliéni vlakna, a to jak na hostitelskych, tak nehostitelskych rostlinach
specifickych pro daného parazita. Nejvétsi intenzita tvorby kli€nich vldken nastdva
3 — 6 hodin po inokulaci a po 24 hodinach po inokulaci se s ni uz téméf nesetkame
(Lebeda et al. 2001a). Pii kliceni se disperzni jednotka méni ve zvlastni infekcni
strukturu zvanou apresorium, jimZ patogen v misté kontaktu pfilne k substratu (Lebeda
1989c). Prvni apresoria se objevuji 2 — 3 hodiny po inokulaci a jsou dilezita
pro uskute¢néni infekce (Lebeda et al. 2001a).

Proniknuti infekénich struktur patogenu do hostitele a utvoteni parazitického
vztahu se oznacuje jako infekce (Lebeda 1989c). Infekce B. lactucae zacina penetraci
kutikuly a stény hostitelskych bune¢k pomoci chemickych latek (Lebeda et al. 2008b)
a mechanicky skrze penetraéni kolik®, ktery se vyviji na apresoriu do 30 minut od jeho
vzniku (Lebeda et al. 2001a). Tento typ penetrace patii do kategorie pfimych penetraci.
Ty se od ostatnich typd penetraci 1i§i tim, Ze po penetraci se utvaii vakovité Utvary
tzv. primarni vesikuly, které invaginuji plasmatickou membranu epidermélnich bunék.
Teprve sekundarni vesikuly tvofené posléze prohlubuji invaginaci plasmalemy a spolu
S primarnimi  vesikuly vypliuji prostor epidermalnich bunék (Lebeda 1989c).
Formovani primarnich vesikult probiha hlavné¢ 6 — 12 hodin po inokulaci

a sekundarnich vesikuld 12 — 24 hodin po inokulaci (Lebeda et al. 2001a). Ob¢ tyto

>V 1 -5 % ptipadi se objevuje také penetrace pres pridduchy (nap. Lebeda et al. 2008b).
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infek¢ni struktury se formuji v hostitelskych i nehostitelskych rostlindch, u druhych
uvedenych vsak s vyrazné nizsi frekvenci (Lebeda et al. 2008b).

Ptiblizné 24 — 48 hodin po inokulaci se na sekundarnich vesikulech zacinaji
objevovat dalsi dualezit¢ infekéni struktury a to intercelularni infekéni hyfy
a intracelularni haustoria (Lebeda et al. 2001a). Tato faze IC se nazyva kolonizace.
hyfy slouzi primarné k postupné kolonizaci hostitele a v nékterych pfipadech se z nich
mohou vyvijet 1 haustoria. Oba typy infek¢nich struktur lze ve velmi omezené mife
pozorovat i u nékterych inkompatibilnich reakci (Lebeda 1989c; Lebeda et al. 2008b).

Féaze projevu symptomi piesahuje i do ostatnich fazi. S prvnimi symptomy
napadeni se setkdvame jiz pii poskozeni plazmatické membrany, kdy se mize objevit
hypersenzitivni reakce. Ta piedstavuje jeden z projevli rasové-specifické rezistence
rostliny® vi¢i patogenim (Lebeda et al. 2001a, 2008b), projevuje se zmé&nami
Vv cytoskeletu buiiky a mobilizaci uréitych metabolickych procesi, které vedou
K rychlému odumieni napadenych bunék a n€kdy i bunék v jejich bezprostiednim okoli,
¢imz se zabrani rozsiteni infekce (Fri¢ 1989; Lebeda et al. 2008b). Ostatni projevy
infekce souhlasi se symptomy uvedenymi vyse.

Kone¢nou fazi IC je sporulace neboli tvorba konidii. Ty vznikaji pfiblizné
po 7 — 9 dnech od inokulace na konidioforech (Lebeda and Petrzelova 2010), které
proristaji na povrch hostitele skrze priduchy a utvareji na ném tak charakteristické bilé

povlaky (Petrzelova and Lebeda 2000).

3.2.5. Ekologie a epidemiologie B. lactucae

Pro spravny rozvoj zivotnich funkci B. lactucae a jeji postaveni a tulohu
Vv ptirod¢€ jsou nezbytné vhodné vnéjs$i podminky prostifedi. Ty se skladaji z biotickych
a abiotickych faktort, které se obvykle navzajem ovliviiuji (Vesely 1989). Mezi
vlhkost, vitr, teplota, dostatek inokula, infekce hostitelskych rostlin jinym patogenem,
stafi hostitelskych rostlin a povrch jejich listt (napt. Lebeda et al. 2008b; Vesely 1989;
Wu et al. 2000).

Zakladni podminkou pro vznik choroby jsou tfi resp. Ctyii nezbytné komponenty

choroby, uvazujeme-li trojuhelnik choroby resp. pyramidu choroby. Mezi tyto

® V malém mnozstvi piipadi je hypersenzitivni reakce hlagena také v kompatibilnich a nehostitelskych
interakcich (Lebeda et al. 2008a).
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komponenty nélezi: nachylny hostitel, virulentni patogen, pfiznivé vnéjsi podminky
ptipadn¢ i Cas (Kidela 1989a). Jednoduse feceno, choroba se objevi pouze tehdy,
budou-li k tomu vhodné podminky prostfedi (uvedeno nize) a dojde-li k setkani
virulentnich rozmnoZovacich c¢astic patogenu S nachylnou hostitelskou rostlinou
ve stejny Cas na stejném misté (Kadela 1989a; Lebeda et al. 2008a). Proto neni
ptrekvapivé, ze v hostitelskych populacich L. serriola s vysokou hustotou rostlin, které
se nachazeji predevsim V piikopech u silnic, na okrajich poli a jinych ruderalnich
populacich L. serriola snizkou hustotou rostlin, které se vyskytuji napf.
v zanedbavanych ¢astech mést, kde se B. lactucae bud’ vubec nevyskytuje, nebo jen
sporadicky a s nizkou urovni infekce (Petrzelova and Lebeda 2004a). V této souvislosti
je potieba také zavést pojem gradient choroby, ktery tikd, ze hustota populace patogenu
se snizuje se vzrastajici vzdalenosti od zdroje Sifeni (Dirlbek 1989).

Pro sekundérni Sifeni choroby hraji velky vyznam nepohlavni konidie tvorici se
ve sporangiich. Konidie B. lactucae se uvoliiuji po vychodu slunce, jednak proto, ze
svétlo je spoustéci mechanismus uvolnéni konidii, a jednak proto Ze listy maji na svém
povrchu dostatek vlahy, kterd je nezbytnd pro zahdjeni infekce. Je zadouci, aby rosa
na listech pietrvavala alespon tii hodiny (tvorba kli¢nich vlaken), aby se infekce mohla
dostatecné rozvinout, pokud se tak nestane, spory odumfou, piipadné¢ mohou
za vhodnych mikroklimatickych podminek pfezit do vecernich hodin a zahdjit infekci
salatu az v prabéhu nasledujici noci (Wu et al. 2000). To je v souladu s informacemi
publikovanymi Nordskogem et al. 2014, ktefi prokazali, ze sporangia/spory B. lactucae
pteziji po dobu alespon 24 hodin, pokud nejsou vystaveny pfimému slune¢nimu zafeni.

Ackoli je svétlo rozhodujici pro uvoliiovani konidii B. lactucae, na zivotnost jiz
uvolnénych konidii ma spiSe negativni vliv. Wu et al. (2000) uvedli, ze kli¢ivost se
vyrazné snizuje po expozici 50 — 100 % slunec¢niho zafeni, za coz je zodpovédna jedna
jeho slozka a to ultrafialové zateni UVB. Se stejnou myslenkou ptichézi tentyz rok i Su
et al. Ve velmi zamracenych dnech nebo v pfipadé, ze listy jsou dostatecné zastinény,
neni kli¢ivost spor svétlem téméf ovlivilovdna. Informace o zastinéni také vedly
k objasnéni faktu, pro¢ se plisen salatova vyskytuje zejména na spodnich listech rostlin
namisto hornich, které jsou lépe piistupné pro konidie (Wu et al. 2000). Wu a jeho
spolupracovnici predpokladaji, ze sledovani zmén intenzity UVB zafeni v ramci sezony
by mohlo poskytnout voditka predvidajici dlouhodobé trendy v epidemii rostlinnych

chorob. Dale bylo také zjisténo, ze pro tvorbu spor je dokonce svétlo nezadouci (Su et
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al. 2000), a pro jejich vyvoj je potiebné alespon Sestihodinové obdobi tmy (Lebeda et al.
2010). Mezi dalsi faktory ovliviiujici sporulaci patfi teplota v rozmezi 4 — 20 °C
(soptimem 10 — 20°C), alesponn 80% relativni vzdu$na vlhkost (RH), pifi niz je
otevieno vice praduchti, skrze které snaze prorustaji sporangiofory, a v neposledni fadé
je také dualezitym faktorem vitr. Posledni dva uvedené faktory blize zkoumali Su et al.
(2004). Ti ve své studii uvadi zastaveni sporulace pii rychlosti vétru vétsi nebo rovno
0,5 ms™ pii jakékoli relativni vzduiné vlhkosti, stejné tak jako pfi rychlosti vétru
0,1 m-s pii RH 81 % a niz$i. Vitr miize snizovat listovou vlhkost, tim zvySovat
rychlost transpirace a soucasné tak snizovat moznost infekce B. lactucae (Su et al.
2004).

Mezi optimalni podminky pro kliceni a rust B. lactucae patii teplota v rozmezi
15 — 20 °C’ (Petrzelova and Lebeda 2004b), kdy s nartstajici teplotou dochazi nejen
k pozastaveni ristu fytopatogenni houby, ale také se snizuje kli¢ivost konidii (Wu et al.
2000). Dulezité je také uvazit vliv relativni vzdusné vlhkosti na kli¢ivost konidii, kde se
nazory riznych autorii rozchéazeji. Petrzelova a Lebeda (2000) uvadéji, ze pro spravny
rozvoj nemoci je tieba témét 100% relativni vlhkost. Wu et al. (2000) ve své praci
demonstruji nazor, ze vzdusna vlhkost nemé na preziti konidii a jejich kli¢ivost téméf
zadny vliv, pfedevsim z divodu hrani¢ni vrstvy listu, kde se zapfi¢inénim transpirace
listh rostlin udrZuji stalé mikroklimatické podminky, které zabrafuji vysousSeni konidii.

Na rozsah epidemie B. lactucae mtze mit také vliv pfitomnost jiného patogenu
na stejné hostitelské rostliné (Lebeda et al. 2008a). Jsou zndmy piipady koinfekce
B. lactucae a Golovinomyces cichoracearum (padli ¢ekankové), se kterou se setkavame
predevSim v méstskych oblastech. Padli je obecné oproti plisni salatové agresivnéjsi,
ktomu, ze B. lactucae se pak na nékterych vhodnych hostitelskych rostlinach
nevyskytuje (Petrzelova and Lebeda 2004a).

Dalsim faktorem ovliviiyjicim onemocnéni B. lactucae je vek hostitelskych
rostlin, zde plati: v ¢im Casné&jsi ontogenetické fazi se hostitelska rostlina nachazi, tim
vy$$i stupen infekce vykazuje (Lebeda et al. 2008a, b). Vyskyt a Sifeni patogenu je také
omezovano charakterem listového pokryvu (trichomy), vrstvou voskll na povrchu list
(jejich tloustkou a slozenim), poctem a rozmisténim pruduchd apod. (Lebeda et al.
2008Db).

" Optimalni teplota pro penetraci je viak 12 — 15 °C (Lebeda et al. 2008b).
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Z ptedchoziho vyplyva, ze nejvhodnéjsi podminky pro vznik a rozsifeni nemoci
jsou tehdy, je-li v dosahu vhodného mnozstvi konidii dostate¢né pocetna populace
hostitele s mladymi jedinci, nizka teplota, rychlost vétru do 0,1 m-s™, relativng vysoka
vzdusna vlhkost, ne pfili§ silné slune¢ni zafeni (napf. oblaéné dny) a nejsou-li

hostitelské rostliny napadeny jiz jinym patogenem.

3.3. Prirodni a kulturni patosystémy Lactuca spp. — B. lactucae

Kidela (1989a) definuje rostlinny patosystém jako subsystém ekosystému
zahrnujici parazitické vztahy mezi organismy. Rostlinné patosystémy mohou byt dale
rozliSovany na zaklad¢ regulace uplatitujici se vramci téchto patosystému. Tato
soucasna klasifikace uvazuje existenci piirodniho (synonymum divokého) a kulturniho
patosystému, druhy uvedeny byva nékdy téz nazyvan zemédélskym patosystémem
neboli agroekosystémem (Kidela 1989a; Lebeda et al. 2002; McDonald 2010).

Pfirodni patosystémy se vyznacuji autonomni regulaci, kdy je kontrola déna
predevsim interakci mezi tfemi zakladnimi slozkami patosystému: hostitelem,
patogenem a vn&j$im prostfedim (Ktidela 1989a, Lebeda et al. 2002). Tyto patosystémy
se vyznacuji vysokou Urovni stability a jejich regulace probihd na zaklad¢ ndhodnych
tzv. stochastickych principt (Kidela 1989a).

Kulturni patosystémy jsou oproti piirodnim patosystémim obohaceny o ¢tvrtou
slozku, kterou reprezentuje Clov€k. Regulace takovych patosystémil neni zaloZena
pouze na stochastickych principech, nybrz i deterministickych, tedy tc¢elovych. U téchto
patosystémil byva velice obtizné dosdhnout a dlouhodob¢ udrzet optimélni rovnovazny

stav, tedy zamezit destrukci daného patosystému (Kuadela 1989a; Lebeda et al. 2002).

3.3.1. Interakce slozek hostitel-patogen

Pti popisu interakci mezi hostitelem a fytopatogennim houbovym organismem
se vychadzi z riznych hledisek, nejCastéji z taxonomického a genetického. Asi jako
nejjednodussi hledisko se jevi popis pomoci biologickych vztahli mezi dvéma
organismy — zde hostitelskou rostlinou L. serriola a patogenem B. lactucae. Tento
koncept se nazyva specificnost (Lebeda 1988a). Pod pojmem specifi¢nost se rozumi
schopnost patogenu napadnout ur¢ity druh nebo rod rostliny (vétSinou i konkrétni
rostlinny organ) a zpusobit na ném chorobu (Lebeda 1989b). Pokud patogen danou
hostitelskou rostlinu uspéSné napadne, hovoiime o tzv. nachylnosti rostliny a celkové

0 kompatibilni reakci, neni-li tento pokus uspé€s$ny, jedna se o rezistenci (odolnost)
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rostliny a tedy o celkovou nekompatibilitu (Lebeda 1988a). Vysledek setkani patogenu
s hostitelem je nasledkem hned nékolika moznych faktori pochéazejicich, jak
od hostitele, tak od patogenu napf. anatomické, biochemické, genetické, fyziologické
a dalsi faktory jsou uvazovany (Lebeda, 1988a, 1989b).

3.3.1.1. Zakladni inkompatibilita

Zakladni inkompatibilita (inkongruita) pfedstavuje interakci nehostitele
a nepatogena, ktera neni ovliviiovana fyzikalnimi vlastnostmi prostfedi. Nehostitel
(v naSem ptipad¢ rostlina) je organismus, ktery neposkytuje vhodné prostiedi pro rust
a vyvoj jiného bunééného nebo nebunécného organismu (nepatogenu) v jeho bunkach
a pletivech (Lebeda 1989b). Tento stav tedy chapeme jako naprostou neslucitelnost
2 organismi (Lebeda 1988a) a rostlinu ucastnici se takové interakce oznacujeme jako
imunni (Lebeda 1989b).

Piedpoklada se, Ze tento jev zpusobuji pfedev§im aktivni reakce rostliny, které
se projevi po kontaktu s cizorodym organismem (napi. hypersenzitivni reakce),
piipadn¢ jiné poznatky poukazuji na fakt, Ze rostlina muze disponovat preformovanymi
fyzikalnimi a chemickymi faktory, jenz zapfiCini jeji odolnost (Kiraly et al. 1970;
Lebeda 1988a, 1989b). Tyto dva typy interakci se od sebe lisi svou trvanlivosti
a genetickym zalozenim (Lebeda 1988a). Preformovana rezistence je charakteristicka
predev§im pro rostliny, které¢ se nedostavaji do kontaktu s patogenem pfili§ Casto
(Kiraly et al. 1970).

Cely koncept zakladni inkompatibility vychazi z domnénky, podle které vlastni
kazdy rostlinny druh nékolik mechanismu rezistence, z nichz jeden nebo vice spousti
obecné obranné reakce, které vedou ke zneSkodnéni vétSiny potencidlnich patogent

(Lebeda 1988a, 1989D).

3.3.1.2. Zakladni kompatibilita

Zakladni kompatibilita (kongruita) demonstruje interakci hostitele a patogenu.
Hostitele chapeme jako organismus (rostlinu), jenz umoznuje rust a vyvoj jiného
bunécného nebo nebunécného organismu (patogenu), na/uvniti jeho téla, které patogenu
zéaroven slouzi jako ¢asteCny nebo uplny zdroj potravy. Podle této definice hostitel musi
byt infektibilni, tj. infikovatelny uréitym infek¢énim agens, a patogen musi byt infek¢ni,
tedy schopen vyvolat infekci (Lebeda 1989Db).
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Aby takovy vztah mezi dvéma organismy fungoval, musi se jeden organismus
vice ¢i méné pfizpusobit druhému organismu specifickymi mechanismy, v tomto
piipadé¢ se pfizpusobuje patogen svému hostiteli (Lebeda 1989b). Toto pfizpisobeni se
patogenu hostiteli vede kutvofeni pomérné¢ vyhranéného a neménného okruhu
hostitelskych rodt/druhti, ktery se méni jen velice pomalu pomoci spontannich mutaci.
Obecné obranné mechanismy hostitele jsou v této interakci neucinné (Lebeda 1988a,
1989D).

3.3.1.3. Genetika interakce hostitel-patogen

Podle dostupnych informaci zékladni geneticky vztah kontrolujici interakci
rostlinného hostitele a jeho patogenu ptiblizné u 95 % znamych piipadd je koncepce
gen-proti-genu, kterou navrhl jako prvni Flor uz ve ¢tyficatych letech minulého stoleti
(Bartos 1989; Lebeda 1988c). Tato koncepce fika, ze kazdému dominantnimu genu
rezistence  (Dmgenu, R-faktoru), odpovida specificky dominantni  gen
avirulence/recesivni gen virulence (v-faktor), aby tedy mohl patogen hostitele
napadnout, musi mit minimalné tolik korespondujicich gent (a)virulence, kolik ma
hostitel specifickych genii rezistence (Barto§ 1988, 1989; PetrZelovd and Lebeda
2004b). Z toho vyplyva, ze projev nachylnosti nebo odolnosti hostitele na dany patogen
je podminén genotypem patogenu a naopak mira virulence patogenu se odviji
od genotypu hostitele (Lebeda 2002). Patosystémy fizené uvedenou koncepci se
vyznacuji vysokou specifi¢nosti a jsou charakteristické hlavné pro rasové-specifickou
rezistenci, se kterou se u systému L. serriola — B. lactucae setkavame velice Casto
(Lebeda et al. 2008a).

Nicméné predevsim v ptirodnich patosystémech se objevuje také interakce mezi
hostitelem a patogenem, ktera je pod kontrolou vice genti tzv. minorgend, jejichz G¢inek
se sCitda nebo nasobi (Barto§ 1988). To je typické napf. pro rasové-nespecifickou
rezistenci (Lebeda et al. 2008b).

3.3.2. Virulence B. lactucae a zpiisoby popisu jeji variability

Stejné jako kazdy jiny paraziticky organismus i B. lactucae disponuje
genetickou informaci, ktera ji umoznuje napadat urcity druh (= patogenita) a odpovida
genetické determinaci zdkladni kompatibility u hostitele. Pravé hostitelsky druh

podminiuje minimalni pocet genil patogenity, ktery je nutny pro vznik choroby. A pocet
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potiebnych genti i jejich lokalizace na lokusech se mezi jednotlivymi izolaty jednoho
patogenniho druhu muize lisit (Bartos 1989; Lebeda 1989a).

Patogenitu muZzeme rozdé€lit na dvé slozky, slozku kvantitativni — agresivitu,
a slozku kvalitativni - virulenci (Lebeda 1989a).

Agresivita podminuje rozsah zmén u hostitele zptisobenych v disledku napadeni
patogenem, tedy stupen (rozdily) patogenity mezi jednotlivymi izolaty (Lebeda 1989a),
a oproti virulenci je fizena polygenné (Barto$ 1988).

Virulenci definujeme jako schopnost patogenu piekonavat specifické geny
rezistence hostitele korespondujicimi geny virulence (v systému gen proti genu), ty
zna¢ime symbolem v a ¢islem odpovidajicim ¢islu genu rezistence, jez pickonavaji
(Bartos 1988). Podle Vanderplanka je pravé virulence zodpovédna za moznost vzniku
diferenciani reakce mezi izolaty patogenu (rasy, fenotypy virulence) a odriidami
hostitele (Barto§ 1989). A ztoho divodu neni piekvapivé, Ze nejvétsi variabilitu
v populaci patogenu, a tedy i nejvice geni virulence, najdeme v mistech puvodu
hostitelskych rostlin, kde interakce mezi témito dvéma komponentami patosystému
probihd nejdéle, a kde vyvoj novych genl rezistence je nezbytnou podminkou
pro preziti hostitele (Barto§ 1988). Z uvedeného by se mohlo zdat, ze nejvyhodnéjsi
pro kazdy patogen je vlastnit co nejvétsi pocet riznych genti virulence, studie ale
ukdzaly, Ze ve vétSin€ pfipadl ma izolat s vySSim poctem genli virulence niZsi
konkurenceschopnost v porovnani s izolaty s niz§im po¢tem gent virulence. Proto se
nepotiebné geny virulence béhem evolu¢nich procest nehromadi, ale postupné dochazi
k jejich eliminaci (Bartos 1988).

Protoze je virulence geneticky fixovana, ackoli v nékterych ptipadech muize byt
¢astecné jeji variabilita podminé€na i faktory prostfedi, bude ke zménam ve frekvenci
jednotlivych v-faktori dochazet ptredevSim pomoci sexudlnich a somatogamnich
(asexualnich) mechanismut nap¥. hybridizaci, mutaci, cytoplazmatickou dédi¢nosti apod.
(Lebeda 1989a), vice informaci v oddilu 3.3.4. Variabilita slozek v patosystému

Lactuca spp. — B. lactucae.

3.3.2.1. Fyziologické rasy

Uz od pocatku minulého stoleti se velice Casto k popisu variability virulence
salatové plisné¢ vyuzivaly tzv. fyziologické rasy, které byly oznaCovany velkymi
pismeny odkazujicimi na zemi nélezu a ¢islem podle pofadi, v jakém byly v dané zemi

nalezeny a charakterizovany. (Petrzelova and Lebeda 2000). Fyziologické rasy chapeme
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jako taxon patogenu, ktery se specializuje na ruzné genotypy/odridy jednoho
hostitelského druhu nebo druhti piibuznych. K rozliSeni jednotlivych fyziologickych ras
nelze pouzit morfologické znaky, jelikoz jsou stejné pro vSechny rasy, ale
determinujeme je pomoci rtuzného stupné virulence nebo patogenity na odliSnych
odrtadach salatu (Lebeda 1989b).

Protoze B. lactucae je velice variabilni patogen (existuje az 2" rliznych
kombinaci faktort virulence, kde n znac¢i pocet znadmych v-faktorii), bylo u ni popsano
nekolik stovek odlisnych ras, které se ve védeckych pracich téméf nevyuzivaji jednak
proto, ze u nich nelze presné specifikovat genetickou podstatu jejich variace a jednak
z divodu jejich velkého mnozstvi, které zpusobuje nepiehlednost (Petrzelova and
Lebeda 2000).

3.3.2.2. Fenotyp virulence

V 70. letech minulého stoleti se srozpracovanim teorie gen-proti-genu
u systému B. lactucae — Lactuca L. zacal k popisu variability virulence pouzivat tzv.
fenotyp virulence. Pro tento typ popisu je charakteristické stanoveni vSech v danych
podminkach detekovatelnych faktorii virulence®, jez se vdaném izolatu parazita
vyskytuji. Tato metoda je az do soucasnosti hojné vyuzivana, jelikoz neni nutné
vyuzivat uplné diferenciacni soubory odrid a staci pouzivat pouze ty, u nichz jsou
znamé specifické geny rezistence (Lebeda 1988d). A za ptedpokladu pouziti stejnych
diferenciacnich souborl pfi testovani, 1ze porovnéavat struktury virulence jednotlivych
subpopulaci a populaci B. lactucae (Petrzelova and Lebeda 2000).

Pro Slechtitele pfinasi tato metoda velkou vyhodu predevsim v ur€eni kritickych

faktorti virulence®

, které jim umozZni strategicky zvolit vhodné genetické slozeni
hostitelskych populaci salatu, které budou v danou chvili nejodolné;si (PetrZzelova and
Lebeda 2000). Nejefektivnéjsi z tohoto pohledu se jevi pouzit 3 — 4 rasové-specifické

v

frekvenci (Lebeda and Jendrulek 1988).

8 Vizdy lze detekovat pouze ty geny virulence, které odpovidaji geniim rezistence v testovanych
genotypech salatu (Bartos 1988).

° PHi uréovani kritickych faktort virulence se vychézi z kvantitativniho zastoupeni jednotlivych faktort
virulence v populaci patogenu (Lebeda and Petrzelova 2000).

23



3.3.2.3. Sextet kody

V roce 1999 se objevil novy zplsob popisu variability virulence salatové plisné
a to pomoci sextet kodi. Tento popis je pro Slechtitele a péstitele v soucasné dob¢ asi
nejjednodussi, umoznuje jim snadnou orientaci v nepfeberném mnozstvi dodnes
popsanych izolati B. lactucae a zaroven podava i informace o genetické struktuie
fenotypu virulence.

Kuréeni sextet kodi jednotlivych izolath se v soucasnosti vyuzivad soubor
19 diferencia¢nich odrud salatu (Tabulka 7), které byly uznany na zakladé¢ dohody
nékterych stati Evropské unie jako ty, které obsahuji vSechny vyznamné geny
rezistence pouzivané v soucasné Slechtitelské praxi. Tento soubor je rozdélen do tii
Sestic genotypu, kterym jsou pridéleny hodnoty odpovidajici 2° — 2°. Je-li reakce izolatu
sdanym genotypem pozitivni, pfidélime izolatu pro tento diferenciacni genotyp
odpovidajici hodnotu. Secteme-li pak hodnoty ziskané pro jednotlivé genotypy v ramci
Sestice, ziskame cCasteény kod slozeny z Sesti Cislic, ktery je specificky pro kazdou
kombinaci v-faktorii. Posledni dvoj¢isli ziskame vyhodnocenim interakce B. lactucae
s odriidou salatu Argeles, kde pfi pozitivni reakci ziskdme Cislo 01 a pii negativni 00.
Prvni sloupecek, pro odridu Cobham Green, slouzi pouze jako kontrola (Petrzelova and

Lebeda 2000).

3.3.3. Rezistence hostitele Lactuca spp.

Odpovédi hostitelskych rostlin na atak patogenu jsou velice variabilni a vznikaji
jako vysledek interakce genetickych systémil hostitele, patogenu a také vlivu podminek
prostiedi. Jiz dlouhou dobu je znamo, Ze jedna odrida hostitele mize byt k urcité rase
patogenu odolna a k jiné byt nemusi (Barto§ 1989). Toto obecné stanovené pravidlo
plati i pro Lactuca spp., u niz bylo zjisténo hned n¢kolik mechanismu rezistence vuci
B. lactucae (Lebeda et al. 2008a). U Lactuca spp. muZzeme mechanismy rezistence
rozdélit do ctyf kategorii: nehostitelskd rezistence, rasové-specifickd rezistence,
rasové-nespecificka rezistence a polni rezistence. Pro posledni tfi uvedené kategorie se
v nékterych literdrnich zdrojich objevuje souhrnné oznaceni hostitelskd rezistence

(Lebeda et al. 2008Db).
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3.3.3.1. Nehostitelska rezistence

Pokud po setkani patogenu s hostitelskou rostlinou nedojde k navazani
biologického vztahu ¢i mnozeni patogenu a realizaci infekéniho cyklu, hovofime
0 naprosté neslucitelnosti neboli inkompatibilité, ktera je dusledkem nehostitelské
rezistence (Barto§ 1988; Lebeda 1988e). Jednoduseji feCeno, vytvoieni interakce mezi
hostitelem a patogenem znemoziuje absence urcitych metabolickych a genetickych
atributi (Lebeda et al. 2001a). Nicmén¢ tato definice by méla byt podrobena tGprave,
jelikoz ucastnici této interakce by v souladu s informacemi, které byly uvedeny vyse,
méli byt spiSe oznaCovani jako nehostitel a nepatogen, stejné tak jako vysledek jejich
reakce by mél byt nazyvan imunitou namisto rezistence. (Lebeda 1989b).

Pokud bychom hledali ptivod nehostitelské rezistence, zjistili bychom, Zze
vznikd jako vysledek sekvencnich uc€inkd nékolika konstitutivnich a indukovanych
obran (Lebeda et al. 2002). Jeji nespornou vyhodou je jeji trvanlivost, vysoka tG¢innost,
odolnost a neovlivnitelnost zménami prostfedi a vnitrodruhovou diverzitou patogenu
(Lebeda 1988e; Lebeda et al. 2002).

Naopak jeji jedinou nevyhodou je to, Ze se vétSinou nachazi v ptirodé rostoucich
druzich pfislusného hostitelského rodu a nejinak tomu je i u rodu Lactuca L. (Lebeda
1988e; Lebeda et al. 2002). U té byla zatim na zdklad¢ testovani rozsahlého
hostitelského materidlu mnozstvim izolat patogenu s rozdilnou patogenitou detekovana
pouze u volné rostouciho druhu L. saligna a dodnes se ji nepodafilo uspésné vyuzit
v bézné Slechtitelské praxi (Lebeda et al. 2002), jelikoz vyZzaduje specidlni metody
k pfekonani bariér doprovazejicich vzdalenou hybridizaci (Lebeda 1988e).

3.3.3.2. Rasové-specificka rezistence

Rasové specifickou rezistenci, nazyvanou nékdy téz kvalitativni rezistence
(Simko et al. 2013), chapeme z hlediska koncepce (in)kompatibility jako schopnost
hostitelské rostliny odolavat, spoustét inkompatibilni reakci, pouze pii Styku
s nékterymi, ale ne vSemi fyziologickymi rasami patogenu (Lebeda 1988e). Ve vztahu
ke genetice je tento typ rezistence zalozen na systému gen-proti-genu a specificita
reakce je tak podminovana dominantnimi geny rezistence hostitele (Dm geny,

R-faktory)™, které odpovidaji dominantnim avirulentnim faktorim (Avr) vyskytujicim

1% Ozna&eni R-faktor se pouZiva pro nové objevenou rasové-specifickou rezistenci, ktera nebyla s jistotou
identifikovana jako spuSténd jedinym genem. Pokud byla rezistence geneticky zalozena na zékladé
jediného genu, vyuzijeme oznac¢eni Dm gen (napi. Lebeda et al. 2001a, Beharav et al. 2006).
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se v patogenu (Lebeda et al. 2002). Geny rezistence hostitele koduji proteinové
receptory, které slouzi k rozpoznani proteinovych elicitori kédovanych odpovidajicimi
geny avirulence patogenu, a po uspés$né identifikaci patogenu spousti hypersenzitivni
reakci. Buiiky obklopujici infikovanou bunku odumiraji, izoluji patogen od zbyvajici
rostlinné tkané a zastavuji tim jeho rist (Hooftman et al. 2007). Aby tedy mohla nastat
rezistentni reakce, oba, specificky gen rezistence v hostiteli a jemu odpovidajici gen
avirulence patogenu, musi byt ptitomny. (Thrall and Burdon 2003).

Rezistence zprostiedkovana témito dominantnimi geny rezistence neni trvanliva,
jelikoz dochazi velice snadno k mutaci avirulence Kk virulenci, coz vede nejcastéji
K pozménéni struktury elicitoru, pfipadné k neschopnosti elicitor produkovat vibec,
a patogen tak nemuze byt rozpoznan receptorem hostitele (McDonald and Linde 2002).
Nékteré geny rezistence mohou poskytovat netiplnou rezistenci, toto bylo pozorovéno
Ugenu rezistence Dm6, snizend rezistence byla také pozorovana v ptipadé
heterozygotni kombinace alel napt. u genu rezistence R18 (Michelmore and Wong
2008). Stejné tak nckteré Dm geny (Dm6, Dm7, Dml11, Dm15 a Dm16) umisténé
v jedincich L. serriola se stavaji méné iéinnymi nebo netéinnymi pii teplotach pod 10
°C, jejich exprese je tedy ovlivnéna faktory prostiedi (Lebeda et al. 2002).

Podle dostupnych informaci bylo popsano celkem 13 Dm genti a 38 R-faktord
korespondujicich s avirulentnimi geny B. lactucae (Lebeda et al. 2001a) a ptedpoklada
se, ze mnoho set gend bude jesSt€¢ popsdno na zdklad¢ studia voln€ Zzijicich druht
Lactuca spp. (Lebeda et al. 2008b; Michelmore and Wong 2008). V ramci rodu
Lactuca L. ses timto typem rezistence Casto setkdvame u druhu L. sativa a vétSiny
v piirod¢ se vyskytujicich druht napt. L. serriola, L. virosa, L. viminea, L. tatarica,
L. quercina, L. indica a L. biennis a byla také prokazana u nékterych jedinci druhu
L. saligna, ktery byva castéji spojovan s nehostitelskou rezistenci (Beharav et al. 2006;
Lebeda et al. 2001a, 2014).

V soucasnosti je tento typ rezistence velice Casto pouzivan ve Slechtitelskych
programech, kdy se Dm geny/R-faktory ptedevsim z L. serriola introdukuji do populaci
L. sativa, u kterych jiz byly témét vSechny klasické Slechtitelské zdroje rezistence
vycerpany, a tak se muselo pfejit k mezidruhovému kiizeni (Barto§ 1989; Petrzelova
and Lebeda 2004a). U druhu L. serriola bylo identifikovano nebo odvozeno nejméné
16 rasové-specifickych genl rezistence a/nebo R-faktord, z nichz pfi Slechténi salatu
byvaji nejcastéji vyuzivany tyto: Dm5/8, Dm6, Dm7, Dm11, Dm16 a R18. (Lebeda et

al. 2002). Protoze je vSak tato rezistence ve vétSin¢ piipadt dana jednim ptipadné
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nékolika geny rezistence (Petrzelovd and Lebeda 2004a), dochazi po zavedeni odrad
salatu s novymi geny rezistence, pomérné rychle k jejimu piekonani nové vzniklymi
rasami B. lactucae (Lebeda 2002). V souvislosti s timto jevem se zavadi pojem ,,boom
and bust* cyklus, volné ptelozeno jako cyklus vzestupu a padu. Tento cyklus popisuje
Slechténi na rezistenci s vyuzitim dominantnich geni rezistence. Podle definice ,,boom*
(vzestup) nastava, pokud nové zavedeny gen rezistence poskytne vysoky stupeni
odolnosti a je rychle pfijat mnoha zemédé€lci. ,,Bust® (pad) zacina tehdy, kdyz populace
patogenu se stane virulentni, zaCne se rychle Sifit v populaci hostitelské rostliny
a nastane epidemie (McDonald 2010).

Na zdkladé informaci uvedenych v pfechazejicim odstavci se zda byt
perspektivnéjs$i zavadéni odrad s rezistenci fizenou vice geny malého Uc¢inku (napft.
rasové-nespecifickd rezistence), kterd je trvalejSitho rdzu. Nicméné, jeji pienos je
rezistence (Barto§ 1989), a tak se v praxi stale jest¢ velice Casto setkavame se
Slechténim na rasové-specifickou rezistenci (Lebeda 2002), ktera je dédéna na zakladé
jednoduché mendelistické dédi¢nosti (McDonald 2010).

3.3.3.3. Rasové-nespecificka rezistence

Od predchoziho typu se tato rezistence 1i$i odolnosti vii¢i v§em rasam patogenu.
Tato definice vSak neuvazuje neustaly vznik novych ras v pfirod¢, a z toho divodu je
koneény dikaz nespecificnosti problematicky (Lebeda 1988e). V soucasnosti se proto
pfechdzi k nové definici, kterd fika, Ze rasové-nespecifickd rezistence plsobi proti
mnoha rasdm patogenu 1 tém, které neprodukuji avirulentni proteinové elicitory,
nicméné tento typ rezistence nezajisti rostlin€ to, aby se nestala nakazenou, ve vétSing¢
piipadu pouze oddaluje a omezuje sporulaci (Lebeda et al. 2002). Geneticky je tento typ
rezistence fizen nckolika geny (tzv. polygenn¢), které pfispivaji k fenotypovému
vyjadieni rezistence (Lebeda et al. 2001), proto byva tento typ rezistence nékterymi
autory nazyvan kvantitativni rezistence™ (Simko et al. 2013). U L. sativa nebyl tento
typ rezistence prokazan a ani u vétSiny volné€ rostoucich druhti nebyl shledan béznym
jevem, v soucasnosti byl objeven u nékterych zastupcu L. serriola (Lebeda et al. 2002).

Rasové-nespecifickd rezistence je také ovlivilovana podminkami prostiedi

(Lebeda 1988e), ale ma dlouhodobéjsi charakter nez piedchozi typ, a to z toho dtvodu,

" Toto oznaceni se ndkdy také dava do souvislosti s polni rezistenci (Simko et al. 2013).
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ze jednotlivé geny nepodléhaji selekénimu tlaku jednotlivych ras patogenu (Barto$

1988).

3.3.3.4. Polni rezistence

Polni rezistence je specificky typ rezistence, ktery je chapan jako interakce
mezi hostitelskou populaci a patogenni populaci, kterou mizeme pozorovat béhem
péstovaného obdobi v polnich podminkach (Kudela 1989b; Lebeda et al. 2002).
V podstaté jde o G¢innou ochranu proti patogenu Vv polnich podminkach, ktera vSak
po preneseni do sklenikovych podminek neni efektivni (Kudela 1989b). Tento typ
rezistence je také ucinny pouze u mladych nebo dospélych rostlin, nikoli vSak u sazenic
(Simko et al. 2013). Polni rezistence je charakterizovana mnoha rtiznymi funkcemi
napf. zpozdénym vyskytem nemoci, nizkou Urovni onemocnéni, niz§Sim poctem
nakazenych rostlin apod. (Lebeda et al. 2002).

Geneticky zéklad tohoto typu rezistence neni doposud pfesné znam, jelikoZ tento
typ rezistence je silné ovliviiovan podminkami prostiedi, a tim je ztizena geneticka
analyza (Kadela 1989b). Je vSak jisté, ze tento typ rezistence je geneticky velmi
komplexni (Lebeda et al. 2001a).

Doposud byla polni rezistence prokazana u dvou odrud druhu L. sativa, a to
odridy Iceberg a Grand Rapids, které byly objeveny jiz v 18. resp. 19. stoleti, a objevily
se také informace poskytujici pfimé dikazy o existenci tohoto typu rezistence

u n€kterych jedinct druhu L. serriola (napt. Lebeda et al. 2008b; Simko et al. 2013).

3.3.4. Variabilita slozek v patosystému Lactuca spp. — B. lactucae

V soucasné dobé€ vime, ze evoluce hostitelské rostliny je ovliviiovana patogenem
a naopak. Tento typ evolu¢niho procesu se nazyva koevoluce (Kiraly et al. 1970).
U hostitele se v tomto procesu objevuji nové evolucni vyhody, které maji omezit utok
cizorodého organismu, a v reakci na to dochéazi i u patogenu vlivem selekéniho tlaku
K tvorbé rozlicnych uprav a naopak (Petrzelova and Lebeda 2004b). Cilem
koevoluéniho procesu je utvofit rovnovahu, ktera zabezpeCi stabilitu populaci
patogenu/hostitele v pfirozenych patosystémech, aniz by patosystém doprovazely nicivé
epidemie (Lebeda 1988b, 1989d).

Zamezit vyskytu epidemii a tedy dosahnout obdobného zptisobu samoregulace
jako u pfirodnich patosystému se snazi lidé i v rdmci kulturnich patosystému, jejichz

hostitelska slozka je geneticky zna¢né uniformni. Prozatim se jim to vSak nedafi (napf.
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McDonald 2010), jelikoz mezi zakladni vlastnosti kazdého zivého organismu patii
schopnost vytvaret odchylky od primérmych vlastnosti a znaki typickych pro piislusny
taxon, pod ktery organismus spadd. Tato schopnost nezbytna pro evoluci kazdého
organismu se nazyva variabilita a posuzujeme ji podle fenotypového projevu, na némz
se ucastni genotyp (variabilita genetickd) a prostiedi - variabilita negeneticka (Bartos

1989b; McDonald 2014).

3.3.4.1. Mechanismy genetické variability na drovni jedinci

Mechanismy fidici genetickou variabilitu na trovni jedincu Ize podle Bartose
(1989b) rozdélit na dvé skupiny: obecné genetické mechanismy variability, které se
uplatnuji, jak u rostlin, tak u jejich patogenti a mezi néz ndlezi: hybridizace, mutace
a cytoplazmatickd dédicnost; specifické genetické mechanismy variability vyskytujici
se jen u nékterych organismid (vétSinou mikroorganismt), mezi které nalezi:
parasexualni proces, adaptace, saltace a disociace. V ramci této diplomové prace se
blize zaméfime pouze na prvni uvedenou skupinu, tedy obecné genetické mechanismy
variability: hybridizaci, mutaci a cytoplazmatickou dédi¢nost.

Hybridizaci chapeme jako proces, pii kterém dochazi ke splynuti haploidnich
jader (1n) nesoucich odliSnou genetickou informaci za vzniku diploidniho jadra,
pricemz haploidni jadra mohou pochazet i od riznych druhd, napf. je mozna
hybridizace hostitelskych druht L. serriola a L. sativa (Bartos 1989b; Zohary 1991).
Variabilita je pti hybridizaci dana segregaci a rekombinaci genii béhem meiotického
metody a lze rozliSit dokonce né€kolik typl: mezidruhovou hybridizaci, pfirodni
hybridizaci a fizenou hybridizaci (pro vice informaci Lebeda et al. 2014). Hybridizace
u patogenu je dana vysledkem sexualniho procesu (Bartos 1989b).

Mutace piimo vede ke zménam v sekvenci DNA (deoxyribonukleové kyseliny)
jednotlivych gent, a tim k vytvafeni novych alel v populaci (McDonald and Linde
2002). Tyto zmény genetického materialu jsou spontadnni a dédi¢né a nejsou podminéné
segregaci a rekombinaci, stejné tak se nevyskytuji pouze u organismil, které se
reprodukuji sexualn¢ (Barto§ 1989b). Kromé mutaci spontannich se vyskytuji také
mutace indukované, vyvolané uméle (Lebeda et al. 2014). Indukované mutace se
vyuziva pii Slechténi rostlin na rezistenci. Z hlediska patogenu jsou vyznamné ty
mutace, které méni schopnost patogenu napadat urcitého hostitele, napt. mutace alely

avirulence, kterd nasledn¢ neni schopnd kodovat specificky elicitor nutny pro
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rozpoznani hostitelskou rostlinou (Barto§ 1989b; McDonald and Linde 2002).
Nevyhodou mutaci u diploidnich organismii byva jejich recesivni charakter, fenotypovée
se proto projevuji pouze v homozygotnim stavu (Barto§ 1989b).

Cytoplazmaticka dédi¢nost je fizena aktivnimi slozkami v cytoplazmé (Barto$
1989b), jelikoz o tomto typu mechanismu genetické variability se v souvislosti se

systémem Lactuca spp. — B. lactucae piili§ nemluvi, nebude zde blize rozebran.

3.3.4.2. Mechanismy genetické variability na arovni populaci

Vyse uvedené mechanismy genetické variability na Grovni jedincu (hybridizace,
mutace a cytoplazmatickd dédicnost) jsou zdrojem genetické variability v rdmci
populaci patogenti i hostiteli. Na tyto zakladni zdroje variability pak pulsobi
mikroevoluéni procesy: migrace (t€Z nazyvana genovy tok), selekce a nahodny drift,
¢imz dochazi k formovani genetické struktury populaci. P¥icemZ genetickou strukturu
populaci definujeme jako mnozstvi a distribuci genetické variability uvnitt a mezi
populacemi (Lebeda 1988d; McDonald and Linde 2002).

Migrace neboli genovy/genotypovy tok je proces, ktery slouzi k aktivhimu nebo
pasivnimu pfenosu nékterych alel (genl) nebo jednotlivcl (genotypll) na urcitou
vzdalenost. Migrace tedy vede k vyméné genetické informace mezi geograficky
oddélenymi (lokalnimi) populacemi, a tyto populace sdruzuje do vétsich metapopulaci
(Lebeda 1989e; Lebeda et al. 2008a; McDonald and Linde 2002). Dulezité je si
uvédomit, Ze genovy/genotypovy tok muze sehravat dvé role v diferenciaci lokalnich
populaci, bud'to mize vést k vétS§i homogenizaci populace, a tim branit adaptaci
na mistni podminky, nebo muze Sifit genetickou informaci napfi¢ vSemi populacemi
vV ramci metapopulace, ¢imz urychluje evoluci novych alel, ptipadné zabranuje ztraté jiz
existujicich alel, ke kterym by mohlo dojit vlivem genetického driftu (Delmontte et al.
1999).

Selekce neboli vybér oznacuje proces zmén ve frekvenci mutantnich alel
v populaci (McDonald and Linde 2002), jinymi slovy selekce zvyhodnuje jedince, ktefi
nesou takové vzacné zmény genetické informace, které jsou za danych okolnosti
uzite¢né, vyhodné a ucelné z hlediska zivota svych nositeld, omezuje tedy nebo nedava
moznost nékterym genotypim podilet se na sloZeni nasledujici generace (Flégr 1995;
Lebeda 1989e). Selekci lze podle zasahui ¢lovéka rozdélit na piirodni (bez zéasaht

Cloveka) a umélou (fizenou Clovékem), stejné tak podle jejiho pisobeni mizeme zavést
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jesté¢ pojmy smérova selekce, stabilizacni selekce a distruptivni selekce (pro vice
informaci napt. Lebeda 1988d, 1989e; McDonald and Linde 2002).

Poslednim z mechanismti, jeZ budou vice diskutovany, je geneticky drift neboli
posun. Tento mechanismus je zalozen na ndhodnych posunech ve frekvenci
jednotlivych alel vramci genofondu urcité populace. Tyto rozdily ve frekvenci
jednotlivych alel nejsou vyvolany selekénim tlakem, ale zavisi na nahodé¢ pii vzniku
gamet a zygot. Tyto zmény ve frekvenci alel se uplatiuji predevsim v relativné malych,
izolovanych populacich a maji silné¢ kumulativni charakter, ktery mize vést az k fixaci

jedné alely a vymizeni alely druhé (Flégr 1995; McDonald and Linde 2002).

3.3.5. Struktura a dynamika piirodnich a kulturnich patosystému
Lactuca spp. — B. lactucae

Znalost struktury populaci jak hostitele, tak patogenu, jakoz i znalost souhry
mezi fyzickym prostfedim a Zivotni historii hostitele a patogenu, je nezbytnd pro
pochopeni koevoluénich procesti v ramci rostlinnych patosystému (Burdon and Thrall
2009; Delmontte et al. 1999).

Tyto informace jiz byly nékolikrat ovéfeny i v praxi, kdy na zakladé
experimentt bylo napiiklad zjisténo, ze variabilita virulence B. lactucae na populacich
L. serriola vyskytujicich se v ur¢itych lokalitich je podminéna vybérovym tlakem
zpusobenym specifickym genetickym pozadim rezistence téchto populaci hostitele
(Lebeda and Petrzelova 2004; Petrzelova and Lebeda 2004a). V dneSni dobé& také vime,
ze genetické pozadi jednotlivych hostitelskych druhii je zna¢né odliSné, proto neni
prekvapivé, ze izolaty B. lactucae pochazejici z L. serriola budu vyrazné vice patogenni
pro tento hostitelsky druh nez napi. pro kulturni Lactuca sativa, s vyjimkou odrid
L. sativa, u kterych je jejich rasové-specificka rezistence podminéna geny rezistence
odvozenymi od L. serriola (Lebeda et al. 2008b). Proto se predpoklada, ze neexistuje
zadna pfima epidemiologickd vazba mezi obéma patosystémy (Petrzelova and Lebeda
2004b), nicméné novejsi studie ukazaly jisté prekryvy ve struktuie virulence populaci
patogenti z pfirodnich a kulturnich patosystému, zejména kdyz oba hostitelské¢ druhy
(L. serriola a L. sativa) rostou v tésné blizkosti, coz ukazuje na moznost migrace mezi
obéma typy patosystémii (Lebeda et al. 2002, 2008b). I nadale je vSak vyskyt
migracnich udalosti mezi pfirodnim a kulturnim patosystémem spiSe vzacnym jevem
z diivodu castéji uplatinované autogamie u L. serriola i L. sativa (de Vries 1996; Lebeda
et al. 2008a).
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Obecné lze tedy fici, ze zivotni historie, struktura a dynamika patogennich
a hostitelskych populaci je znacné odlisna v ptirodnich a planych patosystémech

Lactuca spp. — B. lactucae (Lebeda et al. 2008a), proto je probereme odd¢Iné.

3.3.5.1. Piirodni patosystém Lactuca serriola — Bremia lactucae

Bylo provedeno né¢kolik studii zamétenych na prostorovou strukturu hostitelské
rezistence a patogenni virulence vramci pfirodniho patosystému L. serriola —
B. lactucae. Na zaklad¢ téchto studii bylo zjisténo, ze volné rostouci rostliny se
obvykle vyskytuji jako malé skupiny jedincu tzv. fragmentarni populace, které byvaji
velice Casto propojené migra¢nimi udalostmi do vétSich metapopulaci (Lebeda et al.
2008a; Petrzelova and Lebeda 2004a, 2011). Jelikoz vime, ze B. lactucae je obligatnim
biotrofnim parazitem s vyraznou hostitelskou specializaci, vyvolanou Vv dasledku
dlouhodobé koevoluéni asociace, neni prekvapivé, ze 1 populace patogenu musi byt také
fragmentarni a musi se prekryvat s geografickym vyskytem populaci hostitelského
druhu (Lebeda et al. 2001a; Petrzelova and Lebeda 2011). S ohledem na koevoluci
téchto dvou slozek patosystému je taky ziejmé, ze zakladni vzory struktury populaci
(fenotypové slozeni) L. serriola musi byt podobné s témi z B. lactucae (Petrzelova and
Lebeda 2011).

Z informaci uvedenych dfive v této praci je ndm znamo, Ze migrace je jednim
z mechanismt zvySujicich variabilitu populaci a Ze nazky L. serriola mohou byt
prenaseny na velké vzdalenosti, coz nutné muselo vést k tomu, ze plevelnaté populace
L. serriola se vyskytuji jako smésice genotypi a vyznacuji se tedy velkou inter-
a intrapopula¢ni variabilitou, coz mtzeme fici i o populacich B. lactucae (Ferakova
1977; Petrzelova and Lebeda 2004a; Thrall and Burdon 2003). Toto bylo potvrzeno
vysledky Petrzelové a Lebedy (2011), z nichz je patrné, ze rostliny L. serriola se zcela
odliSnymi fenotypy rezistence mohou rust v tésné blizkosti v rdmci mistni populace.

Pfirodni patosystémy L. serriola — B. lactucae jsou velmi slozité, variabilni,
dynamické a snadno ovlivnitelné podminkami prostfedi. Pfi¢emz pravé jejich
prostorova struktura je kriticky duleZitym faktorem pro dynamiku pfirodniho
patosystému L. serriola — B. lactucae (Petrzelova and Lebeda 2011). Silné geneticky
variabilni populace hostitele totiz znesnadnuji pfenos patogenti mezi infikovanymi
a neinfikovanymi rostlinami, nemiiZze tedy tak snadno dojit ke vzniku siln€ virulentniho

patogenu schopného vyvolat epidemii (Stukenbrock and McDonald 2008).
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3.3.5.2. Kulturni patosystém Lactuca sativa — Bremia lactucae

O kulturnich patosystémech jiz vime, ze jsou vice ¢i mén¢ deterministické,
aproto je struktura virulence populaci B. lactucae, na =zakladé¢ koevolu¢nich
mechanismi, vysoce specificka pro konkrétni péstitelské oblasti v disledku odlisné
historie vyuziti Dm genti nebo R-faktori pfi Slechténi na rezistenci (Petrzelova et al.
2013).

Agroekosystémy se vyznacuji environmentdlni a genetickou uniformitou
a vysokou hustotou hostitelskych populaci, které se rozprostiraji na velkych plochach.
V dne$ni dobé nejsou vyjimkou polni monokultury o velikosti 100 — 1000 hektara
obsahujici miliony rostlin (McDonald 2010; Stukenbrock and McDonald 2008).
Soucasna struktura zemédélskych ekosystém, tak poskytuje velice vhodné prostredi
pro rychlou evoluci silné¢ virulentnich patogennich populaci, jelikoz zde v dusledku
velké hustoty populace hostitele dochazi k efektivnimu pienosu patogenti
z infikovanych rostlin na neinfikované, stejn¢ tak neni patogen s ohledem na uniformitu
hostitelskych populaci tak siln¢ zavisly na dostupnosti nachylnych hostitelskych rostlin
jako je tomu u pfirodnich patosystémi (Lebeda et al. 2008a; Stukenbrock and
McDonald 2008).

Rychlé Sifeni patogenu v kulturnim patosystému je také umoZnéno skrze
stabilngj$i podminky prosttedi, které¢ jsou udrZovany napt. zavlazovanim a hnojenim,
v disledku toho nejsou patogenni populace tak nachylné k vykyvim prostredi, které by
mohly vést ke sniZzeni velikosti patogenni populace ¢i dokonce k jejich celkovému
vyhubeni (Stukenbrock and McDonald 2008).

Vsechny vyse uvedené faktory umoznuji vznik velkych populaci patogent, ty
poskytuji dostatek materialu vhodného pro mutace, na zakladé kterych dochazi k vétsi
genetické rozmanitosti ve virulenci patogent na Grovni poli a zaroven k omezeni vlivu
genetického driftu. Vyssi hustota a variabilita patogenni populace vede ke zvySeni
konkurenceschopnosti  jednotlivych genotypti patogenu, ktera mlze vést az
k soubéznému vyskytu ruznych genotypti na stejném jedinci hostitelské populace,
soucasné s tim se zvySuje i riziko koinfekce riznymi patogennimi druhy. V pfirodnim

patosystému toto neni piili§ béznym jevem (Burdon and Thrall 2008; McDonald 2014).
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4. MATERIAL A METODY

4.1. Izolaty B. lactucae, perioda mapovani a zaznamenané
charakteristiky

Variabilita virulence byla studovana ve dvou po sobé jdoucich letech u souboru
celkem 71 izolati Bremia lactucae, které byly nahodn¢ sbirany Vv ptirodnich populacich
Lactuca serriola (Lebeda and Petrzelova 2004b) v roce 2010 a 2011.

Pro rok 2010 bylo sesbirano k testovani 36 izolatl, z nichz vétSina pochazela
z Ceské republiky, konkrétné ze severovychodnich a stiednich Cech a z Moravy, pouze
jeden izolat byl dovezen z Rakouska. Obrazek 1a ukazuje rozloZeni lokalit, Z nichz tyto
izolaty pochézeji v Ceské republice. Pivod izolatd B. lactucae pouzitych pro analyzu
v-faktoru za rok 2010 je shrnut v Tabulce 1a.

V roce 2011 bylo béhem sbérovych expedic shromazdéno 35 izolatl, oproti roku
2010 viechny izolaty pochézely z Ceské republiky, a jelikoZ sbérové expediéni cesty Si
zachovavaji od roku 2004 vice méné stejnou trasu rozmisténou podél dvou tranziti
Z centralni na jizni Moravu a téetiho tranzitu z vychodnich a stfednich Cech (Petrzelova
et al. 2013), neni ptekvapujici, ze i v roce 2011 se vétsina studovanych lokalit nachazela
v severovychodnich a stfednich Cechach a na Moravé. Konkrétni umisténi lokalit
navstivenych v roce 2011 v Ceské republice ukazuje obrazek 1b. Zakladni sbérové
informace tykajici se izolatd B. lactucae z L. serriola shromazdénych v roce 2011
nalezneme v tabulce 1b.

Pro lepsi pfehlednost byla do této prace zafazena mapa ukazujici prinik
testovanych lokalit v letech 2010 a 2011 (obrazek 1¢)*.

Sbérové a mapovaci expedice byly organizovany pievazné V Cervenci
a na zacatku srpna, kdy je vyskyt nemoci nejvétsi (Lebeda et al. 2008a). Neznamena to
vsak, ze sbérové a mapovaci expedice nemohou byt provadény i jindy v pribéhu roku,
velice Casto se provadi az na konci srpna, jako tomu bylo v ptipadé tii izolata (38/1/11;
39/2/11a 41/11,)) roce 2011, nebo na zacatku zaii (Lebeda 2002). Jsou znamy i studie,
které dokladaji vyskyt B. lactucae na L. serriola v intervalu od konce dubna do konce
fijna, v extrémnich pfipadech byla B. lactucae identifikovana i na zacatku listopadu
(Petrzelova and Lebeda 2004a). Protoze vime, ze B. lactucae je obligatnim biotrofnim
parazitem vSech vyvojovych stadii mimo jiné i L. serriola, mizeme obecné fici, Ze doba

vyskytu B. lactucae v prubéhu roku, bude pfiblizné¢ rovna dobé vyskytu L. serriola

12\ mapé jsou uvedeny pouze lokality téch izolati, které byly skutené testovany.
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Vv ptirodnich ekosystémech (Petrzelova and Lebeda 2004a; Lebeda et al. 2008a).
Z tohoto divodu neni vyjimkou, ze jsou nékteré lokality navstévovany dokonce
nekolikrat v pribeéhu sledovaného obdobi, coz doklada i tato prace, konkrétn€ u izolata
zroku 2010, kdy byly nékteré lokality v okrese Brno-venkov navstiveny dvakrat
(tabulka 1a) (Lebeda and Petrzelova 2004a; Lebeda et al. 2008a). Bézné je také
navstévovani stejnych lokalit v po sob¢ nasledujicich letech (pro porovnani obrazek 1c¢),
za uCelem zjisténi dynamiky vyskytu B. lactucae a posouzeni posunu ve struktuie
virulence v patogenni populaci (Petrzelova and Lebeda 2004a).

Pti sbérech se na kazdé lokalit¢ zaznamena nékolik epidemiologickych,
populac¢nich a ekologickych charakteristik (obrazek 2a, b): datum pozorovani, typ
stanovi§té, geografické umisténi, pfiblizna velikost a hustota populace L. serriola,
vyvojové faze L. serriola, doprovodné druhy rostlin, jiné ptirozené rostouci rostliny
z Celedi Asteraceae infikované B. lactucae na pozorovanych mistech, stejné tak vyskyt
jinych parazitickych hub na L. serriola (napt. Golovinomyces cichoracearum).
Na kazdé lokalité se hodnoti procento vyskytu B. lactucae na prizkumnych mistech
a na populacich L. serriola, a také zavaznost onemocnéni jako stupen infekce pomoci
0-3 stupnice (viz dale). V piipadé opakovaného navstiveni lokality béhem sezony se
v zavéreéném hodnoceni uvazuji pouze nejvyssi vysledky infekce (Petrzelova and
Lebeda 2004a).

Zékladni sbérové informace o pouzitych izolatech jsou shrnuty v Tabulce 1a, b.

4.2. Sbér patogenu, jeho kultivace a udrzovani

Jeden nebo dva listy s ptiznaky napadeni salatovou plisni (tj. pokryv konidiofory
patogenu nebo chlorotické 1éze obklopené zilami) jsou uzmuty z libovolné zvolenych
infikovanych jedinct L. serriola v ramci dané péstitelské oblasti (Petrzelova et al.
2013). Listy odebrané zjednoho nebo dvou pfilehlych jedinct, jsou pak casto
charakterizovany jako jeden konkrétni izolat (Nordskog et al. 2014). Nicméné, je
vhodnéjsi listy z jednotlivych jedinci, jakoZz i jednotlivé listy, uchovavat samostatné
a oznacovat specifickymi Cisly izolatt (Petrzelova et al. 2013).

Cislo izolatu se sklada vzdy alespoii ze dvou &isel oddélenych lomitkem
a danému izolatu se pfid€luje nésledujicim zplisobem: prvni Cislice oznacuje potadi
lokality navstivené v daném roce a druhé ¢islo oznacuje rok sbéru (napt. 20/11). Nékdy
je mezi tato ¢isla vloZeno jeste jedno Cislo Vv piipadé, ze na dané lokalité byly odebirany
1zolaty z vice jedinca, toto Cislo pak oznacuje jedince, ze kterého pochazel dany izolat

35



(napf. 1/3/11). Pokud chceme upozornit na skuteCnost, ze izolat byl namnozen
z konkrétniho listu jedince L. serriola, napiseme pfislusnou fimskou ¢islici jako dolni
index na konci ¢isla izolatu (napi. 41/11y). Odebrané vzorky listi se uchovavaji
v malych, uzaviratelnych plastovych krabickdch vylozenych navlh¢enou celul6zovou
vatou, ve kterych se co nejdfive piepravuji do laboratofe (Lebeda and Petrzelova 2004,
2010; Petrzelova et al. 2013).

Pokud ¢asti listii nesou pouze chlorotické 1€ze, musi u nich probéhnout inkubace
po dobu 1 — 3 dnu pii teploté 10 — 15 °C s 12 hodinovou fotoperiodou, dokud nenastane
bohata tvorba spor (Lebeda and Petrzelova 2010).

Vzorky nesouci spory Se ptimo pouzivaji K izolaci patogenu. Izolovat patogen
z téchto listovych kouskil je mozné dvéma zpiisoby. Prvni z nich je zaloZen na smyvani
spor z povrchu listu za pomoci pinzety a laboratorni centrifugy v malém mnoZzstvi
cca5ml destilované vody v kadince. Pfipravena konididlni suspenze se pomoci
sklenéného chromatografického postiikovace aplikuje na semenacky s plné rozvinutymi
déloznimi listy (Lebeda and Petrzelova 2010) nachylnych L. serriola genotypt
nejcastéji LSE/57/15, ale 1 PI 2273617 nebo LS-102 (Lebeda and Petrzelova 2004,
2010), vypéstovanych pfedem v uzaviratelnych plastovych nddobach na navlhéené
bunicing a filtra¢nim papiru (Obrazek 3). Druhd mnohem uc¢inngjsi metoda je zalozena
na piimém kontaktu napadenych ¢asti listd pokrytych konidiemi s pfedem navlhéenym
povrchem sazenic, tzv. ockovani. Nespornou vyhodou této metody je zabranéni
piilisnému zfedéni inokula, a tim zvySeni pravdépodobnosti, ze inokulum pokryje
povrch déloznich listi (Lebeda and Petrzelova 2010).

Timto zplUsobem jsou pak izolaty udrZzovdny a rozmnoZovany po dobu
10 — 12 dnt, po kterych musi dojit k novému pieockovani (Lebeda and PetrZelova
2010). Mezi jednotlivymi pokusy je mozné izolaty skladovat ve zmrazeném stavu pfi
teploté - 20 °C na infikovanych sazenicich, nejvyse vSak 2 — 3 mésice, poté dochazi
ke snizeni vitality konidii. Pro dlouhodobé&jsi skladovani mohou byt izolaty bezpecné
udrzovany na infikovanych sazenicich az 6 — 7 mésici v hlubokomrazicim boxu pfii
teplot¢ - 80°C (Lebeda and Petrzelova 2010). Pied uskladnénim izolatu
V hlubokomrazicim boxu, musi z divodu hroziciho teplotniho Soku a znehodnoceni

izolatu, dojit k aklimatizaci izolatu cca na 1 tyden v mraznicce pii teploté - 20 °C.
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4.3. Priprava rostlinného materialu pro testovani, diferencia¢ni soubor
hostitelskych genotypt

Variabilita virulence izolatd B. lactucae se stanovuje na zakladé jejich
virulence/avirulence na diferenciatnim souboru sestavajicim zriznych genotyptu
L. sativa, L. serriola a kiizencu L. sativa x L. serriola, které obsahuji jeden nebo vice
znamych rasové specifickych geni rezistence (Dm gent) a/nebo R-faktorti (napf.
Lebeda 2002; Lebeda and Petrzelova 2004; Petrzelova and Lebeda 2004b), které byly
pro tento diferenciacni soubor stanoveny jiz diive Lebedou a Zinkernagelem
(PetrZzelova and Lebeda 2004b). Jako univerzalni kontrola se Vv této praci pouziva
L. serriola LSE/57/17, v n¢kolika malo piipadech v roce 2011 byl jako kontrola pouzit
genotyp LS-102 (Lebeda and Petrzelova 2004).

Vzorky semen diferenciacnich genotypt pochazeji ze sbirky Lactuca spp.
(Tabulka 2), ktera je udrzovana Katedrou botaniky (laboratof fytopatologie),
Pfirodovédecké fakulty, Univerzity Palackého v Olomouci (Lebeda and Petrzelova
2010; Petrzelova and Lebeda 2004b). Semena se vysévaji do kontejnertt nebo nadob,
kde jsou po celou dobu experimentu udrzovany optimalni podminky pro inkubaci
a vysoka vlhkost vzduchu. V ramci tohoto vyzkumu byly pouzity plastové fotografické
boxy (320 x 265 x 60 mm) vystlané tfemi vrstvami navlhéené buniciny, jednou vrstvou
filtratniho papiru a uzaviené sklenénym krytem scilem vytvofit 100% relativni
vzdu$nou vlhkost (Lebeda and Petrzelova 2010). Semena testovanych genotyptl Sse
vysévaji po 30 do fadki vzdalenych od sebe 2,5 — 3 cm (Obrazek 4a, 4b) (Lebeda and
Petrzelovda 2010). Po wvyseti jsou krabice s diferencialy ponechany 24 hodin
Vv laboratornich podminkach (teplota piiblizné okolo 20 — 25 °C) a poté se uchovavaji
Vv kultiva¢ni mistnosti pfi teplot€¢ 10 — 15 °C s fotoperiodou 12 hodin, do té¢ doby, nez
maji sazenice zcela rozvinuté délozni listy cca 7 — 9 (jiné studie uvadi 5 — 7 ¢i 8 — 9) dni
po zaseti (Beharav et al. 2006; Lebeda and Petrzelova 2010; Petrzelova and Lebeda
2004b). Pred aplikaci inokula na semenacky znich musi byt odstranény zbytky
semennych obali (Obrazek 5a, 5b) (Lebeda and Petrzelova 2010).

4.4. Priprava inokula B. lactucae, inokulace a inkubace rostlin

Ockovaci latka (inokulum, konidialni suspenze) se pfipravuje smytim
2— 3 dny starych spor (cca 9—12 dni po inokulaci) z infikovanych semenacka

L. serriola za pomoci pinzety a laboratorni centrifugy v plastovych uzaviratelnych
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zkumavkach s malym mnozstvim ~ 5ml destilované vody (Obrazek 6). Pti piipravé se
musi dbat na to, aby inokula jednotlivych izolath pouZzivana pfi testovani méla ptiblizné
stejnou koncentraci. Jako optimélni koncentrace se uvadi 10° konidii/ml (Lebeda and
Petrzelova 2004, 2010). Jakmile jsou vytrusy umistény v roztoku a ziedény na spravnou
koncentraci, musi byt oCkovaci latka prenesena na semenacky, co nejdiive. V piipade
znecisténi konidialni suspenze napt. vlakny buniciny, je nutné suspenzi prefiltrovat pres
hrubou gazu, aby se sklenény chromatograficky rozpraSova¢ pii oCkovani nezanesl.
Pro jednu fotografickou krabici je nutné piipravit piiblizn¢ 7 ml inokula (jiné studie
uvadéji jako dostacujici 5 — 6 ml inokula), protoze povrch vSech listi musi byt zcela
pokryt inokulem (Lebeda and Petrzelova 2010; Petrzelova et al. 2013).

Boxy snainokulovanymi sazenicemi jsou pak inkubovany pfi teploté
10 — 15°C, coz je optimdlni teplota pro konidialni kliceni, prinik do hostitele
anasledny rast B. lactucae. Teploty vyssi nez 20 °C potlacuji rust patogenu. Kromé
optimalni teploty je pro uspésnou infekci potfebna také dostatecné vysoka relativni
vlhkost (90 — 100 %) a tma pii proniknuti (Lebeda and Petrzelova 2010), proto jsou
nainokulované boxy prvnich 12 — 24 hodin, pfi inkubaci v kultivaéni mistnosti
na no¢ni/denni teploté 10/15 °C, zakryty cernou folii (Lebeda and Petrzelova 2004,
2010). Poté jsou inkubovany v 12 hodinové fotoperiod¢.

Pokud jsou vSechny uvedené podminky dodrzeny, objevuje se na nachylnych

genotypech 7. — 9. den po inokulaci sporulace (Lebeda and Petrzelova 2010).

4.5. Metody hodnoceni
4.5.1. Hodnoceni intenzity sporulace

Stupeni infekce se hodnoti ve dvoudennich intervalech od 6. dne po inokulaci
po 14. den, kdy se provadi zavére¢né hodnoceni (Petrzelova and Lebeda 2004b), jiné
studie uvadéji jako moznost hodnoceni 7., 10. a 15. den po inokulaci (Beharav et al.
2014). Kazdy test obsahuje 20 — 30 sazenic diferencia¢niho genotypu. Dnes nejcastéji
vyuzivame dva zpiisoby hodnoceni pro posouzeni odolnosti/nachylnosti k salatové

plisni (Lebeda and Petrzelova 2010).
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4.5.1.1. Kvalitativni hodnoceni intenzity sporulace

Kvalitativni hodnoceni se pouziva hlavné pro posuzovani napadenych
semenackd, a to predev§im pfi testovani Slechtitelského materidlu. Vychazi se pfitom
ze zaznamenané intenzity sporulace vyjadfené ve stupnici 0 — 3 a uziva nasledujici

kategorizace:
- = rezistence, na semenaccich neni patrna sporulace (Obrazek 7);

) = nelplna rezistence, vétsina rostlin hodnocena stupném 0 ¢i 1, hodné
slabé ¢i omezena sporulace Casto doprovazend makroskopicky viditelnou

hypersenzitivni reakei (nekréza) nebo Zloutnutim pletiva — chlorézou

(Obrazek 8);

+ = nachylnost, vétSina rostlin hodnocena stupném 2 a/nebo 3,
makroskopicky viditelna sporulace na 80 — 100 % sazenic (Obrazek 9a,
9b);

(+) = heterogenni reakce, rozlozena rovnomérné mezi v§emi stupni nebo ptl
na pul, v testovaném souboru jsou rostliny zcela nachylné i rezistentni

(Obrazek 10a, 10b) (Lebeda and Petrzelova 2010).

V souladu s nejnovéjSimi poznatky uvadime pouze pro Uplnost, Ze ¢lenové
mezinarodniho vyboru IBEB (International Bremia Evaluation Board) pfi setkéni, které
se konalo 28. listopadu 2014, pfisli s myslenkou, aby vSechny reakce byly klasifikovany
pouze jako rezistentni nebo nachylné. Podle jejich ndzoru jiz neni vhodné, aby symboly
(+) a (-) byly i nadale soucasti naSich vyhodnocovacich tabulek. Nicméné, tyto
informace se objevily az v pribéhu zpracovani diplomové prace, proto v ni nejsou

uvazovany.

4.5.1.2. Kvantitativni hodnoceni intenzity sporulace

Pii kvantitativnim hodnoceni je za zékladni kritertum povazovéna intenzita
sporulace patogenu. Toto hodnoceni vyuziva 0-3 stupnici, kterou popsali v roce 1974
Dickinson a Crute (Lebeda 1986; Petrzelova and Lebeda 2004b). Tato sestava ze Ctyt

kategorii:
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0 = bez symptomtl, konidiofory nejsou na listech patrné;
1 = pouze omezena sporulace, sporadicky vyskyt izolovanych konidiofort
2 = <50 % povrchu déloznich listh pokryto konidiofory;
3 =>50 % povrchu déloznich listh pokryto konidiofory.

Konecna hodnota intenzity tvorby spor (stupeii infekce, DI) se pak vyjadii jako
procento maximalni mozné sporulace patogenu (napi. Petrzelova and Lebeda 2004b;
Lebeda and Petrzelova 2010). K tomu se pouziva vzorec (1) navrzeny Vroce 1943

Townsendem a Heubergerem (Lebeda and Petrzelova 2010).

p=2" 100 . 1)
x-N

kde: P = celkova mira napadeni (DI);
n = pocet rostlin v kazdé kategorii napadeni;
v = stupen napadent;
x = rozsah stupnice napadeni (zde 3);

N = celkovy pocet hodnocenych rostlin.
4.5.2. Determinace faktori virulence a fenotypt virulence

Jak jiz bylo uvedeno vyse, virulence izolati byla zkoumana na diferenciaCnim
souboru genotypt Lactuca spp. Piehled téchto genotypi i s jejich rasové-specifickymi
geny rezistence (Dm geny) a/nebo R-faktory je uveden v Tabulce 2.

Pfi zjistovani jednotlivych virulentnich faktord (v-faktorti) vyskytujicich se
v danych izolatech vychazime z kone¢ného hodnoceni intenzity sporulace na genotypu
nesoucim korespondujici Dm gen a/nebo R-faktor. Pouziva se k tomu tzv. binarni
systém (Jendrulek and Lebeda 1988). Je-li v kone¢ném hodnoceni genotypu piifazeno
podle kvalitativniho hodnoceni znaménko + nebo (+), bereme reakci jako kompatibilni,
oznac¢ime ji celkové znaménkem + a podle Dm gent/R-faktorti pfitomnych v dané
odrude, prisoudime izolatu B. lactucae korespondujici faktory virulence. Je-li
v kone¢ném hodnoceni genotypu reakce inkompatibilni, tzn. ozna¢end znaménkem - ¢i
(-), oznacime ji celkové znaménkem -, a z toho vyplyva, Ze v-faktory odpovidajici
Dm gentim/R-faktoriim nachazejicich se u dané odrudy salatu nejsou v daném izolatu

ptitomny (Jendrulek and Lebeda 1988; Petrzelova and Lebeda 2004b).

40



V-faktory identifikované v jednom testovaném izolatu predstavuji jako celek
virulentni fenotyp, ktery se pouziva pro vyjadfeni variability virulence. U kazdého
fenotypu lze stanovit Cislo virulence, které udava pocet v-faktort tvoticich dany fenotyp

virulence (Lebeda and Petrzelova 2004).

4.5.3. Frekvence faktoru virulence

Pro posouzeni zastoupeni jednotlivych vybranych faktorti virulence (zde pouzito
33 v-faktord) Vv ptirodnich populacich B. lactucae rostoucich na L. serriola se pouziva
stanovovani tzv. frekvenci v-faktort.. Frekvence v-faktord se vyjadiuji jako pomér mezi
poctem izolati s danym v-faktorem a celkovym poctem izolati analyzovanych pro
jejich piitomnost (Lebeda et al. 2008a; Petrzelova and Lebeda 2004b).

V-faktory se pak rozdé€luji do Sesti skupin podle toho, jaké hodnoty frekvence
zastoupeni dosahly (Petrzelova and Lebeda 2000):

0 = v-faktor neni zastoupen;

0,01-0,24 = velmi nizka frekvence;

0,25-0,49 = stfedni frekvence;

050-0,74 = vysoka frekvence (kriticka frekvence);

0,75-0,99 = velmi vysoka frekvence (kriticka frekvence);

1,00 = v-faktor je v absolutnim zastoupeni (geneticka fixace).

4.5.4. Koeficient komplexity fenotypu virulence

Koeficient komplexity fenotypu virulence (KKFeV) se pouziva pro kvantitativni
vyjadieni virulence izolati B. lactucae, zjednodusené feCeno pro vyjadieni slozitosti
danych izolatt (Lebeda 1982). Udava pomér mezi poétem faktord virulence v daném
fenotypu virulence - N(FeV) a poctem znamych faktorti virulence - NT(FeV), zde

uvazovano 33 faktorl virulence. Vzorec (2) byl pfevzat z prace Lebedy (1982).

N(FeV)

KKFeV =
NT(FeV)

()
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5. VYSLEDKY

5.1. Vysledky testovani izolati B. lactucae z volné rostoucich
rostlin L. serriola z roku 2010

5.1.1. Testovani virulence izolati B. lactucae z volné rostoucich rostlin

L. serriola na souboru diferencia¢nich genotypi

Pro testovani virulence izolati B. lactucae ziskanych b&hem roku 2010
z piirodnich populaci L. serriola byl pouzit diferenciacni soubor 56 genotypu, kterym
disponuje katedra botaniky (laboratoi fytopatologie), Prirodovédecké fakulty,
Univerzity Palackého v Olomouci (popsano vyse). Ze ziskanych 36 izolatt B. lactucae,
bylo k testovani na tomto diferenciaénim souboru pouzito pouze 32 izolata B. lactucae,
jelikoz izolaty B. lactucae 19/1/10, 37/10y, 70/10 a 73/10 se nepodatfilo ani po vice
opakovani v dostate¢né¢ mife namnozit, a to ani za pouziti metody pifimého kontaktu,
kdy se spory B. lactucae ptenasely pfimo na navlhéeny povrch semenacku.

Kazdy test izolatu B. lactucae na semenaccich jednotlivych genotypu byl
z divodu velkého mnozstvi izolati a casovych dispozic proveden pouze jednou.
Pro lepsi prikaznost vysledki je vSak lepsi provadét kazdy test dvakrat. Jako ¢aste¢na
kompenzace tohoto nedostatku slouzila univerzalni néachylna kontrola v podobé
genotypu LSE/57/15, ktery se nachazel v kazdém fotografickém boxu, v némz testy
probihaly, a na kterém byly izolaty B. lactucae mnozeny.

5.1.2. Vyhodnoceni interakci diferenciacniho souboru hostitelskych

genotypu Lactuca spp. s izolaty B. lactucae

Vyhodnoceni interakci diferenciaéniho souboru s izolaty B. lactucae probihalo
ve dvoudennich intervalech od 6. do 14. dne po inokulaci. Z Casovych divoda byl
u nékterych izolatd vynechan 8. piipadné¢ 10. a v malém mnozstvi pfipadi 12. den
hodnoceni, proto jsou n€které izolaty hodnoceny pouze 4x namisto 5x.

Vysledky pro jednotlivé izolaty jsou k prostudovani v Siroka (2013), konkrétng
v oddile 9. Tabulky a obrazové pfiilohy. Pro kazdy izolat je zde mozné naleznout
zpracované 4 tabulky (Tabulky 8 — 39) oznafené pismeny a — d. Zde jsou dilezité
tabulky oznacené pismeny a a b. V tabulkach oznacenych pismenem a lze sledovat
trend intenzity napadeni testovanych genotypi Lactuca spp. v procentech sporulace

B. lactucae v prubéhu pokusu. Tabulka oznacena pismenem b obsahuje kvalitativni
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vyhodnoceni interakci genotypt Lactuca spp. s danym izolatem B. lactucae v pribéhu
pokusu.

Z uvedenych tabulek je ziejmé, ze sporulace B. lactucae se objevuje jiz 6. den
po inokulaci, avSak zpravidla pouze u genotypu L. serriola (Tabulka 2). U nich se
I po tak kratké dobé po inokulaci setkavame s pomérné vysokou intenzitou sporulace
(vétsinou okolo 20 — 60 %). Extrémnim pfipadem je izolat B. lactucae 6/1/10,
ukterého se uz 6. den po inokulaci u genotypu L.serriola PI 491229 (¢islo
v diferencia¢nim souboru 38) objevuje 100 % sporulace B. lactucae, a i v kone¢ném
hodnoceni je intenzita sporulace u napadenych genotypt velmi vysoka, dany izolat se
tedy vyznacuje vysokou agresivitou. V kontrastu izolaty B. lactucae 12/6/10 a 67/10
byly 6. den po inokulaci zcela bez sporulace na vSech testovanych genotypech,
vyjimkou byla pouze univerzalni kontrola s intenzitou sporulace 1,2 % pro izolat
12/6/10 a 2,2 % pro izolat 67/10. Zvyseni intenzity sporulace stejné tak jako propuknuti
choroby i na jinych genotypech se pak vétSinou objevovalo teprve 8. — 10. den
po aplikaci ockovaci latky.

Zuvedenych tabulek dale vyplyva, Ze jiz 12. den po inokulaci intenzita
sporulace izolati B. lactucae na napadenych genotypech dosahovala velice Casto svého
maxima. Rozdil mezi 12. a 14. dnem, koneénym dnem hodnoceni, ¢inil maximalné
10%.

Jak se dalo predpokladat jiz na zaklad€ informaci uvedenych v teoretické casti,
14. den po inokulaci dosahovaly nejvyssi intenzity sporulace izolaty B. lactucae
na genotypech L. serriola, dale na genotypech L. sativa, které maji rezistenci
odvozenou od L. serriola, sporulace se také ale jiz v mnohem mensi mife objevovala
na genotypech L. sativa srezistenci odvozenou od L. saligna a v malém mnozstvi
pfipadli byla kompatibilni reakce pozorovdna 1 na nékterych nepozménénych
genotypech L. sativa. Jednalo se o 9 genotypt z celkovych 26 genotypt L. sativa.
V poradi podle nejvyssi nachylnosti ke studovanym izolatim B. lactucae: Capitan
(12 izolatt), UCDM 14 (9 izolati), Spartan Lakes (6 izolatl), Iceberg (5 izolat),
Reskia (3 izolaty), a genotypy Blondine, Pennlake, Saffier a Lednicky po jednom
izolatu. Uvedené informace jsou uvedeny obecné, jelikoz intenzita napadeni
jednotlivych genotypti, pokud viibec napadeny byly, se odvijela od agresivity pouzitého
izolatu B. lactucae.

Univerzalni nachylnd kontrola u vSech testovanych izolath v zavérecném

hodnoceni, po ptevedeni do bindrniho systému, vykazovala kompatibilni reakci,
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u vétSiny izolatd s intenzitou sporulace v rozmezi od 65 — 98 %. Vyjimkou tvofily
4 izolaty, u nichz byla intenzita sporulace pfi poslednim hodnoceni niz§i, a témi byly:

23/2/10 (58,0 %), 58/10 (56,7 %), 72/10 (40,7 %) a 75/10 (51,2 %).

5.1.3. Determinace faktoru virulence v izolatech B. lactucae pochazejicich

z volné rostouci L. serriola

Faktory virulence u jednotlivych izolatd B. lactucae byly povazovany
za ptitomné pouze tehdy, byla-li v den kone¢ného hodnoceni, ktery byl pevné stanoven
jako 14. den po inokulaci, reakce genotypu Lactuca spp. s odpovidajicim Dm genem
a/nebo R-faktorem po pievedeni do binarniho systému kompatibilni.

Pro jednotlivé izolaty je piehled shrnut v Tabulkdch 8 — 39 s oznacenim pismeny
¢ a d (vizte Siroka 2013). Pfi¢emZ v tabulce oznadené pismenem C je uvazovan cely
diferenciacni soubor hostitelskych genotypti, z nichz u nékterych se vyskytuje vice nez
jeden Dm gen nebo R-faktor, a o nékterych je znamo, ze Dm gen/R-faktor se u nich
vyskytuje, ale jest€ neni presné charakterizovan. V tabulce oznacené pismenem d se uz
pracuje pouze s vybranymi genotypy, které vlastni jeden maximalné dva vyznamné
Dm geny ¢i R-faktory, které jsou pfesné popsany.

Na zaklad¢ tabulek s ozna¢enim pismenem d, byla zkonstruovana Tabulka 3a,
kterda mimo geografické distribuce v-faktort, kterd bude rozebrana nize, ukazuje, jaké
v-faktory se v Ceské republice (a u jednoho izolatu i v Rakousku) na vybranych
lokalitach v roce 2010 vyskytovaly. Jednalo se o v-faktory v1, v5/8, v7, v11, v13 — v19,

v23 —v30, v36 a v38 s riznou mirou zastoupeni.

5.1.3.1. Frekvence v-faktora zastoupenych v populacich izolatu B. lactucae

Z celkem 33 Dm gent/R-faktorii a jim odpovidajicim v-faktorim, na jejichz
ptritomnost byly izolaty B. lactucae testovany, se v ziskanych izolatech podafilo
identifikovat pouze 21. Ne kazdy z identifikovanych v-faktort se vyskytoval ve vSech
zkoumanych izolatech, a tak u nich byla stanovena frekvence neboli ¢etnost vyskytu.
Hodnoty frekvence jednotlivych v-faktort jsou shrnuty v Tabulce 4a, vcetné
nenalezenych v-faktorii, a pro vétsi prehlednost byly zpracovany také do sloupcového
grafu (Graf 1a).

Na zdklad¢ stanovenych hodnot Cetnosti jednotlivych v-faktorti byly izolaty
rozdéleny do 6 skupin Tabulka 5a. Nejvice v-faktorti spadalo do skupiny s nulovou

frekvenci a to 12 v-faktori. Skupinu s velmi nizkou frekvenci tvotilo 7 v-faktord,
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skupina se stfedni frekvenci byla zastoupena 4 v-faktory, skupina s velmi vysokou
frekvenci ¢itala 8 v-faktori a skupina s vysokou frekvenci stejné tak jako skupina
s absolutnim zastoupenim v-faktoru byla pfedstavovana pouze jednim v-faktorem.

V-faktory, které spadaji do skupin s vysokou a velmi vysokou frekvenci
v-faktoru a do skupiny s v-faktorem s absolutnim zastoupenim, jsou pro Slechtitele
a péstitele povazovany za kritické a nedoporucuje se péstovat nebo pouzivat jako zdroj
rezistence Dm geny/R-faktory témto v-faktoraim odpovidajici (Lebeda and Jendrulek
1988).

Faktor virulence v7 se vyskytoval ve vSech izolatech, a proto ho lze oznacit

za geneticky fixovany (Petrzelova and Lebeda 2000).

Tabulka 5a. Rozdéleni v-faktort do skupin podle frekvence jejich vyskytu pro rok
2010

Frekvence v-faktoru v populaci v-faktor

B. lactucae
v-faktor neni

0,00 v2,v3, v4, v6, vi10, v12, v32, v33, v35, v37, v41, v42
zastoupen

0,01 0,24 velmi nizka v1, v5/8, v13, v18, v23, v36, v38
frekvence

0,25-0,49 stfedni frekvence v1l, v14, v16, v19

0,50-0,74 vysoka frekvence v15

0,75 - 0,99 velmi vysoka V17, v24, v25, v26, V27, v28, v29, v30
frekvence
v-faktor

1,00 V absolutnim v7
zastoupeni

5.1.3.2. Stanoveni fenotypi virulence u souboru izolati B. lactucae

U 32 testovanych izolatd B. lactucae bylo rozpoznano celkem 29 odlisnych
fenotyptt virulence, které se skladaji z v-faktord identifikovanych v jednotlivych
izolatech. Z toho vyplyva, Ze populace B. lactucae na sledovaném uzemi Ceské
republiky a jedné lokality z Rakouska, jsou zna¢né variabilni. V testovaném souboru
32 izolatl se objevily pouze tfi razné dvojice slozené z izolatl se stejnym fenotypem
virulence. Dvojice izolata 8/2/10; a 53/10);, u nichz byl fenotyp slozen z deseti

v-faktorti. Dal$i dvojici s fenotypem virulence sloZzenym z 12 v-faktord tvofily izolaty
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12/6/10 a 30/10y. A posledni dvojici tvorici shodny fenotyp slozeny z 12 v-faktori
(odlisnych od predchozich) byly izolaty 18/2/10 a 20/1/10.

U kazdého takto ziskan¢ho fenotypu virulence bylo stanoveno i ¢islo virulence,
které udava pocet v-faktoru tvoricich jeden fenotyp virulence Lebeda et al. 2008a).
Nejnizsi Cislo virulence, a tedy nejméné v-faktord, bylo zjisténo u izolatu 58/10, kde
byly rozpoznany pouze 4 v-faktory. V kontrastu fenotyp virulence slozeny z nejvétsiho
poctu v-faktorit byl stanoven pro izolat 6/1/10, kde se bylo identifikovano celkem
16 riznych v-faktor. Nejvice byly zastoupeny fenotypy virulence s poctem v-faktort
12, 10 a 13, s prumérem pfipadajicim na jeden izolat 11,625. Fenotypy obsahujici
extrémné malo nebo extrémné mnoho v-faktorti byly zastoupeny pouze jedenkrat. Kdyz
tato data vneseme do grafu (Graf 2a), zjistime, ze pocet v-faktori tvotici fenotypy
virulence sleduje piiblizné tvar Gaussovy kfivky. To znamena, ze v ptirodé se nejcastéji
vyskytuji takové fenotypy virulence, jejichz struktura neni sloZena ani z pfili§ malého,
ale ani z pfilis velkého poctu v-faktori.

Ziskané fenotypy virulence, vcetné jejich ¢&isla virulence a koeficientu

komplexity fenotypu virulence jsou shrnuty v Tabulce 6a.

5.1.3.3. Porovnani zastoupeni v-faktorii/fenotypi virulence mezi jednotlivymi
lokalitami v ramci okresu

Za rok 2010 byly testovany izolaty pochézejici celkem z 10 okresti v Ceské
republice a 1 lokality z Rakouska. Zastoupeni v-faktort respektive fenotypt virulence
mezi lokalitami v ramci jednotlivych okresi bylo pomémé variabilni, jak je mozno
vycCist z Tabulky 3a, ktera uvadi geografickou distribuci v-faktord v populacich
B. lactucae na L. serriola v Ceské republice (Rakousku) v roce 2010. Jednotlivé okresy
jsou v tabulce pro ptehlednost oddéleny tuéné zvyraznénymi vodorovnymi ¢arami.

V okrese Prostéjov byly pro Gcely testovani odebrany izolaty B. lactucae ze tii
lokalit. VV obci Smrzice, Otinoves a Rozstani. Fenotypy virulence v tomto okrese se
od sebe lisily vyrazné uz v Cislu virulence, které udava pocet v-faktort v jednotlivych
fenotypech virulence — Smrzice 11, Otinoves 16 a Rozstani 14. Rozdily zde byly
ve vyskytu v-faktort v5/8, v14, v16, v19 a v38.

V okrese Brno-venkov, kde byly tfi lokality navstiveny 2x v prubéhu roku
(jednou v Eervenci a podruhé v srpnu), byla variabilita také zna¢né velka. Zajimavou je
obec Hajany, ve které byly sebrany dva vzorky v Cervenci a jejichz ¢islo virulence je

pro Hajany — vjezd i Hajany — vyjezd totozné a to 12, avSak zastoupeni jednotlivych
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v-faktort se lisi, a jeden vzorek zde byl sebran béhem mapovani v srpnu a jeho cislo
virulence bylo rovno 13. U obce Bfezina, ktera byla navstivena také dvakrat v prib&hu
jednoho roku, se ¢isla virulence v ¢ervenci a srpnu liSila mnohem vyraznéji - v ¢ervenci
bylo ¢islo virulence stanoveno na 10 a v srpnu jen na 6. Posledni obci navstivenou
dvakrat v pribé¢hu jednoho sledovaného obdobi byla obec Otfechov, zde byla cisla
virulence také odli$nd, v Cervenci bylo ¢islo virulence rovno 12 a v srpnu pro jiny izolat
z téze lokality 13. Posledni dvé obce navstivené v této oblasti byly Siltivky s ¢islem
virulence 13 a Ivancice-Budkovice s ¢islem virulence 15. V tomto okrese byly nalezeny
faktory virulence v1, v7, v11, v13 — v19, v23 — v30, v36 a v38. Kromé faktoru v7, v17
a v24 se zadny z uvedenych v-faktor nevyskytoval na vSech lokalitach.

V okrese Znojmo byly testovany 4 izolaty =z riznych lokalit. Izolaty
z Moraského Krumlova — Polanky a z Rybniki se ve fenotypu virulence zcela
shodovaly a ¢islo virulence bylo rovno 12. U izolatu z Hostéradic bylo ¢islo virulence
rovno 13 a u izolatu z Lechovic rovno 10. U vsSech téchto izolath se vyskytovaly
v-faktory v7 a v24 — v30. V-faktory v11, v14, v15, v16, v17, v18, v19, v23 a v38 se
vyskytovaly v jednom nebo vice izolatech, ne vsak ve vSech.

V okrese Usti nad Orlici byly odebrany dva izolaty z riiznych lokalit, které se
od sebe nijak vyrazné nelisily. U izolatu z Ceskych Hefmanic-Chotésin bylo ¢&islo
virulence stanoveno na 11 a u izolatu z Kosofina na 10. Oba izolaty se liSily pouze
v jediném v-faktoru a to v-faktoru s ¢islem 29, jinak byly zcela totozné.

Z okresu Nachod byly testovany 2 izolaty. Fenotyp izolatu pochazejici z obce
Meéstec byl slozen z 12 v-faktorti a fenotyp izolatu z Jarométe pouze z 9 v-faktord.
Odlisnost téchto izolath byla pomérné znacnd, izolat z Jarométe oproti izolatu z Méstce
mél navic v-faktor v23, ale chybély mu v-faktory v11, v15, v16 a v29.

Okres Mlada Boleslav, posledni z okresli s v&tSim poctem navstivenych
lokalit, poskytoval k testovani celkem 6 izolati. Fenotypy izolati pochazejicich ze tii
z téchto lokalit a to ze Skysic, Ritonic a Rabakova se skladaly z 10 v-faktori. Pro izolat
z Dolniho Bousova bylo ¢islo virulence stanoveno jako 12 a pro izolat z Ujkovic jako
V této praci nalezeno, a to s Cislem 4, tento izolat pochazel z obce Domousice. Napfiic¢
vSemi lokalitami byly nalezeny pouze 3 v-faktory a to v7, v17 a v30. Ostatni v-faktory
(v11, v15, v16, v19, v23, v24 — v29, v36 a v38) byly nalezeny pouze na nékterych

lokalitach v ramci okresu.
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Ve vSech ostatnich okresech byla ¢isla virulence nasledujici: okres Olomouc
obec Olomouc — Hnévotin 14, okres Blansko obec Lipovec 10, okres Svitavy obec
Sedlisté 7 a okres Mistelbach (Rakousko) obec Laa an der Thaya 12.

5.1.3.4. Porovnani zastoupeni fenotypi virulence/v-faktori napii¢ okresy

Vramci 10 okrestt z Ceské republiky a jednoho okresu z Rakouska bylo
nalezeno celkem 29 riznych fenotypi virulence, jak ukazuje Tabulka 6a. Shoda mezi
nebo v ramci okresi byla nalezena pouze 3x. Jeden takto shodny fenotyp byl nalezen
Vv okrese Znojmo u izolati pochazejicich z Moravského Krumlova — Polanky a Rybnik.
Ostatni dva shodné fenotypy byly nalezeny mezi riznymi okresy.

Prvni z nich byl nalezen u jednoho izolatu z okresu Blansko (pouze jeden izolat
z tohoto okresu) a jednoho izolatu z okresu Mlada Boleslav (SkySice), tedy jednoho
okresu nachazejiciho se na Moravé a druhého okresu ze stfednich Cech, vzdalenost
mezi okresy, jak je vidét na Obrazku 1, je tedy pomérné zna¢na.

Nejinak tomu bylo u druhého fenotypu vyskytujiciho se ve dvou rtznych
okresech. Prvni izolat pochazel ze severovychodnich Cech zokresu Rychnov
nad Knéznou (Albrechtice nad Orlici) a druhy izolat mé&l pivod na Moravé v okrese
Brno-venkov (Hajany, vjezd).

Geografické rozsifeni jednotlivych v-faktori ve studovanych okresech bylo
pomérn€ variabilni. V-faktory, kter¢ byly na zdklad€ frekvence jejich vyskytu
vyhodnoceny jako kritick¢é (Tabulka 4a, Tabulka 5a), byly zpravidla zastoupeny
ve vech 11 okresech. Vyjimku tvotily faktory v15, v27, v28 a v29 (Tabulka 3a).
Faktor virulence v15 nebyl nalezen v okrese Olomouc, také v okrese Brno-venkov, ale
pouze u izolatt pochazejicich ze srpnovych sbért, a jeho zastoupeni v okresech Znojmo
a Rychnov nad Knéznou ¢inilo pouze 50 %. Virulentni faktor v27 se nevyskytoval
ve dvou okresech - v okrese Blansko a Usti nad Orlici. Posledni dva faktory v28 a v29
nebyly shodn¢ nalezeny pouze v okrese Svitavy.

Naopak v-faktory s velmi nizkou frekvenci (v1, v5/8, v13, v18, v23, v36 a v38)
se vyskytovaly vétSinou v jednom, maximalné vSak v 6 okresech, kde ale vyskyt daného
v-faktoru uvnitt okresu byl velice vzacny — na jedné nebo dvou lokalitach. Pouze
na jedné lokalité a tedy i v jediném okresu byly nalezeny v-faktory vl (srpnovy sbér
Oftechov, Brno-venkov) a v5/8 (Otinoves, Prostéjov). Faktor v13 se vyskytoval
v okresech Olomouc a Brno-venkov (Cervencovy sbér). Faktor v36 byl stanoven

pro izolaty pochazejici z okresi Nachod, Mlada Boleslav a v srpnovém sbéru z okresu
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Brno-venkov. Virulentni faktor v18 byl nalezen v 6 okresech (Olomouc, Brno-venkov,
Znojmo, Nachod a v rakouském Miestelbachu), ale vzdy pouze na jedné lokalité,
s vyjimkou okresu Brno-venkov (Eervencovy sbér), kde byl nalezen na dvou lokalitach.
Podobna situace se objevila i u faktoru v23, ktery byl identifikovan v 6 okresech
(Brno-venkov, Znojmo, Rychnov nad Knéznou, Nachod, Mlada Boleslav a rakouském
Mistelbachu), zde ale pouze na jedné lokalité, je vSak tieba zminit lokalitu Hajany, kde
byl dany faktor rozpoznan pfti ¢ervencovych i srpnovych sbérech. Stejna situace u obce
Hajany (okres Brno-venkov) se opakovala i s faktorem v38, ktery byl popsan u izolati
z 5 okrest (Olomouc, Prostéjov, Brno-venkov, Znojmo a Mlada Boleslav).

Ostatni nalezené v-faktory v11, v14, v16 a v19 se vyskytovaly v 6 — 8 okresech,
ale nebyly tolik vzacné, jejich vyskyt se zpravidla neomezoval pouze na jednu lokalitu

v ramci okresu. Geografickd poloha jednotlivych okresi je zakreslena v Obrazku 1a.

5.1.3.5. Determinace sextet kédi a jejich zastoupeni v ramci okresi

Pro vyjadreni variability virulence byl pouzit také zjednoduSeny systém pomoci
sextet kodu, ktery uvazuje 19 hostitelskych genotypt a genotyp Cobham Green jako
univerzalni nachylnou kontrolu, kterd zde néachylna neni, jelikoz se jedna o izolaty
B. lactucae z L. serriola, a ne o izolaty pochazejici z kulturnich salatd, pro které je
puvodné systém sextet kodi navrzen (Petrzelova and Lebeda 2000). Z toho davodu,
také nebyly nalezeny Zzadné préace, se kterymi by vysledky ziskané v této praci mohly
byt porovnany.

Celkem bylo touto metodou stanoveno 20 riznych sextet kodi pro 32 izolath
z 10 okresti v Ceské republice a 1 okresu z Rakouska (Tabulka 7a). Celkem 4x byly
zastoupeny sextet kody 00-01-04-00 a 00-01-05-00. Oba uvedené sextet kody se
vyskytovaly vzdy ve 3 rtiznych okresech, shoda u obou byla zaznamenana v okrese
Mlada Boleslav, ostatni ¢tyfi okresy byly rozdilné. Ttikrat byl identifikovan sextet kod
00-05-05-00, coz byl jediny sextet kod nalezeny v okrese Usti nad Orlici a jedenkrét byl
nalezen v okrese Prost&jov. Trikrat byl také determinovan sextet kod 00-01-07-00 se
shodou v okrese Znojmo a jedenkrat v okrese Mlada Boleslav. Sextet kod 00-05-07-00
se objevil celkem 2x, a to pouze v okrese Brno-venkov. Poslednim ze sextet kodu
nalezenych vice nez jedenkrat byl sextet kod 00-37-07-00 nachazejici se v okresech

Prostéjov a Brno-venkov. Ostatni sextet kody byly zastoupeny pouze jednim izolatem.
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5.2. Vysledky testovani izolati B. lactucae z volné rostoucich
rostlin L. serriola z roku 2011

5.2.1. Testovani virulence izolata B. lactucae z volné rostoucich rostlin
L. serriola na souboru diferencia¢nich genotypi

Stejné jako v prechazejicim roce byl pro testovani virulence izolata B. lactucae
shromazdénych v pribéhu roku 2011 z pfirodnich populaci L. serriola pouzit
diferenciaéni soubor 56 genotypl, poskytnuty katedrou botaniky (laboratoti
fytopatologie), Ptirodovédecké fakulty, Univerzity Palackého v Olomouci (vice
charakterizovan vysSe). Za rok 2011 se podafilo sesbirat a dostate¢né namnozit
pro uchovani celkem 35 izolath B. lactucae. Zuchovavanych izolatd bylo
na diferenciatnim souboru testovano pouze 33 izolatd, jelikoz dal§i dva izolaty
B. lactucae 36/3/11 a37/1/11 (oba pochazejici z okresu Nymburk) se nepodafilo ani
po nékolikandsobném opakovani v dostate¢né mife namnozit. A to i pfesto, Ze v obou
ptipadech byla pro namnozeni pouzita i metoda tzv. o¢kovani, kterd spoc¢iva v ptimém
kontaktu spor B. lactucae prenasenych z infikovanych semenackt na navlhéeny povrch
Cerstvé vypéstovanych semenacku, a zabranuje se tak piiliSnému zifedéni inokula
(Lebeda and Petrzelova 2010). Ani toto opatieni vSak nevedlo k Gspéchu a oba tyto
1zolaty musely byt z testovani vyfazeny.

Piesto, Zze by bylo potfebné kazdy izolat B. lactucae pochazejici z ptirodni
populace L. serriola zroku 2011 testovat na diferenciatnim souboru vybranych
genotypt Lactuca spp. alespoil ve dvou provedenich, nebylo toto mozné z diivodu pfilis
velkého poctu izolatlh a omezenych ¢asovych a prostorovych moznosti. Jako ¢aste¢na
kompenzace tohoto nedostatku slouzila univerzdlni nachylnd kontrola v podobé
genotypu LSE/57/15 ¢i LS-102, ktery byl pro =zajiSténi spravnosti testu vyset
do kazdého fotografického boxu pouzitého pii testovani, a na némz byly izolaty

B. lactucae namnozeny.

5.2.2. Vyhodnoceni interakci diferenciacniho souboru hostitelskych
genotypu Lactuca spp. s izolaty B. lactucae
Hodnoceni interakci jednotlivych genotypt z diferenciatniho souboru s izolaty
B. lactucae by spravné¢ melo probihat celkem 5x, a to ve dvoudennich intervalech
od 6. do 14. dne po inokulaci. Z ¢asovych divodi se vsak podafilo 5x zhodnotit pouze
3 z 33 testovanych izolatd, izolaty 9/11, 10/1/11 a 13/2/1. V kontrastu k tomuto
4 izolaty 8/1/11, 17/1/11, 18/11 a 32/5/11 byly hodnoceny pouze 3x, konkrétné 6., 10.
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a 14. den po inokulaci. Ostatni izolaty byly testovany 4x a ve vétsing piipadt u nich byl
vynechan 8. den testovani, v opaku k tomuto 6. den testovani byl vynechan pouze ve
3 ptipadech (31/11, 32/5/11 a 41/11,;) a 14. den testovani byl proveden vzdycky, jelikoz
byl pevné stanoven jako konecny den hodnoceni.

Vysledky testovani jednotlivych izolati jsou ptehledné zpracovany
k podrobngjsimu prostudovani v oddile 9. Prilohy — tabulky, grafy a obrazky. Pro
jednotlivé izolaty jsou zde vzdy zpracovany 4 tabulky (Tabulky 8 — 40) oznacené
pismeny a — d. Pro hodnoceni interakci jednotlivych genotypi z diferencia¢niho
souboru s izolaty B. lactucae jsou dulezité tabulky oznacené pismeny a a b. V tabulkach
8a — 40a muizeme sledovat nartst intenzity napadeni testovanych genotypti Lactuca spp.
v procentech sporulace B. lactucae v pribéhu pokusu. Tabulky 8b — 40b pak
demonstruji vyvoj kvalitativniho vyhodnoceni interakei genotypti Lactuca spp. s danym
izolatem B. lactucae v prub&hu pokusu.

Prostudujeme-li jednotlivé tabulky, zjistime, ze sporulace B. lactucae se
objevuje u vSech testovanych izolatl jiz 6. den po inokulaci (byl-li izolat 6. den
po inokulaci hodnocen), vétSina izolatl se vSak na napadenych genotypech Lactuca spp.
(celkem 57 genotypti uvazujeme-li i nachylnou kontrolu) projevuje pouze slabou nebo
stitedné silnou sporulaci. Velice slaba sporulace s maximem do 10 % za dany izolat se
6. den po inokulaci objevovala celkem u 7 hodnocenych izolata: 1/3/11 (3 genotypy
smax. sporulaci 2,4 %), 16/2/11 (7 genotypi s max. sporulaci 6,0 %), 24/2/11
(7 genotyptt s max. sporulaci 4,0 %), 25/2/11 (4 genotypy s max. sporulaci 4,9 %),
27/1/11 (6 genotypt s max. sporulaci 9,5 %), 28/1/11 (4 genotypy s max. sporulaci
3,7 %) a 33/1/11 (3 genotypy s max. sporulaci 7,4 %). A z téchto 7 izolatl pouze dva
(24/2/11 a 27/1/11) pochazely z jednoho okresu — Rychnov nad Knéznou. V kontrastu
4 izolaty vykazovaly 6. den po inokulaci na nékolika malo genotypech sporulaci vyssi
nebo rovno 50,0 %, a to: 17/1/11 (mj. 5 genotypu se sporulaci 58,6 — 73,6 %), 18/11
(mj. 5 genotypt se sporulaci 56,2 —81,6 %), 34/1/11 (mj. 6 genotypu se sporulaci
59,8 — 93,1 %) a 35/2/11 (mj. 4 genotypy se sporulaci 50,0 — 83,3%). Vsechny genotypy
napadené izolaty B. lactucae se sporulaci vyssi nebo rovno 50,0 % byly genotypy
L. serriola, svyjimkou 1 genotypu napadeného izolatem B. lactucae 34/1/11, jenz
nalezel genotypu L. sativa — Capitan (sporulace 6. den po inokulaci byla rovna 58,9 %).

Pokud porovname vysledky ziskané pro jednotlivé izolaty s Tabulkou 2,
zjistime, Ze vétSina genotypl napadenych jiz 6. den po inokulaci byly genotypy

L. serriola, pomérné hojné¢ byly také napadeny genotypy L. sativa S rezistenci
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odvozenou od L. serriola, stejn¢ tak i genotypy vzniklé kiizenim L. sativa x L. serriola,
v daleko mensi mife pak byly napadeny genotypy L. sativa s rezistenci odvozenou
od L. saligna. Genotypy L. sativa ve velké vétsing ptipada 6. den po inokulaci napadeny
nebyly, vyjimku piedstavovalo 5 genotypid z celkovych 26 L. sativa testovanych
genotypt. Nejpiekvapivejsi vysledky vykazoval genotyp Capitan, jenz byl 6. den
po inokulaci napaden 12 izolaty, izolatem 34/1/11 dokonce S intenzitou
sporulace 59,8 %. Genotyp UCDM 14 byl napaden 4x, Spartan Lakes 2x a genotypy
Kinemontepas a UCDM2 1x.

Jak vyplyva déle z diskutovanych tabulek, ve vétSin€ piipadu se vyssi intenzita
sporulace, stejné tak propuknuti choroby i na jinych genotypech, objevuje teprve
8. — 10. den po aplikaci ockovaci latky. Né&které izolaty jiz 10. den po inokulaci dokonce
vykazuji alespon na jednom ztestovanych genotypll nejvy$§i moznou intenzitu
sporulace 100 %. Jedna se o 6 izolata 12/1/11, 17/1/11, 18/11, 20/11, 28/1/11 a 41/11y,,
znichz nejzajimavéj$i jsou izolaty 17/1/11, 20/11 a 41/11,. Pokud pozorné
prozkouméame tabulky vénované izolatim 17/1/11 a 41/11y, zjistime, Ze sporulace
danych izolati B. lactucae dosahuje na vétsin¢ nachylnych genotypt velmi vysokého
stupné, lze tedy fici, ze dané izolaty se vyznacuji vysokou agresivitou. Nejvyssi
agresivity z izolatd testovanych v roce 2011 dosahuje izolat 20/11, jak mizeme vy¢ist
z piislusnych tabulek. Celkem na tfech genotypech nastdva 100% sporulace izolatu
B. lactucae 20/11 a v dalsich 11 piipadech je sporulace daného izolatu vyssi nez 90 %.
Uvedeny izolat vSak neni zajimavy pouze svoji agresivitou, nybrz i pivodem genotypd,
které jsou k danému izolatu nachylné. Z celkem 57 testovanych genotypl (uvazujeme-li
jako samostatny genotyp i kontrolu) je 34 genotypt s danym izolatem kompatibilnich,
a z téchto 34 kompatibilnich genotypu je 25 genotypi predstavovano L. sativa. Coz neni
v souladu s informacemi, které byly uvedeny v teoretické ¢asti. Mozné pficiny tohoto
neobvyklého projevu fenotypu budou zhodnoceny dale v oddilu 6. Diskuse.

Z uvedenych tabulek Ize dale zjistit, Ze intenzita sporulace testovanych izolath
B. lactucae se béhem poslednich dvou hodnoceni pfili§ neméni a pokud ano, tak se
takové zmény tykaji nejCastéji pouze jednoho nebo dvou genotypid. Rozdily mezi
12. a 14. dnem hodnoceni sahaji u vétSiny genotypti maximalné k 10 %. Vyjimku
predstavuje 11 izolatd (5/11, 13/2/11, 22/4/11, 23/2/11, 24/2/11, 25/2/11, 26/1/11,
29/2/11, 30/1/11, 34/1/11 a 35/2/11), kde rozdil intenzity sporulace mezi 12. a 14. dnem
po inokulaci dosahuje na jednom genotypu (v pfipad¢ izolatu 23/2/11 na dvou
genotypech) hodnot v rozmezi 19,3 — 37,8 %.
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Nebudeme-li brat vuvahu izolat B. lactucae 20/11, ktery projevuje
neocekavanou reakci pii interakci s diferencia¢nim souborem genotypt, pak zjistime, ze
vSechny ostatni izolaty vykazuji posledni den hodnoceni piesné takové reakce, které se
daji predpokladat na zaklad¢ informaci uvedenych diive v teoretické Casti. Tedy, ze
izolaty B. lactucae dosahuji nejvyssi intenzity sporulace na genotypech L. serriola, dale
Vv poradi na genotypech L. sativa s rezistenci odvozenou od L. serriola zhruba stejnou
mérou i na genotypech vzniklych hybridizaci L. sativa x L. serriola, v omezenéjs$i mife
se sporulace objevuje na genotypech L. sativa s rezistenci ziskanou z L. saligna a opét
neuvazujeme-li izolat B. lactucae 20/11%, tak i 9 genotypii z celkovych 26 genotypti
L. sativa vykazovalo alespon s jednim izolatem kompatibilni reakci. V poradi podle
nejvyssi nachylnosti ke studovanym izolatim B. lactucae: Capitan (22 izolatu),
UCDM 14 (16 izolatl), Spartan Lakes (9 izolatl)), Iceberg (6 izolatd), Lednicky
(3 izolaty), Pennlake (3 izolaty), Reskia (2 izolaty), UCDM 2 (2 izolaty) a Mesa
(1 izolat).

Univerzalni nachylna kontrola, po pfevedeni do binarniho systému, vykazovala
posledni den hodnoceni u vSech testovanych izolati kompatibilni reakci, s vyjimkou
kontroly u izolatu 20/11, kde se nachdzela pifesné¢ na rozhrani kompatibilni
a inkompatibilni reakce. U vétSiny izolatl se intenzita sporulace na kontrolnim
genotypu posledni den hodnoceni pohybovala v rozmezi 60,0 — 100,0 %. S vyjimkou
Sesti izolatd: 1/3/11 (56,3 %), 3/11 (54,2 %), 15/1/11 (51,9 %), 21/2/11y (56,3 %),
29/2/11 (55,2 %) a 32/5/11 (52,7 %).

Informace uvedené v tomto oddile je nutné uvazovat relativné, jelikoZ intenzita
napadeni jednotlivych genotypti, byly-li napadeny, se odviji od agresivity ptislusného

izolatu.

5.2.3. Determinace faktoru virulence v izolatech B. lactucae pochazejicich

z volné rostouci L. serriola

Faktory virulence v jednotlivych izolatech B. lactucae byly uznany jako
pfitomné pouze tehdy, byla-li zdvére€ny den hodnoceni, ktery byl pevné stanoven
nal4. den po aplikaci odpovidajiciho inokula, reakce genotypu Lactuca spp.
s korespondujicim Dm genem/R-faktorem po pfevedeni do binarniho systému

kompatibilni.

B3 1zolat B. lactucae 20/11 poskytuje kompatibilni reakci s 25 genotypy z celkovych 26 nélezejicich
L. sativa. Pokud porovname tabulky hodnoceni izolatu B. lactucae s Tabulkou 2, zjistime, ze jediny
genotyp L. sativa, ktery nevykazuje kompatibilni reakci s timto izolatem, se nazyva Kinemontepas.
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Pii stanovovani faktord virulence pro jednotlivé izolaty B. lactucae se fidime
informacemi z Tabulek 8 — 40 s oznacCenim pismeny ¢ a d. Z tabulek oznacenych
pismenem C lze ziskat informace o kompatibilnosti a inkompatibilnosti interakci mezi
jednotlivymi izolaty B. lactucae a 56 hostitelskymi genotypy Lactuca spp. V téchto
tabulkach jsou uvazovany prozatim vSechny znamé Dm geny/R-faktory, které byly
u jednotlivych genotypti identifikovany, piipadné¢ se predpoklada, ze dany genotyp
vlastni néjaky/€¢ gen/y rezistence, avSak doposud nebyl/y piesné charakterizovan/y
(v tabulce oznaéeno ,,?*). V tabulkach oznacenych pismenem d se uvazuji pouze ty
genotypy, u nichz prozatim byly rozpoznany a pfesné stanoveny jeden maximalné dva
vyznamné Dm geny nebo R-faktory. Jedna se o 32 riznych genotypt nesoucich celkem
33 ruznych Dm gent/R-faktort, které koresponduji s hledanymi v-faktory v izolatech
B. lactucae.

Z informaci vyplyvajicich z tabulek oznacenych pismenem d byla sestavena
Tabulka 3b, jez ukazuje piehled a geografickou distribuci v-faktortt determinovanych
v izolatech B. lactucae pochazejicich z pfirodnich populaci L. serriola z roku 2011.
Izolaty piivodem ze stejného okresu jsou od izoléatl z jinych okresti odd€leny tu¢nou
vodorovnou ¢arou. Celkovy pocet v-faktord, které byly hledany v izolatech B. lactucae,
byl 33. Testovanim 33 izolatd B. lactucae pochazejicich z riznych lokalit, se nam
nepodafilo identifikovat pouze 4 v-faktory — v32, v33, v35 a v36. Ostatni v-faktory
vl — v4, v5/8, v7, v10 — v19, v23 — v30, v37, v38, v41 a v42 byly nalezeny alespon
vjednom z33 izolatd B.lactucae. Mira jejich zastoupeni napii¢ sledovanymi

populacemi se v§ak zna¢né lisila.
5.2.3.1. Frekvence v-faktoru zastoupenych v populacich izolatu B. lactucae

U testovanych izolati B. lactucae jsme se snazili identifikovat 33 v-faktoru,
které jsou nezbytné pro prekonani odpovidajicich genti rezistence (Dm genti/R-faktori)
32 testovanych genotypli Lactuca spp. Ve 33 izolatech, kter¢é se ndm podafilo
Vv dostate¢né mife namnozit pro testovani, bylo determinovano 29 z téchto 33 v-faktord.
Jak jiz bylo avizovano vySe, mira zastoupeni jednotlivych v-faktorti se zna¢né liSila.
Neékteré v-faktory byly nalezeny ve vSech izolatech, jiné naopak pouze v jediném
izolatu. Z toho diivodu byla pro kazdy faktor virulence stanovena relativni frekvence,
neboli Cetnost vyskytu, kterd byla vypocitana jako pocet izolatd disponujicich danym

v-faktorem ku celkovému poctu izolath testovanych. Relativni frekvence nabyva hodnot
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0,00 (v ptipadé, ze v-faktory nebyl nalezen) az 1,00 (v ptipad¢, ze v-faktor je soucasti
vSech studovanych izolatd). Jednotlivé frekvence v-faktorti nalezenych v izolatech
B. lactucae z roku 2011 jsou shrnuty v Tabulce 4b, v¢etné 4 nenalezenych v-faktoru,
a pro vétsi prehlednost byly zpracovany také do sloupcového grafu (Graf 1b).

Pokud mame stanovené hodnoty Ccetnosti vyskytu jednotlivych v-faktord,
mizeme provést jejich rozdéleni do 6 skupin Tabulka 5b. Prvni skupina je
predstavovana V-faktory, které nebyly v testovanych izolatech viibec zastoupeny,
Vv naSem piipadé se jedna o 4 v-faktory. Druha skupina sestava z v-faktoru s velmi
celkem 15 v-faktorti, z nichz 6 v-faktori bylo zastoupeno v jediném izolatu. Tieti
skupina v-faktory se stfedni frekvenci vyskytu, stejné tak jako ¢tvrta skupina v-faktort
s vysokou frekvenci vyskytu, byly zastoupeny 4 v-faktory. Pata skupina slozena
z v-faktorii s velmi vysokou frekvenci vyskytu byla zastoupena 5 v-faktory a Sesta
skupina uréena pro v-faktory s absolutnim zastoupenim byla tvofena pouze jednim
faktorem virulence.

Jak jiz bylo uvedeno vySe, v-faktory, které nalezi do nckteré z poslednich
3 uvedenych skupin (skupiny svysokou a velmi vysokou frekvenci zastoupeni
a skupina s absolutnim zastoupenim v-faktoru), jsou nejpodstatnéjsi pro S$lechtitele
a péstitele, jelikoz se jedna o v-faktory, které jsou oznacovany jako kritické. Z tohoto
divodu se nedoporucuje péstovat nebo pouzivat jako novy zdroj rezistence pii $lechténi
ty Dm geny/R-faktory korespondujici témto v-faktorim (Lebeda and Jendrulek 1988).
Pro rok 2011 bylo stanoveno celkem 10 v-faktort jako kritickych, jmenovité v7, v11,
v14, v17 av24 —v29.

Faktor virulence v7 identifikovany ve vSech izolatech 1ze oznacit jako geneticky

fixovany ve studované populaci patogenu (PetrZelova and Lebeda 2000).
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Tabulka 5b. Rozdé¢leni v-faktorG do skupin podle frekvence jejich vyskytu pro rok
2011

Frekvence v-faktoru v populaci
B. lactucae v-faktor
0,00 v-faktor neni V32, v33, V35, v36
zastoupen
001_0.24 velmi nizka vl, v2, v3, v4, v6, v10, v12, v13, v16, v18, v23, v37, v38,
' ' frekvence v41, v42
0,25-0,49 stiedni frekvence v5/8, v15, v19, v30
0,50-0,74 vysoka frekvence v1l, vi4, v27, v28
0,75 0,99 velmi vysoka V17, V24, v25, v26, v29
frekvence
v-faktor
1,00 V absolutnim V7
zastoupeni

5.2.3.2. Stanoveni fenotypi virulence u souboru izolati B. lactucae

Fenotyp virulence konkrétniho izolatu B. lactucae je tvofen skupinou v-faktord
nalezenych pfi testu daného izolatu. U celkem 33 testovanych izolati B. lactucae z roku
2011 bylo sestaveno celkem 33 riiznych fenotypl virulence. Zadné z testovanych
1zolatl se svym fenotypem virulence neshodovaly, z toho mizeme vyvodit, Ze populace
B. lactucae na sledovanych lokalitach v Ceské republice jsou znaéné variabilni.

Pro kazdy fenotyp virulence jsme stanovili ¢islo virulence, které udava celkovy
pocet v-faktort tvoticich jeden fenotyp virulence (Lebeda et al. 2008a) a také koeficient
komplexity fenotypu virulence vypocitany jako pomér mezi poctem faktorti virulence
v daném fenotypu virulence a poctem znamych faktort virulence. Ziskané ¢islo nas pak
informuje o slozitosti daného izolatu (Lebeda 1982). Nejnizsi €islo virulence a tedy
I nejmensi hodnota koeficientu komplexity fenotypu virulence byla stanovena pro izolat
1/3/11 pochazejici z okresu Olomouc. U tohoto izolatu byly rozpoznany pouze 4 faktory
izolat 17/1/11 (vzpominany jiz diive v souvislosti s vysokou agresivitou) pochazejici
z okresu Znojmo. V tomto izolatu bylo nalezeno dokonce 18 rtiznych faktord virulence.
Nejvice byly zastoupeny fenotypy virulence s ¢islem virulence 7 a 10 a praimérné Cislo
virulence na izolat v tomto roce bylo rovno 11,182. Hojné byly také zastoupeny izolaty
s ¢islem virulence 11, 12, 15 a 16, a to vzdy 3 raznymi izolaty. Fenotypy sestavajici

z extrémné malého nebo extrémné velkého poctu v-faktord byly zastoupeny pouze
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jedenkrat. Vyneseme-li tato data do grafu jako =zavislost frekvence fenotypu
na koeficientu komplexity fenotypu virulence (Graf 2b), zjistime s trochu
predstavivosti, Ze pocet v-faktorti tvofici fenotypy virulence sleduje pfiblizné tvar
Gaussovy kiivky. Tato skute¢nost indikuje to, ze v ptirod¢ se nejcastéji vyskytuje a je
tedy pravdépodobné nejvyhodnéjsi takovy fenotyp virulence, ktery neni ani pfili$
slozity, ale ani pfili§ jednoduchy.

Ptehled ziskanych fenotypt virulence, vCetné jejich Cisel virulence a koeficient
komplexity fenotypu virulence, pro jednotlivé izolaty sestaveny podle vzristajici
slozitosti jednotlivych izolatd je k nahlédnuti v Tabulce 6b. Aby bylo mozné porovnat
slozitost izolath pochazejicich z jednotlivych okrest, jsou tyto izolaty vyznaCeny

stejnou barvou.

5.2.3.3. Porovnani zastoupeni v-faktori/fenotypi virulence mezi jednotlivymi
lokalitami v ramci okresu

Izolaty B. lactucae z roku 2011 byly shroméazdény z 15 riiznych okresi v Ceské
republice. Zastoupeni v-faktori respektive fenotypit virulence mezi lokalitami v rdmci
jednotlivych okresti bylo zna¢né variabilni, jak je mozno vy¢ist z Tabulek 3b nebo 6b.
V obou tabulkach jsou uvazovany v-faktory charakterizujici jednotlivé izolaty, stejné
tak jako okres, z néhoz izolaty pochazeji. Tabulka 6b je vhodné&jsi pro rychlé porovnani
podobnosti fenotypti virulence v ramci jednoho okresu, nicméné neposkytuje tdaje
0 konkrétni lokalit¢ pivodu danych izolatd. Z toho divodu je vtomto porovnani
vhodnéjsi pouzit Tabulku 3b, kterd udava informace o geografické distribuci v-faktorti
v populacich B. lactucae vyskytujici se na L. serriola v Ceské republice v roce 2011.
Jednotlivé okresy v této tabulce nejsou sice pojmenovany, ale izolaty pochazejici
Z jednoho okresu jsou od izolatii ostatnich okresti pro piehlednost oddéleny tu¢né
zvyraznénou vodorovnou carou.

V okrese Olomouc byly vramci sbérovych expedic odebrany dva izolaty.
Fenotypy virulence vtomto okrese se od sebe vyrazné lisily uz v ¢islu virulence,
zatimco izolat z obce Olomouc — Hnévotin disponoval ¢islem virulence 4, izolat z obce
Olomouc — Lutin dosahl hodnoty 15. Navic oba dva izolaty byly shodné pouze
ve faktoru virulence v7, vSechny ostatni faktory virulence nalezené v ramci tohoto
okresu se vyskytovaly vzdy jen v jednom z izolatu.

V okrese Prostéjov byly navstiveny 4 lokality a z kazdé z nich byl testovan

lizolat. I vradmci tohoto okresu miZeme sledovat pomérné znacnou odliSnost
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jednotlivych izolath na zaklad¢ cisla virulence. 1zolat z OlSan u Prostéjova je tvofen
pouze 7 v-faktory, izolat nalezeny na trase Smrzice - Mostkovice sestava z 10 v-faktort,
o jeden faktor vice ma izolat ze Zarovic a celkem 13 v-faktort charakterizuje izolat
z Drahan. V ramci okresu bylo nalezeno celkem 15 rtznych v-faktord, z nichz 7 se
vyskytovalo ve vSech uvedenych izolatech v7, vll, v17, v24, v26, v27 a v29.
Prohledneme-li si pozorn¢ Tabulku 3b, Ize vyvodit, Ze izolat z Olsan u Prost&jova byl
shodny se vSemi ostatnimi izolaty z toho okresu, které oproti nému disponovaly navic
nékolika malo jinymi v-faktory, lze tedy predpokladat jisté genetické propojeni izolata
z tohoto okresu. Pokud porovname izolat ze Zarovic s izolatem z Drahan (oba oproti
izolatu z Olsan u Prostéjova obsahuji navic faktory v5/8, v25 a v30), vSimneme si, Ze
jsou zcela totozné jenom s tim rozdilem, Ze izolat z Drahan vlastni oproti izolatu
ze Zarovic navic dva v-faktory v23 a v19, tyto dva faktory nebyly nalezeny v zadném
jiném izolatu pochazejiciho z tohoto okresu. Stejné tak izolat odebrany na trase Smrzice
- Mostkovice disponuje 2 faktory virulence v14 a v18, které nebyly nalezeny na zadné
jiné lokalité ve sledovaném okresu.

V okrese Brno-venkov bylo odebrano pro testovani 5 izolati. I kdyZ se tyto
izolaty znacné lisily ¢islem virulence: Bfezina (16), Hajany (14), Ofechov (17), Silivky
(15) a trasa Ivanlice Moravsky Krumlov (12), lze u izolati pozorovat znacnou
genetickou podobnost. V tomto okrese bylo identifikovano celkem 18 rtiznych faktort
virulence, nicméné¢ 11 z téchto v-faktorti bylo zastoupeno na vsech lokalitach (v7, v11,
v14, v15, v17 a v24 — v29). Dalsi 4 faktory virulence — v5/8, v18, v30 a v38 — byly
nalezeny vzdy alespon na tfech lokalitaich. Na dvou lokalitach byly nalezeny také
faktory v13 a v19. Pouze faktor v23 byl nalezen jen na jedné jediné lokalité¢ a to
v Ofechové.

V okrese Znojmo byly pro testovani odebrany 4 izolaty zrtznych lokalit.
| v rdmci tohoto okresu 1ze pozorovat znacnou variabilitu v ¢islu virulence jednotlivych
izolatli. Najdeme zde izolaty s druhym nejmenSim cislem virulence, jmenovité izolat
pochazejici z Prosiméfic s Cislem virulence rovnym 5, a soucasné s tim také izolat
SnejvysSim cCislem virulence pochazejici z lokality Prace, jehoz fenotyp je tvoren
18 riznymi faktory virulence. Celkové lze v tomto okrese najit 19 riznych faktord
virulence: v5/8, v7, v1l, v13 — v19, v23 — v30 a v38. Faktor virulence chybg¢jici
na lokalit¢ Prace je v-faktor s Cislem 16, ktery se vyskytuje pouze v lokalit¢ Lechovice.
Pouze 3 faktory virulence se nachazeji na vSech 4 lokalitach — v7, v24 a v28. VSechny

faktory virulence nalezené v izolatu z Hostéradic s ¢islem virulence 9 (v7, v11 a v24 —
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v30) byly také nalezeny v izolatech z obci Prace a Lechovice, které oproti nému maji
navic n€kolik faktorti virulence. Izolat z Lechovic s ¢islem virulence 15 vlastni navic
faktory virulence v5/8, v14 — v16 a v19. Izolat z obce Prace disponuje navic faktory
virulence v5/8, v13 — v15, v17 — v19, v23 a v38. Porovname-li mezi sebou izolaty
Z obci Prace a Lechovice zjistime, ze se lisi ve vyskytu celkem 5 v-faktort, faktort v13,
v16, v18, v23 a v38. Izolat z Prosiméric mé kazdy faktor virulence podobny minimalné
S jednim dalSim izolatem z dané¢ho okresu.

Z okresu Usti nad Orlici byly Kktestim pouzity 2 izolaty, jejichz &islo
virulence se ligilo pfesné o 2. Izolat odebrany na trase Ceské Hefmanice - Horka
disponuje 10 faktory virulence. Izolat z obce Choceit — Béstovice vlastni 12 faktort
virulence. Celkem bylo v ramci okresu rozpoznano 13 faktord virulence: v5/8, v7, v11,
v15, v17, v19, v24 — v26, v28, v29 a v42. Izolaty se mezi sebou liSily pfitomnosti
faktord v5/8, v15 a v42, identifikovanymi pouze v obci Chocen — Béstovice a ve faktoru
v27, ktery byl naopak nelezen pouze na trase Ceské Hefmanice - Horka. Lze tedy
konstatovat, ze izolaty byly shodné celkem v 9 faktorech virulence.

Z okresu Rychnov nad KnéZnou pochézi 3 z testovanych izolatii. Rozpéti ¢isla
virulence je v ramci tohoto okresu od 6 (Albrechtice nad Orlici) ptes 8 (Dobruska) az
po 10 (Ocelice). Celkem v tomto okrese bylo identifikovdno 11 rtznych faktord
virulence v5/8, v7, v11, v17 a v24 — v30, z nichz 5 — V7, v17, v24, v26 a v29 — bylo
nalezeno v izolatech ze vSech tii lokalit. Izolaty z Albrechtic nad Orlici a Dobrusky byly
témef totozné, pouze izolat z Dobrusky obsahoval navic faktory v25 a v27, kterymi se
ale shodoval sizolatem z Ocelic. Izolaty z Albrechtic nad Orlici a Dobrusky
disponovaly navic faktorem v30 oproti izolatu pochéazejiciho z Ocelic. Ten zase naopak
jako jediny vlastnil faktory virulence v5/8 a v11.

V okrese Ji¢in byly navstiveny 3 lokality, ze kterych byly odebrany vzorky pro
testovani. Hodnoty cisla virulence pro jednotlivé izolaty byly 1 v tomto okrese zna¢né
odliSené. Na trase Kova¢ Tité€nice byl odebran izolat s ¢islem virulence 9, izolat z obce
Holovousy vlastnil 16 faktora virulence a izolat z obce Sobotka pouze 11. Celkem bylo
v daném okrese rozpoznano 17 odlisnych faktor virulence: v5/8, v7, vl1, v14, v15,
Z izolati v ramci tohoto okresu, byl nalezen v obou zbyvajicich izolatech a jednalo se
o faktor v15. Naopak faktory virulence nalezené pouze v izolatu z obce Holovousy byly
v18, v23 a v42. Dohromady 5 faktord virulence bylo nalezeno ve vSech tfech izolatech,

jmenovité v7, v24 — v26 a v29. Ostatni faktory virulence nalezené v izolatu z obce
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Holovousy se shodovaly vzdy pouze s jednim izoldtem ze zbyvajicich dvou lokalit.
Sizolatem z obce Sobotka mél izolat z Holovous shodné, oproti izoldtu sebraného
na trase Kova¢ Triténice, 4 faktory virulence v5/8, v11, vl4 a v19. Naopak izolatu
Z obce Sobotka chybély 3 faktory virulence v17, v27 a v30, nalezené v izolatech
Z ostatnich dvou lokalit.

Z okresu Mlada Boleslav taktéz pochazely 3 izolaty pouzité pro testovani.
Izolaty z tohoto okresu byly charakterizovany ¢isly virulence 11 pro izolat z obce Horni
Bousov, 12 pro izolat zobce Ritonice a 13 pro izolat zobce Dolni Bousov.
V testovanych izolatech z tohoto okresu bylo determinovdno 16 rdznych faktort
virulence (v2, v5/8, v7, v11, v14, v15, v17, v19, v23 — v26, v28 — v30 a v41), Z nichz 8
(v7, v11, v14, v19, v24, v26, v28 a v29) se vyskytovalo v izolatech ze vSech tii
navstivenych lokalit. Faktory virulence nachazejici se pouze v izolatu pochazejiciho
z jediné lokality byly pouze 4. Faktor v2 byl nalezen pouze na lokalité Ritonice, faktor
v15 byl nalezen pouze na lokalit¢ Horni Bousov a faktory v23 a v42 byly nalezeny
pouze na lokalité¢ Dolni Bousov. Ostatni faktory virulence se shodovaly vZdy pouze na
dvou lokalitach: faktor v5/8 byl shodny pro Horni Bousov a Ritonice; faktory v17 a v25
byly totoZzné pro obce Ritonice a Dolni Bousov; izolaty z Horniho Bousova a Dolniho
Bousova vlastnily oba faktor virulence v30.

Ve zbyvajicich 7 okresech, ze kterych byl odebran vzdy pouze jeden izolat, byla
Cisla virulence nasledujici: okres Svitavy obec Sedlisté 7; okres Hradec Kralové obec
Tiebechovice pod Orebem 6; okres Nachod obec Sestajovice 7; okres Nymburk obec
Mcely 10; okres Kromériz obec Travnik 7; okres Uherské Hradisté obec Staré Mésto

17 a okres Hodonin obec VVnorovy 16.

5.2.3.4. Porovnani zastoupeni fenotypi virulence/v-faktori napric¢ okresy

Z informaci uvedenych vySe vime, Ze za rok 2011 bylo testovano celkem
33 izolatu B. lactucae odebranych z populaci L. serriola pochazejicich z 15 riznych
okresti z Ceské republiky. Pro téchto 33 izolatt bylo vyhodnoceno celkem 33 raiznych
fenotypl virulence, jak ukazuje Tabulka 6b. V ramci dané¢ho souboru testovanych
izolat B. lactucae neexistuji tedy dva izolaty, které by mély shodny fenotyp virulence.

Zametime-li se na geografickou distribuci jednotlivych v-faktord napfti¢
studovanymi okresy, zjistime zna¢nou variabilitu. Faktory virulence, které byly vyse
v oddile 5.2.3.1. Frekvence v-faktort zastoupenych v populaci izolati B. lactucae

vyhodnoceny jako kritické (Tabulka 4b, 5b) se nachazely minimalné¢ v9 z 15
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sledovanych okresi. Celkovy pocet faktorti vyhodnocenych jako kritické byl 10, z nichz
jeden faktor v7 byl v absolutnim zastoupeni, 5 faktord virulence v17, v24, v25, v26
a v29 se vyskytovaly s velmi vysokou frekvenci a vyskyt 4 faktort virulence v11, v14,
v27 a v28 byl uveden s vysokou frekvenci. Uvazime-li tato fakta, neni prekvapujici, ze
faktory virulence s velmi vysokou frekvenci se vyskytovaly v izolatech pochazejicich
ze vsech nebo minimalné z 12 sledovanych okrest. Ve vSech okresech byly zastoupeny
v-faktory v24 a v29. Dva z faktoru virulence naleZejicich do skupiny faktort s velmi
vysokou frekvenci byly nalezeny na 13 z 15 studovanych okrest, konkrétné faktor v17
nebyl identifikovan v izolatech pochézejicich z okrestit Hradec Kralové a Hodonin
a faktor v25 nebyl rozpoznan v izolatech pochézejicich z okresit Olomouc a Kroméfiz.
Posledni z faktor nalezejici do této skupiny, faktor v26, nebyl detekovéan Vv izolatech
pochézejicich ze 3 okrestt — Olomouc, Nachod a Kroméfiz. Ze 4 faktorii virulence
patficich do skupiny faktori svelmi vysokou frekvenci dva byly nalezeny
v 11 okresech v27 (nenalezen v okresech Olomouc, Mlada Boleslav, Nymburk a
Krométiz) a v28 (nedetekovan v okresech Olomouc, Svitavy, Hradec Krélové a
Néchod), jeden v 10 okresech v11 (nerozpoznan v okresech Svitavy, Hradec Kréalové,
Nachod, Kromé&iiz a Uherské Hradist¢) a posledni pouze v 9 okresech vl14
(neidentifikovan v okresech Svitavy, Usti nad Orlici, Rychnov nad Knéznou, Hradec
Kralové, Nachod a Nymburk).

Skupina 15 faktort virulence (v1, v2, v3, v4, v6, v10, v12, v13, v16, v18, v23,
v37, v38, v4l, v42) patiici do skupiny faktord virulence s velmi nizkou frekvenci
vyskytu, méla své zastupce maximalné v 6 okresech, kde ale vyskyt daného v-faktoru
uvnitf okresu byl velice nizky — nejcastéji na jedné ale 1 aZ na 3 lokalitach v ptipadé
faktorii virulence v18 a v38, které se v okrese Brno-venkov vyskytovaly v obcich
Btezina, Ofechov a Silivky. Pouze na jedné lokalité¢ a tedy i v jediném okresu byly
nalezeny v-faktory v3, v4, v6, v10, v12 a v37 (vSechny z obce Olomouc — Lutin, okres
Olomouc) a v16 (obec Lechovice okres Znojmo). Faktor vl byl identifikovan
Vv izolatech ze 3 riznych okrest a celkem 4 lokalit (Olomouc, Brno-venkov — Bfezina
a Otechov, Hodonin). Faktor v41 byl nalezen pouze na dvou lokalitach patficich do
dvou raznych okresti (Olomouc a Mlada Boleslav). Faktory v2 (Olomouc, Mlada
Boleslav, Hodonin) a v42 (Olomouc, Usti nad Orlici, Ji¢in) byly nalezeny v izolatech
pochézejicich ze tii riznych okresii, vzdy vSak pouze na jedné lokalité. Faktor virulence
v13 byl identifikovan v izolatech z 5 riznych lokalit a 4 odliSnych okresti (Olomouc,

Brno-venkov — Silavky a trasa Ivancice Moravsky Krumlov, Znojmo a Uherské
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Hradiste). V-faktor v38 byl rozpoznan v izolatech z 6 riznych lokalit a 5 odlisSnych
okresti (Brno-venkov - Bfezina, Ofechov, Silivky, Znojmo, Uherské Hradiste
a Hodonin). Faktor virulence v23 byl identifikovan v 7 riiznych lokalitach nalezejicich
6 okresim (Prostéjov, Brno-venkov, Znojmo — Prace a Lechovice, Ji¢in, Mlada
Boleslav a Uherské Hradist¢). A konecné faktor virulence v18 byl detekovan
na 8 lokalitach patticich 6 riznym okresim (Prostéjov, Brno-venkov — Bfezina,
Oftechov, Siltivky), Znojmo, Ji¢in, Uherské Hradist¢ a Hodonin).

Faktory virulence pfedstavujici skupinu faktort virulence se stiedni frekvenci
vyskytu (v5/8, v15, v19 a v30) se nachézely v rdmci 8 — 10 okrest, vétSinou na vice
lokalitach. Geograficka poloha jednotlivych lokalit a okrest je zakreslena v Obrazku
1b.

5.2.3.5. Determinace sextet kodi a jejich zastoupeni vV ramci okresi

Vyjéadieni variability virulence pomoci zjednodusené¢ho systému sextet kodu je
uvedeno spiSe pro zajimavost, jelikoz se tento systém uvazujici 19 hostitelskych
genotypti a genotyp Cobham Green jako univerzalni nachylnou kontrolu vyuziva
ptedevsim pro hodnoceni izolatd B. lactucae pochazejicich z L. sativa (Petrzelova and
Lebeda 2000) a z tohoto divodu neposkytuji nami sledované izolaty kompatibilni reakci
S univerzalni néachylnou kontrolou (s vyjimkou izoldtu 20/11), stejn¢ tak nejsou
prozatim k dispozici zadné prace, s nimiZ by mohly byt ndmi ziskané vysledky
diskutovany.

Celkem jsme pomoci této metody stanovili 24 rGznych sextet koda pro
33 izolatd B. lactucae odebranych z populaci L. serriola z 15 okresti v Ceské republice
(Tabulka 7b). Nejcastéji byl zastoupen sextet kdéd 00-01-04-00, ktery byl nalezen
Vizolatech z5 rGznych okresti a celkem z 6 rlznych lokalit (Olomouc, Znojmo,
Svitavy, Rychnov nad KnéZznou — Albrechtice nad Orlici a Dobruska, Nachod). Dalsi
4 sextet kody byly nalezeny v izolatech pochazejicich vzdy ze dvou riznych lokalit.
Pouze jeden z téchto sextet kodu byl nalezen v ramci jednoho okresu, jedna se o sextet
kéd 16-05-04-00, ktery byl determinovan v izolatech pochazejicich ze dvou lokalit
v ramci okresu Prostéjov a to v obci Zarovice a Drahany. Zbyvajici 3 sextet kody
nalezené 2x pochéazely vzdy z odliSnych okresii. Sextet kéd 00-05-04-00 identifikovan
v ramci okresti Prostéjov a Usti nad Orlici, sextet kod 16-53-13-01 byl nalezen v ramci

okresti Brno-venkov a Znojmo a kone¢né sextet kod 16-37-01-00 byl stanoven pro
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izolaty pochazejici z okresti Ji¢in a Mlada Boleslav. Ostatni sextet kody byly

zastoupeny pouze jednim izolatem.

5.3. Porovnani vysledki testovani izolati B. lactucae z volné
rostoucich rostlin L. serriola z let 2010 a 2011

5.3.1. Testovani virulence izolata B. lactucae z volné rostoucich rostlin
L. serriola na souboru diferencia¢nich genotypi

Pro testovani virulence izolatli B. lactucae ziskanych b&éhem let 2010 a 2011
z planych populaci L. serriola v Ceské republice a jedné populace z Rakouska byl
pouzit diferenciacni soubor 56 genotypu, poskytnuty katedrou botaniky (laboratoii
fytopatologie), Ptirodovédecké fakulty, Univerzity Palackého v Olomouci.

Do testd vstupovalo na pocatku celkem 71 izolatd. 36 izolati sesbiranych v roce
2010 v 11 raiznych okresech Ceské republiky a v jednom okrese z Rakouska, z nichz se
vSak podafilo k testovani v dostatecné mife namnozit pouze 32 izolatl. 4 izolaty musely
byt z testovani vytrazeny: 19/1/10 (okres Znojmo), 37/101I (okres Nachod), 70/10 (okres
Nymburk — jediny izolat z tohoto okresu) a 73/10 (okresu Brno-venkov — srpnovy sbér
z lokality Ivancice-Budkovice). 35 izolati bylo ziskano béhem sbérovych expedic
vroce 2011 z 15 riznych okresi v Ceské republice, znichz bylo ve vysledku
ztestovano 33 izolatl, jelikoz izolaty B. lactucae 36/3/11 a37/1/11 (oba pochazejici
z okresu Nymburk) se nepodafilo ani po nékolikanasobném opakovéani v dostatecné
mife namnoZit.

Kazdy test izolatu B. lactucae na semenaccich jednotlivych genotypt byl
proveden pouze V jediném opakovani, z divodu velkého mnozstvi izolatl a omezenych
Casovych a prostorovych dispozic. Vhodnéjsi by bylo provést kazdy test, pro vyssi
davéryhodnost vysledki alespon ve 2 opakovanich, nicméné jako ¢aste¢nd kompenzace
tohoto nedostatku slouzi alespol univerzalni ndchylna kontrola v podobé genotypti
L. serriola LSE/57/15 nebo LS-102, z nichz alespon jedna byla vyseta v kazdém
z hodnocenych fotografickych boxt, v nichZ testy izolatt B. lactucae probihaly.

5.3.2. Vyhodnoceni interakci diferenciacniho souboru hostitelskych
genotypi s izolaty B. lactucae

Hodnoceni interakci jednotlivych genotypti Lactuca spp. z diferencia¢niho
souboru sizolaty B. lactucae by co nejpiesnéji mélo probihat celkem 5x, a to

v pravidelnych dvoudennich intervalech od 6. dne do 14. dne po inokulaci. U nami
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testovanych 65 izolati se toto vSak povedlo pouze u 9 izolatli pochazejicich z roku 2010
a 3 izolath pochézejicich z roku 2011 (uvedeno vyse ve vysledcich pro jednotlivé roky).
V kontrastu 4 izolaty zroku 2011 byly hodnoceny pouze 3x (6., 10. a 14. den
po inokulaci). Ostatni izolaty byly hodnoceny 4x, piicemz v roce 2010 byly casto
vynechdvany 8. a 10. den po inokulaci, v roce 2011 pak piedevsim 8. den hodnoceni
po inokulaci. U izolata z roku 2010 nebyl nikdy vynechan 6. a 14. den po inokulaci,
kdezto u izolatl z roku 2011 byl u 4 izolath 6. den hodnoceni vynechan (podrobnéji
popsano vyse).

Vysledky testovani jednotlivych izolati jsou ptrehledné zpracovany v oddilech
9. Piilohy — tabulky, grafy a obrazky. Pro izolaty z roku 2010 k dohledani v Siroka
(2013) a pro izolaty z roku 2011 v této piedlozené praci. Pro kazdy izolat B. lactucae
jsou v téchto oddilech ptehledné zpracovany 4 tabulky oznafené pismeny a az d
(podrobnéji charakterizovano vyse).

Po podrobnéjsim prostudovani tabulek sestavenych pro jednotlivé izolaty z obou
let, zjistime, Ze sporulace B. lactucae se objevuje u vSech testovanych izolatu jiz 6. den
po inokulaci (byl-li izolat 6. den hodnocen). Velice slaba sporulace s maximem do 10 %
za dany izolat se 6. den po inokulaci objevovala celkem u 9 hodnocenych izolati,
z nichz 2 pochazely zroku 2010 — 12/2/10 (1 genotyp s max. sporulaci do 1,2 %)
a67/10 (1 genotyp s max. sporulaci do 2,2%). Zbyvajicich 7 izolati naleZelo mezi
izolaty ziskané vroce 2011: 1/3/11 (3 genotypy s max. sporulaci 2,4 %), 16/2/11
(7 genotyptt s max. sporulaci 6,0 %), 24/2/11 (7 genotypi s max. sporulaci 4,0 %),
25/2/11 (4 genotypy s max. sporulaci 4,9 %), 27/1/11 (6 genotypi s max. sporulaci
9,5 %), 28/1/11 (4 genotypy s max. sporulaci 3,7 %) a 33/1/11 (3 genotypy S max.
sporulaci 7,4 %). V kontrastu s timto 15 izolatti shromazdénych v roce 2010 a 4 izolaty
ziskané v roce 2011 vykazovaly 6. den po inokulaci minimalné v jednom genotypu
sporulaci vy$$i nebo rovno 50,0 %. VSechny genotypy napadené izolaty B. lactucae se
sporulaci vys$§i nebo rovno 50,0 % 6. den po inokulaci byly genotypy L. serriola,
s jedinou vyjimkou u izolatu 34/1/11, kde jednim z takto napadenych genotypd byl
genotyp L. sativa — Capitan (intenzita sporulace 6. den po inokulaci byla rovna 58,9 %).

Pokud porovname vysledky ziskané pro jednotlivé izolaty s Tabulkou 2,
zjistime, ze vétSina genotypl napadenych jiz 6. den po inokulaci byly genotypy
L. serriola, dale byly napadeny néckteré genotypy L. sativa s rezistenci odvozenou
od L. serriola, stejn¢ tak i genotypy vzniklé kiizenim L. sativa x L. serriola, v mensi

mife byly napadeny také genotypy L. sativa srezistenci odvozenou od L. saligna.
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Uvedené plati ptevazné pro izolaty B. lactucae z roku 2011, jelikoz pouze nékolik malo
izolatt B. lactucae z roku 2010 zpisobil 6. den po inokulaci infekci na jiném genotypu
nez genotypu L. serriola. Zato nékteré izolaty pochazejici z roku 2011 vyvolaly 6. den
po inokulaci onemocnéni na 5 genotypech L. sativa z celkovych 26 genotypu L. sativa
uvazovanych. Nejptekvapiveéjsi vysledky vykazoval genotyp Capitan, jenz byl 6. den
po inokulaci napaden 12 izolaty, izolatem 34/1/11 dokonce s intenzitou
sporulace 59,8 %. Genotyp UCDM 14 byl napaden 4x, Spartan Lakes 2x a genotypy
Kinemontepas a UCDM2 1x.

Jak vyplyva déle z diskutovanych tabulek, ve vétSin€ piipadu se vyssi intenzita
sporulace, stejné tak propuknuti choroby i na jinych genotypech, objevuje teprve
8. — 10. den po aplikaci ockovaci latky. Nékteré izolaty jiz 10. den po inokulaci dokonce
vykazuji alespont na jednom z testovanych genotypll nejvys$§i moznou intenzitu
sporulace 100 %. Jednda se o 7 izolati, znichz jeden 6/1/10 nélezi k izolatim
shromazdénych v roce 2010, zbyvajicich 6 izolati bylo sesbirdno béhem expedi¢nich
cest podniknutych vroce 2011: 12/1/11, 17/1/11, 18/11, 20/11, 28/1/11 a 41/11,,
Z nichz nejzajimavéjsi jsou izolaty 6/1/10, 17/1/11, 20/11 a 41/11y. Pokud pozorné
prozkoumame tabulky vénované izolatim 6/1/10, 17/1/11 a 41/11y, zjistime, Ze
sporulace danych izolatd B. lactucae dosahuje na vétsiné nachylnych genotypt velmi
vysokého stupné, lze tedy fici, Ze dané izolaty se vyznacuji vysokou agresivitou.
Nejvyssi agresivity zizolatl testovanych vroce 2011 dosahuje izolat 20/11, jak
muzeme vycCist z ptislusnych tabulek. Celkem na tfech genotypech nastava 100%
sporulace izolatu B. lactucae 20/11 a v dalSich 11 piipadech je sporulace daného izolatu
vy$si nez 90 %. Uvedeny izolat vSak neni zajimavy pouze svoji agresivitou, nybrz
I pivodem genotypt, které jsou k danému izolatu nachylné. Z celkem 57 testovanych
genotypll (uvazujeme-li jako samostatny genotyp i kontrolu) je 34 genotypli s danym
izolatem kompatibilnich, a ztéchto 34 kompatibilnich genotypti je 25 genotypt
predstavovano L.sativa. Coz neni vsouladu sinformacemi, které byly uvedeny
Vv teoretické Casti (toto bylo zmiflovano jiz vyse).

Z uvedenych tabulek lze dale zjistit, Ze intenzita sporulace testovanych izolati
B. lactucae se béhem poslednich dvou hodnoceni pfili§ neméni a pokud ano, tak se
takové zmény tykaji nejCastéji pouze jednoho nebo dvou genotypud. Rozdily mezi
12. a 14. dnem hodnoceni sahaji u vétSiny genotypti maximalné k 10 %. Toto plati pro
vSechny izolaty pochdzejici zroku 2010. Vyjimku pfedstavuje 11 izolath

shromazdénych béhem roku 2011 (5/11, 13/2/11, 22/4/11, 23/2/11, 24/2/11, 25/2/11,
65



26/1/11, 29/2/11, 30/1/11, 34/1/11 a 35/2/11), kde rozdil intenzity sporulace mezi 12.
a 14. dnem po inokulaci dosahuje na jednom genotypu (v pfipad¢ izolatu 23/2/11
na dvou genotypech) hodnot v rozmezi 19,3 — 37,8 %.

Nebudeme-li brat v uvahu izolat B. lactucae z roku 2011, jmenovité 20/11, ktery
projevuje neocekavanou reakci pfi interakci s diferenciacnim souborem genotypti, pak
zjistime, ze vSechny ostatni izolaty vykazuji posledni den hodnoceni piesné takové
reakce, které se daji pfedpokladat na zaklad¢ informaci uvedenych diive v teoretické
¢asti. Tedy, Ze izolaty B. lactucae dosahuji nejvyssi intenzity sporulace na genotypech
L. serriola, dale v pofadi na genotypech L. sativa s rezistenci odvozenou od L. serriola
zhruba stejnou mérou i na genotypech vzniklych hybridizaci L. sativa x L. serriola,
v omezenéj$i mife se sporulace objevuje na genotypech L. sativa s rezistenci ziskanou
z L. saligna. A opét neuvazujeme-li izolat B. lactucae 20/11, tak informace vyplyvajici
Z testovani 65 izolati B. lactucae pochazejicich z L. serriola z let 2010 a 2011 ukazuji,
ze alespon jeden izolat poskytuje zavérecny den hodnoceni kompatibilni reakci
s 11 genotypy z celkovych 26 genotypu L. sativa. V potadi podle nejvyssi nachylnosti
ke studovanym izolatim B. lactucae: Capitan (14 izolatd zroku 2010 a 22 izolatd
zroku 2011 — dale jen 14/22 izolatad), UCDM 14 (9/16 izolati), Spartan Lakes
(6/9 izolatt), Iceberg (5/6 izolati), Reskia (3/2 izolaty), Lednicky (1/3 izolaty),
Pennlake (1/3 izolaty), UCDM 2 (0/2 izolaty), Blondine (1/0 izolat), Saffier (1/0 izolat)
a Mesa (0/1 izolat).

Univerzalni nachylna kontrola, po ptevedeni do binarniho systému, vykazovala
posledni den hodnoceni u vSech testovanych izolati z obou let kompatibilni reakci,
s vyjimkou kontroly u izolatu 20/11, kde se nachazela pfesné na rozhrani kompatibilni
a inkompatibilni reakce. U vétSiny izolath se intenzita sporulace na kontrolnim
genotypu posledni den hodnoceni pohybovala v rozmezi 60,0 — 100,0 %. S vyjimkou
4 izolath z roku 2010: 23/2/10 (58,0 %), 58/10 (56,7 %), 74/10 (40,7 %) a 75/10 (51,2
%) a Sesti izolatd shromazdénych v pribéhu roku 2011: 1/3/11 (56,3 %), 3/11 (54,2 %),
15/1/11 (51,9 %), 21/2/11,, (56,3 %), 29/2/11 (55,2 %) a 32/5/11 (52,7 %).

Informace uvedené v tomto oddile je nutné povazovat pouze za obecné, jelikoz
intenzita napadeni jednotlivych genotypl, byly-li napadeny, se odviji od agresivity

ptislusného izolatu, ktera vSak v rdmci téchto dvou praci sledovana nebyla.
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5.3.3. Determinace faktoru virulence v izolatech B. lactucae pochazejicich

z volné rostouci L. serriola v letech 2010 a 2011

Jako pfitomné v jednotlivych izolatech B. lactucae byly uznany ty faktory
virulence, které zavérecny den hodnoceni, jenz byl pevné stanoven na 14. den
po inokulaci, vykazovaly po pfevedeni do binarniho systému kompatibilni reakci
s genotypem Lactuca spp. nesoucim korespondujici Dm geny/R-faktory.

Piehled stanovenych v-faktorti pro rok 2010 demonstruje Tabulka 3a pro rok
2011 pak tabulka 3b. Pro lepsi stanoveni vSech faktorG virulence, které se alespon
jednou objevily v pribéhu obou sledovanych let, byla sestavena Tabulka 3c. Stejné
informace lze lépe vycist z Grafu 1c, jenZ byl zkonstruovan na zakladé informaci
vyplyvajicich z Tabulek 3a, 3b a 3c.

Po podrobnéjsim prozkouméani uvedenych tabulek, prfipadné grafu, lze
konstatovat, Ze z 33 hledanych faktorti virulence se nam podafilo determinovat celkem
30 z téchto v-faktort: v1 — v4, v5/8, v6, v7, v10 — v19, v23 — v30, v36 — v38, v41l a v42.
Mezi v-faktory, které nebyly v nami sledovaném obdobi v 65 testovanych izolatech
B. lactucae rozpoznany, nalezi faktory v32, v33 a v35. Vizolatech shromazdénych
béhem roku 2010 bylo detekovano 21 z hledanych 33 faktorG virulence, jednalo se
o v-faktory: v1, v5/8, v7, v11, v13 — v19, v23 — v30, v36 a v38 sruznou mirou
zastoupeni. V souboru izolati B. lactucae z roku 2011 bylo determinovano 29 z 33
hledanych faktorti virulence, konkrétné¢ byly nalezeny faktory vl — v4, v5/8, v7,
v10 — v19, v23 — v30, v37, v38, v41 a v42 s riiznou mirou zastoupeni. Naopak zde
nebyly rozpozndny faktory v32, v33, v35 a v36. Posledni zuvedenych faktorti
virulence, faktor v36 byl vSak nalezen v ramci souboru izolati B. lactucae z roku 2010.
V kontrastu v tomto souboru izolatii nebyly oproti souboru izolatt z roku 2011 zjistény

tyto faktory virulence: v2 —v4, v6, v10, v12, v37, v41 a v42.

5.3.3.1. Frekvence v-faktori zastoupenych v populacich izolata B. lactucae v letech
2010 a 2011

V ramci 65 izolati B. lactucae sesbiranych v letech 2010 a 2011 z pfirodnich

populaci L. serriola pochazejicich z 16 riznych okresi v Ceské republice a jedno

okresu z Rakouska, byl sledovan vyskyt 33 vybranych faktord virulence. Z téchto se

nam béhem testovani podafilo 30 identifikovat (uvedeno o odstavec vyse). Mira

zastoupeni jednotlivych faktorti se znacné liSila a to jak v rdmci jednotlivych let, tak

I napfi¢ témito dvéma lety. Ztohoto divodu byla pro kazdy faktor virulence
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za jednotlivy rok stanovena relativni frekvence neboli cetnost vyskytu. Ta byla
vypocitana jako pomér poctu izolatl disponujicich danym v-faktorem ku celkovému
poctu izolatlh béhem daného roku testovanych. Relativni frekvence nabyva hodnot 0,00
(neni-li v-faktor nalezen) az 1,00 (vyskytuje-li se v-faktor ve vSech testovanych
izolatech). Pro rok 2010 se nam podafilo rozpoznat 21 faktorti virulence v celkem
32 izolatech B. lactucae. Frekvence v-faktorti nalezenych pro rok 2010 jsou shrnuty
v Tabulce 4a, véetné 12 v-faktort, které nebyly nalezeny. Na zakladé udaja z Tabulky
4a byl pro piehlednost vytvoien také sloupcovy graf (Graf l1a). V roce 2011 bylo
detekovano 29 faktorti virulence v celkem 33 testovanych izolatech B. lactucae.
Frekvence

v-faktort nalezenych pro rok 2011 jsou shrnuty v Tabulce 4b, véetné 4 v-faktorti, které
nebyly nalezeny. I pro tento rok byl sestrojen pro vétsi piehlednost sloupcovy graf
demonstrujici frekvenci jednotlivych v-faktort (Graf 1b). Aby se vysledky z obou let
1épe porovnavaly, byl sestrojen navic jest¢ Graf lc, prezentujici zastoupeni v-faktort
v Ceské republice a Rakousku v populacich B. lactucae na L. serriola v letech 2010
a 2011.

Jelikoz pro vsechny detekované (i nedetekované) faktory virulence
v jednotlivych letech byla stanovena hodnota ¢etnosti vyskytu jednotlivych v-faktoru,
mohly byt tyto faktory rozdéleny do 6 skupin charakterizovanych vyse (Tabulky 5a a 5b
pro rok 2010 respektive 2011 a Tabulka Sc shrnujici vysledky Tabulek 5a a 5b).

Prvni skupina zahrnujici faktory virulence, které nebyly v daném roce
rozpoznany, byla v roce 2010 nejpocetnéjsi skupinou tvofenou 12 v-faktory. V roce
2010 do této skupiny ndleZely pouze 4 v-faktory. Prinikem ziskame 3 v-faktory, které
nebyly nalezeny ani v jednom z izolatt za testované obdobi: v32, v33 a v35.

Do druhé skupiny nalezeji faktory virulence s velmi nizkou frekvenci vyskytu.
V roce 2010 bylo do této skupiny ptidéleno 7 faktor virulence, zatimco v roce 2011
byla tato skupina tvofena nejvétsim pocétem faktori virulence, a to 15. Faktory virulence
vykazujici v obou letech velmi nizkou frekvenci vyskytu bylo 5: vl, v13, v18, v23
a v38.

Do tieti skupiny se stiedni frekvenci vyskytu faktorti virulence nalezely v obou
letech vzdy 4 izolaty, shoda vSak byla nalezena pouze pro jediny faktor virulence v19.

Ctvrtd skupina tvofena faktory virulence s vysokou frekvenci vyskytu nalezelo

za sledované dvouleté obdobi pouhych 5 faktord virulence, které se napti¢ roky viibec
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neshodovaly. V roce 2010 byl do této skupiny zafazen pouze jeden v-faktor, v roce
2011 sem nalezely jiz 4.

Pata skupina faktorit virulence s velmi vysokou frekvenci vyskytu zahrnovala
v roce 2010 celkem 8 v-faktort, z nichz 5 bylo do této skupiny zafazeno i v roce 2011
(v17, v24 — v26 a v29), zadné jiné faktory virulence z roku 2011 nenalezely do této
skupiny.

A konec¢né posledni Sesta skupina vytycena pro faktory virulence v absolutnim
zastoupeni byla v obou letech obsazena pouze faktorem v7, u né¢jz miazeme konstatovat,
ze je jiz geneticky fixovan (Petrzelova and Lebeda 2000).

Pro oba roky byly také stanoveny tzv. kritické faktory, coz jsou v-faktory
nalezejici do skupin faktori s vysokou a velmi vysokou frekvenci vyskytu a faktory
Vv absolutnim zastoupeni. Tyto faktory jsou nejpodstatnéjsi pro Slechtitele a péstitele, jak
jiz bylo uvedeno vyse. Pro kazdy rok bylo 10 faktora stanoveno jako kritickych. V roce
2010 se jednalo o faktory virulence v7, v15, v17 a v24 — v30. V roce 2011 patfily mezi
kritické v-faktory faktory v7, v11, v14, v17 a v24 — v29. Vidime, Ze 8 faktort virulence
V7, v17 a v24 — v29 po oba dva roky testovani patfilo mezi faktory kritické. Faktory
virulence v15 a v30 pattici do skupiny s vysokou respektive velmi vysokou frekvenci
vyskytu v roce 2010 spadly oba v roce 2011 do skupiny se stfedni frekvenci vyskytu,
a nemuseji byt dale zeméd¢lci a Slechtiteli povaZzovany za kritické. Naopak kritickymi
se staly v roce 2011 faktory virulence v11 a v14, které v roce 2010 byly jesté ptifazeny
do skupiny faktorii se stiedni frekvenci vyskytu.

Vibec nejvétsi zmény ve frekvenci vyskytu napfi¢ sledovanymi lety byly
zaznamenany u faktord virulence v5/8, v16 a v30. Prvni z uvedenych — faktor v5/8 — byl
vroce 2010 zaznamenan v jediném izoldtu a ndlezel tak do skupiny s velmi nizkou
frekvenci vyskytu, zatimco vroce 2011 byl jiZz detekovan v 16 riznych izolatech
apresunul se tak do skupiny faktorti se stfedni frekvenci vyskytu. Zbyvajici dva
uvedené izolaty naopak zaznamenaly v roce 2011 propad ve frekvenci vyskytu oproti
roku 2010. Faktor v16 byl v roce 2010 nalezen ve 14 izolatech, zatimco v roce 2011
pouze Vjednom jediném, piesunul se tak ze skupiny faktord se stfedni frekvenci
vyskytu do skupiny faktorG s velmi nizkou frekvenci vyskytu. Presun faktoru v30
ze skupiny s velmi vysokou frekvenci do skupiny faktort Se stfedni frekvenci vyskytu
byl jiz diskutovan vySe, v ramci tohoto faktoru virulence doslo k poklesu vyskytu z 31

izolatd v roce 2010 na 16 izolat v roce 2011.
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I u jinych faktorti virulence nastaly zmény v poctu izolatl, ve kterych se
vyskytovaly v jednotlivych letech, tyto zmény vSak nebyly tak markantni, a proto

nebudou blize rozebrany. Ctenai je muze odhalit sim za pomoci Grafu 1c.

Tabulka 5c. Porovnani rozdé€leni v-faktortt do skupin podle frekvence jejich vyskytu
v letech 2010 a 2011

Frekvence v-faktoru qu Sl,)ef u
: izolata v-faktor
v populaci B. lactucae B. lactucae
0.00 v-faktor neni 2010 v2,v3,v4, v6, v10, v12, v32, v33, v35, v37, v41, v42
' zastoupen 2011 v32, v33, v35, v36
velmi nizka 2010 v1, v5/8, v13, v18, v23, v36, v38
0,01-0,24 | frekvence s011 V1, v2, V3, V4, v6, v10, v12, v13, V16, v18, v23, V37,
v38, v41, v42
095 0.49 stfedni 2010 v1l, v14, vi16, v19
I frekvence 2011 v5/8, V15, v19, v30
050074 vysoka 2010 v15
D frekvence 2011 V11, v14, v27, v28
velmi vysoka 2010 v17,v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30
0,75-0,99 | frekvence
2011 v17,v24, v25, v26, v29
v-faktor 2010
1,00 Vv absolutnim v7
zastoupeni 2011

5.3.3.2. Stanoveni fenotypii virulence u soubori izolati B. lactucae z let 2010 a
2011

U 65 izolata B. lactucae testovanych za obdobi 2010 (32 izolatd) a 2011
(33 izolata) bylo stanoveno 62 odlisnych fenotypt virulence. Z toho vyplyva, ze
populace B. lactucae na sledovaném uzemi Ceské republiky a jedné lokalitd
z Rakouska, jsou zna¢n¢ variabilni. Za sledované obdobi byly nalezeny pouze 3 shodné
fenotypy, jednalo se o fenotypy pochazejici ze sbérovych expedic za rok 2010,
konkrétn¢ dvojici izolati 8/2/10; (okres Blansko) a 53/10y, (okres Mlada Boleslav),
u nichz sestava fenotyp virulence z 10 v-faktorti. Dal$i dvojice se shodnym fenotypem
virulence slozenym z 12 v-faktorl je tvofena izolaty 12/6/10 (okres Brno-venkov)
a 30/10;; (Rychnov nad Knéznou). A posledni dvojice tvorici taktéz shodny fenotyp
slozeny z 12 v-faktord je pfedstavovana izolaty 18/2/10 a 20/1/10 (oba izolaty okres
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Znojmo).  Zbyvajici izolaty z roku 2010, stejn¢ tak jako vSechny izolaty nalezejici
do roku 2011 vykazovaly odlisné fenotypy.

Protoze, pro kazdy izolat byl detekovan specificky pocet faktorti virulence, které
daly vzniknout konkrétnim fenotypim, bylo pro leps$i porovnavani jednotlivych
fenotypt virulence stanoveno pro kazdy takovy fenotyp ¢islo virulence, udéavajici praveé
specificky pocet v-faktorii podilejici se na vzniku daného fenotypu virulence. Stejné tak
jsme pro jednotlivé fenotypy virulence stanovili koeficient komplexity fenotypu
virulence na zakladé Vzorce 2, uveden¢ho v oddile 4.5.4. Koeficient komplexity
fenotypu virulence. Ziskané Cislo nas informuje o slozitosti daného izolatu (Lebeda
fenotypu virulence bylo stanoveno pro izolaty 58/10 (2010, okres Mlad4d Boleslav)
a 1/3/11 (2011, okres Olomouc). Viibec nejvyssiho ¢isla virulence a tedy nejslozitéjsi
struktury fenotypu bylo dosazeno v izolatu 17/1/11 (2011, okres Znojmo) sestavajiciho
z 18 ruznych fenotypu virulence. Maximalni ¢islo virulence pro izolaty z roku 2010 se
vySplhalo na hodnotu 16 u jednoho izolatu pochazejiciho z okresu Prostéjov 6/1/10.
Uvazujeme-li izolaty z obou let, pak bylo nejvice zastoupeno izolatd s ¢islem fenotypu
10, 12 a 13 (Tabulka 6c, Graf 2d), stejny trend byl pozorovan i pro izolaty pochazejici
virulence 7 a 10 (Tabulka 6b, Graf 2b). Nicmén¢, fenotypy obsahujici extrémné malo
nebo extrémné mnoho faktord virulence jsou zastoupeny minimalné. KdyZ tato data
zaneseme do grafu (Grafy 2a — 2d) zjistime, ze pocet faktord virulence tvofici fenotypy
virulence sleduje pfiblizné tvar Gaussovy kiivky. Z toho 1ze vyvodit, Ze v ptirod¢ jsou
nejbeéznéji zastoupeny takové fenotypy virulence, které nejsou ani piili§ slozité, ale ani
pfilis jednoduché.

Ziskané fenotypy virulence, vcetné jejich ¢&isla virulence a koeficientu
komplexity fenotypu virulence jsou shrnuty v Tabulce 6a pro izolaty zroku 2010,
v Tabulce 6b pro izolaty z roku 2011 a Tabulka 6c¢ pro izolaty z obou sledovanych let.
Na zéklad¢ informaci z téchto tabulek byly pro pfehlednost zkonstruovany Graf 2a pro
izolaty z roku 2010, Graf 2b pro izolaty z roku 2011, Graf 2c porovnavajici fenotypy
virulence z let 2010 a 2011 a kone¢né Graf 2d uvazujici izolaty z let 2010 a 2011 jako

jeden samostatny soubor.
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5.3.3.3. Porovnani zastoupeni v-faktori/fenotypi virulence mezi jednotlivymi
lokalitami v ramci okresu v letech 2010 a 2011

V této studii bylo testovani podrobeno celkem 65 izolatt B. lactucae, které byly
sesbirany z plané rostoucich populaci L. serriola v letech 2010 a 2011 v 16 okresech
Ceské republiky a v jednom okresu v Rakousku. V tdchto 17 okresech bylo navstiveno
46 riznych lokalit. Z toho vyplyvéa, ze nékteré lokality byly navStiveny vicekrat
Vv pribéhu testovaného obdobi, jednak vramci jednoho roku, nebo v po sobé
nasledujicich letech.

S prvni situaci jsme se setkali pouze v roce 2010, kdy byly 3 lokality v okrese
Brno-venkov navstiveny 2x — Vv €ervenci a v srpnu. Jednalo se o obce Biezina, Hajany
(z této lokality pochdzely dokonce 3 izolaty celkem) a Ofechov.

Druhou situaci, tedy sledovani progresu izolati B. lactucae na stejnych
lokalitich v po sobé jdoucich letech, lze v této studii pozorovat u 15 lokalit:
Olomouc — Hnévotin (Olomouc), Smrzice (Prostéjov), Brezina (Brno-venkov), Hajany
(Brno-venkov), Ofechov (Brno-venkov), Silivky (Brno-venkov), Ivancice (Brno-
venkov), Hostéradice (Znojmo), Lechovice (Znojmo), Sedliité (Svitavy), Ceské
Heimanice (Usti nad Orlici), Albrechtice nad Orlici (Rychnov nad Knéznou), Dobruska
(Rychnov nad Knéznou), Dolni Bousov (Mlad4 Boleslav) a Ritonice (Mlada Boleslav).

Zastoupeni faktori virulence respektive fenotypli virulence mezi lokalitami
vramci jednotlivych okrest bylo do zna¢né miry variabilni, jak je mozné vycist
z Tabulky 3c, jez ukazuje geografickou distribuci v-faktorti v populacich B. lactucae
na L. serriola v Ceské Republice/Rakousku v letech 2010 a 2011. Lokality naleZejici
do jednoho okresu jsou pro pichlednost v tabulce oddéleny tuénou vodorovnou Carou.
Pokud byly lokality navstiveny vicekrat béhem studované obdobi, jsou izolaty z téchto
lokalit sefazeny za sebou. Izolaty z roku 2010 jsou od izolatu z roku 2011 odliseny
svétle Sedym podbarvenim. Ztéto tabulky vychdzime v nékolika nasledujicich
odstavcich.

V okrese Olomouc byly v letech 2010 a 2011 odebrany 3 izolaty k testovani.
Dva z téchto izolath pochéazely ze stejné lokality Olomouc — Hnévotin v po sobé
jdoucich letech (1/1/10 a 1/3/11). Pokud nahlédneme do Tabulky 3c, miizeme vidét, ze
zatimco izolat B. lactucae z roku 2010 byl charakterizovan 14 v-faktory, izolat z roku
2011 disponoval pouze 4 v-faktory, které se vyskytovaly i u izolatu z roku 2010,
jednalo se o faktory v7, v17, v24 a v29. Poslednim izolatem sebranym v tomto okrese

byl izolat z lokality Olomouc — Lutin (20/11), tento izolat nese Cislo virulence
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15 a s pfedchozimi dvéma izoldty mad shodné pouze 3 faktory virulence. S obéma
izoladty mé shodny faktor virulence v7 a s izolatem 1/1/10 navic jesté faktory virulence
vl3 a v14. Béhem celého sledovaného obdobi bylo v tomto okrese identifikovano
26 ruznych faktort virulence (vl — v4, v5/8, v6, v7, v10 — v14, v16 — v18, v24 — v30,
v37, v38, v4l a v42), takova variabilita nebyla zaznamenina v zddném z jinych
studovanych okrest.

Z okresu Prostéjov bylo testovano 7 izolati B. lactucae pochazejicich
Z 6 riznych lokalit. 3 izolaty pochazely z roku 2010 a 4 izolaty z roku 2011. Jedina
lokalita, ze které pochazelo vice izolatl, byla obec Smrzice, ze které¢ bylo odebrano
po jednom izolatu v roce 2010 i 2011. Porovname-li vysledky testovani téchto dvou
izolatl, zjistime, Ze izolat z roku 2010 vlastnil 11 faktort virulence a izolat z roku 2011
pouze 10 faktor virulence, pfi¢emz se oba dva shodovaly v 8 v-faktorech (v7, v11,
v17, v24 a v26 — v29). Izolat z roku 2010 disponoval navic tfemi faktory virulence
(v15, v25 a v30), kdezto u izolatu z roku 2011 byly identifikovany navic pouze faktory
virulence v14 a v18. Celkem bylo v pribéhu sledovaného obdobi nalezeno v tomto
okrese 18 faktoru virulence: v5/8, v7, vl1, v14 — v19, v23 — v30 a v38. Sedm z téchto
faktort virulence lze najit ve vSech testovanych izolatech z tohoto okresu (v7, v11, v17,
v24, v26, v27 a v29), ostatni byly nalezeny pouze v n€kolika izolatech, vyjimku
predstavuji faktory virulence v18, v23 a v38, které byly nalezeny vzdy pouze v jednom
izolatu, a to v tomto pofadi izolat ze Smrzic (2011), izolat z Drahan (2011) a izolat
z Otinovsi (2010). Rozpéti ¢isel virulence izolatt B. lactucae z tohoto okresu bylo od 7
do 16.

V okrese Brno-venkov bylo béhem let 2010 a 2011 navstiveno 5 — 6 riznych
lokalit (podle toho, zda lokalitu Hajany — vjezd a Hajany — vyjezd, povazujeme za jednu
nebo dvé€ lokality), ze kterych pochazelo celkem 14 izolatl, které byly v této studii
ztestovany. Takto vysoky pocet izolati z tak malého poctu lokalit je dan tim, ze kazda
zZ lokalit byla navstivena Vv po sob¢ nésledujicich letech a 3 z téchto lokalit byly navic
navstiveny dvakrat v priabéhu roku 2010 (v Cervenci a v srpnu, v Tabulce 3¢ oznaceno
hvézdiCkou u cisla izolatu). Trikrat a vice navStivené lokality byly obce Biezina,
Hajany a Ofechov. Izolaty z obce Brezina disponovaly dohromady 17 riznymi faktory
virulence, z nichz pouze 4 byly nalezeny u vSech tii testovanych izolata (v7, v11, v24
av28), 4 dalsi v-faktory (v25 — 27 a v30) vykazovaly shodu u dvou izolatl a to izolatu
zroku 2011 a 2010 z ¢ervencového sbéru a jeden v-faktor (v29) byl shodny u izolatu
z roku 2011 a 2010 ze srpnového sbéru. Ostatni v-faktory (v1, v11, v14, v15, v16, v18,
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v19 a v38) byly nelezeny pouze v jednom izolatu, a to izolatu z roku 2011, s vyjimkou
faktoru v16, ktery nalezi izolatu B. lactucae z roku 2010 ze srpnového sbéru. Cisla
virulence téchto tii izolat jsou 6 (srpen 2010), 8 (Cervenec 2010) a 16 (2011). Z obce
Hajany byly testovany 4 izolaty, 2 izolaty pochazely z ervencového sbéru z roku
2010, z nichz jeden byl odebran na zacatku obce a druhy na konci, 1 izolat patii
k srpnovym sbériim z roku 2010 a posledni izolat byl odebran v roce 2011. U téchto
4 izolath bylo nalezeno celkem 20 odlisnych faktora virulence, z nichz 7 se vyskytovalo
ve vSech testovanych izolatech (v7, v17, v24, v25, v27, v28 a v30). U jednoho v-faktoru
(v28) byla nalezena shoda ve vsech izolatech, krom jednoho izolatu z Cervencového
sbéru z roku 2010 (Hajany — vyjezd). 8 faktort virulence se nachazelo vzdy alespon
ve dvou testovanych izolatech ztéto obce (v11, vl4 — v16, v19, 23, v26 a v28)
a zbyvajici 4 faktory virulence byly nalezeny vzdy v jednom izolatu (v 5/8 v izolatu
z roku 2011, v13 a v18 v izolatu z roku 2010 z ¢ervencového sbéru — Hajany — vyjezd
a V36 Vv izolatu ze srpnového sbéru z roku 2010). Cisla virulence izolatd z této lokality
jsou 14 (2011), 12 (oba cervencové sbéry z roku 2010) a 13 (srpen 2010). Posledni
tiikrat navstivenou obci je obec OrFechov, Vv této obci bylo nalezeno b&hem dvou let
testovani 20 faktor virulence, ze kterych se 9 faktorii virulence nachéazelo ve vSech
tiech testovanych izolatech (v7, vl1, v17, v24 — v28 a v30). Izolaty zroku 2011
a ze srpnového sbéru navic zaznamenaly shodu ve faktorech virulence v1, v14 a v29,
obdobné i izolaty zroku 2011 a 2010 z Cervencového sbéru zaznamenaly shodu
ve v-faktoru ¢islo 15. Zbyvajici faktory virulence byly nalezeny vzdy pouze v jediném
izolatu z této obce: v5/8, v18, v23 a v38 vizolatu z roku 2011, v13 a v16 Vv izolatu
z roku 2010 z ¢ervencového sbéru a faktor virulence v19 byl nalezen pouze v izolatu
zroku 2010 ze srpnového sbéru. Cisla virulence téchto izolatd byla 17 (2011), 12
(Cervenec 2010) a 13 (srpen 2010). Obec Silivky a Ivancice byly navstiveny dvakrat
Vv pribéhu sledovaného obdobi, jednou v roce 2010 a jednou v roce 2011. V izolatech
z obce Siliivky bylo identifikovano 17 rtiznych faktort virulence, pticemz 11 z nich se
vyskytovalo v obou izolatech (v7, v11, v14, v15, v17 a v24 — v30). Izolat z roku 2010
s ¢islem virulence 13 vlastnil navic oproti izolatu z roku 2011 faktory virulence v16
a v30, naopak izolat z roku 2011 s ¢islem virulence 15 disponoval oproti roku 2010
faktory virulence v5/8, 13, v17 a v38. U izolat z obce Ivancice jsme determinovali 16
ruznych faktord virulence, ze kterych se nam 11 podafilo naleznout v obou izolatech
(v7, v11, v14, v15, v17 a v24 — v30). Izolat z roku 2011 vlastnil oproti izolatu z roku

2010 navic pouze faktor virulence v13, kdezto izolat z roku 2010 se od izolatu z roku
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2011 odlisoval navic tfemi faktory virulence — v16, v18 a v19. Z uvedeného vyplyva, ze
¢islo virulence izolatu z roku 2010 bylo vyssi nez izolatu z roku 2011 a to 15 ku 12.
Na vSech lokalitach z okresu Brno-venkov jsme identifikovali 21 rtznych faktort
virulence (v1, v5/8, v7, v11, v13 — v19, v23 — v30, v36 a v38), 3 z uvedenych byly
nalezeny ve vSech 14 izolatech z tohoto okresu a to v7, v17 a v24, naopak faktor
virulence v36 byl nalezen v jediném izolatu z tohoto okresu — v izolatu ze srpnového
sbéru zroku 2010 z obce Hajany. Ostatni faktory virulence byly zastoupeny vzdy
alespon u tfi izolatd, nicméné je zajimavé, ze faktor virulence v5/8 nebyl nalezen
v zadném z izolatd z roku 2010, ale byl nalezen ve 3 z 5 izolat z roku 2011. Obdobné
faktor virulence v16 byl nalezen pouze v nékterych izolatech z roku 2010, ale v zadném
Z izolath z roku 2011. Ostatni faktory virulence nachdzejici se ve vice izolatech, byly
nalezeny vzdy v obou letech. Rozpéti ¢isel virulence izolatt z tohoto okresu bylo od 6
po 16.

Z okresu Znojmo pochazelo 8 izolati, které byly sesbirany na 6 lokalitach
v pribchu let 2010 a 2011. Pouze dvé lokality byly navstiveny v priabéhu obou let —
Hostéradice a Lechovice, zbyvajici 4 lokality byly navstiveny pouze jednou. Lokality
Moravsky Krumlov — Polanka a Rybniky byly navstiveny v roce 2010 a lokality
Prosimétice a Prace pouze v roce 2011. Izolaty odebrané v Hostéradicich se napadné
podobaly a lisily se pouze v ¢isle virulence, izolat z roku 2010 disponoval celkem
13 faktory virulence a izolat z roku 2011 pouze 9 faktory virulence (v7, v11 a v24 —
v30), které¢ byly shodné s izolatem zroku 2010, izolat zroku 2010 navic vlastnil
4 faktory virulence v17 — v19 a v23. Izolaty z Lechovic byly vice odlisné, celkem
u nich bylo identifikovano 16 faktoru virulence, z nichz pouze 9 bylo nalezeno v obou
izolatech (v7, v14 a v24 — v30), faktory v5/8, v11, v15 — v17 a v19 byly rozpoznany
pouze u izolatu z roku 2011 a faktor virulence v38 naopak pouze v izolatu z roku 2010.
Za zminku stoji 1 izolaty z obce Moravsky Krumlov — Polanka a obce Rybniky, jejichz
fenotyp je zcela totozny a nese Cislo virulence 12. Pokud se podivame Obrazek 1a,
zjistime, ze tyto dve€ obce se nachdzeji v t€sné blizkosti a 1ze tedy predpokladat, Ze dany
fenotyp B. lactucae se vyvinul pouze jednou a pouze doslo k jeho pfenosu na jinou
lokalitu s jinou populaci L. serriola. Ve vSech 8 izolatech z tohoto okresu bylo nalezeno
dohromady 19 odlisnych faktorti virulence, z nichz pouze 3 byly nalezeny ve vSech
izolatech v7, v24 a v28. V kontrastu faktor virulence v13 byl nalezen v jediném izolatu
z tohoto okresu, vizolatu zobce Prace. Ostatni faktory virulence se vyskytovaly

minimalné¢ ve dvou riznych izoldtech a byly zastoupeny v obou letech, vyjimku
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predstavoval faktor virulence v5/8, ktery byl identifikovan pouze ve dvou izolatech
zroku 2011 (Prade a Lechovice). Cisla virulence stanovena pro jednotlivé izolaty
zaujimala velké rozpéti od 5 po 17.

Okres Svitavy byl zastoupen po jednom izolatu z kazdého roku, které byly
odebrany na stejné lokalité v obci Sedlisté. Oba izolaty nesly stejné Cislo virulence 7,
avsak byly znacné odlisné, celkem u téchto dvou izolatl bylo rozpoznano 9 faktort
virulence. Z uvedeného vyplyva, ze pouze 5 faktoru virulence bylo shodnych pro oba
dva izolaty (v7, v17, v24, v25 a v27). Izolat z roku 2010 vlastnil jesté faktory virulence
v15 a v30, izolat z roku 2011 pak faktory virulence v26 a v29.

Okres Usti nad Orlici byl béhem testovani zastoupen 4 izolaty, po dvou
izolatech z kazdého roku. V ramci tohoto okresu byly navstiveny tfi lokality, dva
Z izolatd tedy pochazely z jedné lokality, ktera byla navstivena v po sob¢€ nasledujicich
letech. Jednalo se o lokalitu Ceské Hefmanice. Izolaty z této lokality se od sebe piilis
nelisily, jejich Cisla virulence byla 11 (2010) a 10 (2011) a jejich fenotypy byly
sestaveny z 12 v-faktorii. Faktory virulence v15 a v30 byly rozpoznany pouze u izolatu
zroku 2010 a faktor virulence v27 naopak pouze u izolatu z roku 2011. Zbyvajicich
9 faktord virulence se vyskytovalo u obou izolati (v7, vl1, v17, v19, v24 — v26, v28
av29). Vizolatech z celého okresu se nam podafilo stanovit 14 riznych v-faktoru,
ze kterych se 9 nachazelo ve vSech 4 testovanych izolatech (v7, v11, v17, v19, v24 —
v26 a v28). Hojné byl také zastoupen faktor virulence v15, ktery byl charakteristicky
pro 3 ze 4 testovanych izolatd. Faktor virulence v27 byl nalezen pouze u izolatu
z Ceskych Hefmanic z roku 2010, stejné tak faktory virulence v5/8 a v42 byly nalezeny
pouze V jednom izolatu — Chocenn — Béstovice zroku 2011. Zajimavé je, ze faktor
virulence byl zastoupen pouze v obou izolatech z roku 2010, ale v zadném z izolati
z roku 2011. Obecné Ize fici, Ze fenotypy virulence izolatil z okresu Usti nad Orlici jsou
si hodn& podobné, coz miizeme pozorovat i na &islech virulence 10 (Ceské Hefmanice
2011), 11 (Ceské Hefmanice 2010), 12 (Chocei — Béstovice) a 10 (Kosofin).

V okrese Rychnov nad KnéZnou byly béhem let 2010 a 2011 navstiveny
3 lokality a dvé z nich béhem sbérovych expedice v roce 2010 i 2011 — Albrechtice nad
Orlici a Dobruska. Izolaty z Albrechtic nad Orlici se shodovaly v 6 faktorech virulence,
to odpovida 1 ¢islu virulence izolatu odebraného v roce 2011, izolat z roku 2010 majici
¢islo virulence 12 vlastnil navic jesté faktory virulence v11, v15, v16, v25, v27 a v28.
Stejné tak i izolaty ptivodem z lokalit v Dobrusce byly témét totozné, lisily se pouze

Vv jediném faktoru virulence v23, ktery byl identifikovan v izolatu zroku 2010, ale
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Vv izolatu z roku 2011 uz nikoli. Tyto izolaty se shodovaly v 8 faktorech virulence, které
zaroven udavaly fenotyp virulence izolatu z roku 2011, byly to faktory virulence: v7,
v17, v24 — v27, v29 a v30. Cisla virulence pro tyto dva izolaty z obce Dobrugka jsou 8
(2011) a 9 (2010). V celém okrese bylo determinovano 14 faktorti virulence, z nichz
pouze 4 se nachdzely vzdy v jediném izolatu. Faktor v5/8 byl identifikovan v izolatu
z Ocelic, faktory v15 a v16 byly stanoveny pouze u izolatu z Albrechtic nad Orlici
z roku 2010 a faktor v23 byl nalezen pouze v izolatu z Dobrusky z roku 2010. Zbyvajici
faktory virulence byly detekovany v obou letech, tedy minimalné¢ ve dvou izolatech.
Cisla virulence izolatd B. lactucae z okresu Rychnov nad KnéZnou se nachazela
V rozpéti 6 az 12.

V okrese Nachod byly v letech 2010 a 2011 navstiveny 3 lokality. Dvé v roce
2010 (Méstec a Jaroméf) a jedna vroce 2011 (Sestajovice). Identifikovano bylo
Vv izolatech B. lactucae z toho okresu 15 riznych faktora virulence a téméf vSechny byly
14 rznych faktort virulence (v7, v14, v15, v17 — v19 a v23 — v30), jediny faktor
virulence nalezeny v ramci okresu, ale neidentifikovany u tohoto izolatu byl faktor
virulence v36, ktery byl nalezen pouze v izolatu z Méstce. 1zolat z Jaroméie se shodoval
s ostatnimi dvéma izolaty z okresu Nachod v 5 faktorech virulence (v7, v24, v25, v27
av30). S izolitem ze Sestajovic se shodoval navic jesté ve faktorech virulence v17
av29, které nebyly nalezeny u izolatu z Méstce, tento izolat se naopak shodoval
sizolatem z Jarométe ve faktoru virulence v15, ktery nebyl nalezen v izolatu
ze Sestajovic. Cisla virulence byla v ramci tohoto okresu hodné odli§na: 7 pro izolat
ze Sestajovic, 8 pro izolat z Méstce a 14 pro izolat z Jaromée.

Sbérové expedice do okresu Ji¢in prob&hly pouze vroce 2011, zastoupeni
jednotlivych v-faktord/fenotypt virulence v izolatech B. lactucae pochazejicich z plané
rostoucich populaci L. serriola v ramci tohoto okresu bylo podrobnéji probrano v oddile
5.2.3.3. Porovnani zastoupeni v-faktor/fenotypli virulence mezi jednotlivymi
lokalitami v ramci okresu, proto se zde tim nebudeme vice zabyvat.

Posledni z okrest, ze kterého pochazely izolaty z obou let sledovani, byl okres
Mlada Boleslav. V tomto okrese bylo navstiveno béhem dvou let 8 lokalit, ze kterych
se nasbiralo 10 izolati. Dvé¢ lokality byly navstiveny v po sob¢ nasledujicich letech a to
obce Dolni Bousov a Ritonice. Izolaty z obce Dolni Bousov byly do zna¢né miry
podobné, celkem u nich bylo identifikovano 16 rliznych faktora virulence (v7, v11, v14

—v17, v19, v23 — v30 a v41), z nichz 9 bylo nalezeno v obou izolatech (v7, v11, v17,
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v24 —v26 a v28 — v30). V izolatu z roku 2010 s ¢islem virulence 12 byly identifikovany
navic faktory virulence v15, v16 a v27, kdezto v izolatu z roku 2011 s ¢islem virulence
13 byly detekovany v-faktory v14, v19, v23 a v41 oproti izolatu z roku 2010. Izolaty
Z Ritonic disponovaly dohromady 14 faktort virulence (v2, v5/8, v7, vl1, v14,v17,v19
a v24 - v30), z nichz 8 bylo nalezeno v obou izolatech (v7, v17, v19, v24 — v26, v28
av29). Izolat zroku 2010 vlastnil fenotyp virulence slozeny z 10 riznych faktort
virulence, navic tedy disponoval faktory virulence v27 a v30. Oproti tomu fenotyp
izolatu z roku 2011 byl sestaven z 12 riznych faktoru virulence a navic vlastnil faktory
v2, v5/8, vl1 a v14. Pro izolaty B. lactucae z celého mladoboleslavského okresu bylo
determinovano 20 raznych faktora virulence (v2, v5/8, v7, v11, v14 —v17, v19, v23 —
v30, v36, v38 a v41) a ztéchto pouze jeden faktor virulence byl nalezen ve vSech
izolatech, jedna se o faktor virulence v7, ktery byl nalezen ve vSech zkoumanych
izolatech za roky 2010 a 2011, a lze ho proto povazovat za geneticky fixovany
V populaci daného patogenu. Zbyvajicich 19 faktord virulence bylo nalezeno pouze
v nékterych testovanych izolatech ztohoto okresu. Nekteré faktory virulence se
nachazely pouze v jediném z testovanych izolatd: faktor v2 nalezeny v izolatu z obce
Ritonice z roku 2011, v36 a v38 oba identifikované v izolatu z Ujkovic z roku 2010
a faktor virulence v41 detekovany v izolatu Dolni Bousov z roku 2011. Ostatni faktory
virulence byly nalezeny minimélné ve dvou izolatech. Faktory virulence v5/8 a v14
byly nalezeny minimalné ve dvou izolatech pochézejicich z roku 2011 (Horni Bousov
a Ritonice resp. Horni Bousov, Dolni Bousov a Ritonice), naopak faktory virulence v16
a v27 byly identifikovany pouze v izolatech odebranych v roce 2010 (Dolni Bousov
a Ujkovice resp. Dolni Bousov, Ritonice, Rabakov a Ujkovice). Ostatni faktory
virulence byly determinovany v izoldtech z obou let testovani, tudiZz se nachézely
minimalné¢ ve dvou riznych izolatech. Rozpéti cisel virulence jednotlivych izolath
B. lactucae v ramci tohoto okresu za oba sledované roky bylo od 4 do 13.

Ve zbyvajicich okresech se nachéazela vzdy pouze jedna testovana lokalita, ktera
byla navstivena pouze vroce 2010 nebo vroce 2011. Okresy navstivené b&éhem
sbérovych expedic pouze v roce 2010 byly: okres Blansko lokalita Lipovec s ¢islem
virulence pro dany izolat 10 a okres Mistelbach (Rakousko) obec Laa an der Tahya
s ¢islem virulence pro sledovany izolat 12. Izolaty testované pouze 2011 byly: okres
Hradec Kralové obec Ttebechovice pod Orebem, kde testovany izolat nesl 6 faktort
virulence, okres Nymburk obec Mcely s izolatem majicim 9 faktort virulence, okres

Kromériz obec Travnik disponujici 7 faktory virulence, okres Uherské Hradisté obec
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Staré Mésto s fenotypem virulence slozenym ze 17 ruznych faktort virulence a okres

Hodonin obec VVnorovy s izolatem B. lactucae vlastnicim 16 faktort virulence.

5.3.3.4. Porovnani zastoupeni fenotypi virulence/v-faktoru napii¢ okresy v letech
2010 a 2011

Z informaci uvedenych vySe jiz vime, ze celkem bylo béhem sledovaného
obdobi 2010 — 2011 testovano 65 izolatd B. lactucae odebranych z plané rostoucich
populaci L. serriola pochazejicich ze 46 raznych lokalit z 16 okrest v Ceské republice
a1l okresu v Rakousku. Pro téchto 65 izolatt B. lactucae bylo nalezeno 62 riznych
fenotypt virulence, jak ukazuje tabulka 6c.

Shoda ve fenotypu dvou izolati B. lactucae byla zaznamenana pouze ve tfech
ptipadech u izolath sesbiranych béhem sbérovych expedic, které prob&hly v roce 2010.
Jeden takto totoZny fenotyp byl nalezen v ramci okresu Znojmo u izolatl pochézejicich
Z obci Moravsky Krumlova — Polanka a Rybniky, jedna se o lokality, které se nachazeji
Vv tésné blizkosti, a z toho divodu lze ocekavat, ze tento fenotyp se vyvinul pouze
jednou a doslo k jeho pfenosu v rdmci danych lokalit. Ostatni dva shodné fenotypy byly
nalezeny napfi¢ rliznymi okresy. Prvni z nich byl identifikovan u izolatu z okresu
Blansko obec Lipovec a jednoho izolatu z okresu Mladd Boleslav obec Skysice, pfi
pohledu do mapy (Obrazek 1a) vidime, Ze jeden okres se nachazi na Moravé a druhy
ve stiednich Cechéch, vzdalenost mezi okresy je tedy znaénd a pienos mezi lokalitami
malo pravdépodobny, pfedpokladdme tedy, Ze dany fenotyp se vyvinul dvakrat
nezavisle na sobé. Nejinak tomu bylo 1 u druhého fenotypu determinované¢ho
Vizolatech pochézejicich ze dvou ruznych okresd. Jeden izolat byl nalezen
v severovychodnich Cechach v okrese Rychnov nad Kné&znou obec Albrechtice nad
Orlici a druhy izolat byl ptivodem z Moravy z okresu Brno-venkov pti vjezdu do obce
Hajany.

Ve sledovaném souboru 65 izolatd B. lactucae sesbiranych z planych populaci
L. serriola v letech 2010 a 2011 bylo také identifikovano né€kolik velice podobnych
fenotypti virulence liSicich se v pfitomnosti jednoho nebo dvou faktorii virulence.
V tomto ohledu nejpodobn&;jsi jsou izolaty pochazejici z okresu Usti nad Orlici z obci
Ceské Hefmanice — Chot&siny a Kosofin, které byly odebrany v roce 2010, jejichz
fenotypy se lii v jediném faktoru virulence v29 nalezenym pouze v izolatu z Ceskych
Hefmanic — ChotéSin, zbyvajici faktory virulence jsou shodné, vyskytuje se zde tedy

jista geneticka podobnost a lze predpokladat, ze jeden fenotyp se vyvinul z druhého.
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Obdobné i izolaty z okresu Prost&jov z obci Zarovice a Drahany jsou téméf totozné,
izolat z Zarovic je tvofen 11 faktory virulence, které nalezneme i v izolatu z Drahan,
jenz vlastni navic jesté¢ dva faktory v19 a v23. Také u izolati z okresu Rychnov nad
KnéZznou jsme zaznamenali vétsi podobnost, jednalo se o izolaty odebrané v po sobé
nasledujicich letech v obci Dobruska, kdy izolat z roku 2010 disponoval navic faktorem
virulence v23 oproti izolatu z roku 2011, jinak byly oba dva izolaty zcela totozné. Jista
podobnost mezi izolaty v tomto okresu se da vypozorovat i mezi témito dvéma izolaty
aizolatem z Albrechtic nad Orlici z roku 2011, kterému oproti izolatu z Dobrusky
z roku 2011 chybi dva faktory virulence v25 a v27 a oproti izolatu z Dobrusky z roku
2010 navic jesté faktor virulence v23. Izolatim z obce Dobruska je podobny i izolat
pochazejici z okresu Nachod z obce Sestajovice z roku 2011, ktery vlastni 7 faktori
virulence, a které jsou vSechny shodné s faktory virulence téchto dvou izolati. Oproti
izolatiim z Dobrusky nevlastni izolat z Sestajovic faktor virulence v26 (Dobruska 2010
12011) a v23 (Dobruska 2010). Jelikoz se obce nenachazi ptili§ daleko od sebe, jak
muzeme vycist z Obrazku lc, 1 zde mizeme ptedpokladat, Ze zdklad fenotypt virulence
téchto izolati se vyvinul pouze jednou, byl ptenesen z jedné lokality na jinou a evoluci
doslo kjistétmu posunu ve struktufe virulence. Obdobné stejny zaklad fenotypt
virulence mizeme pozorovat i u dalSich 4 izolatt, u kterych se fenotyp postupné
zvySuje o jeden faktor virulence v tomto pofadi: izolat z okresu Prost&jov obec OlSany
u Prost&jova (2011) disponuje fenotypem virulence sloZzenym z 11 v-faktort: v7, vl1,
v15, v17, v24 — v30; izolat z okresu Mlada Boleslav obec Dolni Bousov z roku 2010
majici ¢islo virulence 12 vlastni navic faktor virulence v16; dalsi faktor navic a tedy
¢islo virulence 13 se objevuje u izolatu z okresu Brno-venkov z obce Siltvky z roku
2010, a to faktor virulence v14 a jesté¢ o jeden faktor virulence vice (v19) a tedy
i fenotyp virulence sestaveny celkové ze 14 faktord virulence sledujeme u izolatu
z okresu Prostéjov z obce Rozstani z roku 2010. Jelikoz pii pohledu do Obrazku Ic
vidime, Ze jeden z okresti se nachazi ve stfednich Cechach a dva dali na Moravé,
vzdalenost mezi nimi je tudiz zna¢nd, miZeme ptedpokladat, ze zaklad fenotypu
virulence vznikl minimaln€¢ dvakrat nezévisle na sob&é. A konecné€ velice podobny
fenotyp virulence liSici se pouze o jeden faktor virulence byl pozorovan u izolati z roku
2011 sesbiranych v okresech Znojmo v obci Prace a Uherské Hradisté v obci Staré
Me¢sto, druhy jmenovany nedisponoval oproti prvnimu uvedenému faktorem virulence
v1l, jinak byly tyto izolaty B. lactucae zcela totozné. Pokud se podivame na Obrazek

Ic, zjistime, ze ob& obce se sice nachazi v okresech na Moravé, ale vzdalenost mezi
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nimi je dost velikd, a proto prfedpokladdme, ze fenotypy virulence se vyvinuly nezavisle
na sobé.

Geografické rozsifeni jednotlivych v-faktori ve studovanych okresech bylo
zna¢né variabilni. V-faktory, které byly na zakladé frekvence jejich vyskytu
vyhodnoceny jako kritické v obou letech testovani (Tabulka 5¢) — v7, v17 a v24 — v29,
zpravidla byly tyto kritické faktory virulence zastoupeny ve viech 16 okresech z Ceské
republiky a 1 okresu z Rakouska. Vyjimka byla nalezena u faktoru virulence v17 a v25
— v28. Faktor virulence v17 se nevyskytoval v izolatech z okresi Nymburk, Hodonin
a Hradec Kralové, nicméné vSechny tyto okresy byly prezentovany pouze jednim
izolatem B. lactucae. Faktor virulence v26 nebyl detekovan v jediném izolatu
pochazejicim z okresu Krométiz, stejny faktor virulence mél také pomérné malé
zastoupeni v okrese Olomouc, kde se vyskytoval pouze v jednom izolatu ze 3. Faktor
virulence v27 nebyl vibec detekovan v zadném zizolati pochazejicich z okresii
Blansko, Nymburk a Kroméfiz — v§echny tyto okresy poskytovaly do testii po jednom
izolatu, a zastoupeni na méné nez 50 % lokalit bylo u tohoto faktoru virulence
zaznamenano v okresech Olomouc, Usti nad Orlici a Mlada Boleslav. A kone¢né faktor
virulence v28 nebyl detekovan pouze v okrese Hradec Kralové, ze které¢ho byl po celou
dobu testovani odebran pouze jeden izolat, a vyskyt na mén¢ nez 50 % lokalit v rdmci
okresu byl zaznamenan u okresit Olomouc, Rychnov nad KnéZnou a Nachod.

Naopak faktory virulence s velmi nizkou frekvenci vyskytu v obou letech (v1,
v13, v18, v23 a v38) byly vétSinou identifikovany v maximalné¢ 9 ze 17 moznych
okresti, avsak s velmi vzacnym vyskytem daného v-faktoru uvnitf okresu (maximalné
do 35 % vsech lokalit), s vyjimkou faktoru v13, ktery se v okrese Olomouc vyskytoval
Vv izolatech pochdzejicich ze 2 ze 3 moznych lokalit a faktory v13 a v38, které se
vyskytovaly v okresech, ve kterych byl pro testy odebran vzdy pouze jeden izolat, a tak
zastoupeni tohoto faktoru v ramci okresu bylo 100%. Béhem sledovan¢ho obdobi bylo
také nalezeno nékolik faktor virulence s nizkou frekvenci vyskytu identifikovanych
pouze V souboru izolati zroku 2010 nebo 2011. Za rok 2010 se jednalo o faktor
virulence v36, ktery byl po celou dobu testovani nalezen ve tiech okresech a v kazdém
Z nich pouze na jedné jediné lokalité (Brno-venkov — Hajany srpnovy sbér; Nachod —
Méstec a Mlada Boleslav — Ujkovice). V roce 2011 byly takto stanovené faktory
virulence: faktor v2 nalezeny V izolatech ze 3 riznych okresii (Olomouc — Olomouc —
Lutin; Mladd Boleslav — Ritonice a Hodonin — Vnorovy); faktor virulence v41l

detekovany v izolatech B. lactucae ze dvou rtznych okresi (Olomouc — Olomouc —
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Lutin a Mlada Boleslav — Dolni Bousov); faktor v42 rozpoznany ve dvou izolatech
z riznych okresti (Olomouc — Olomouc — Lutin a Usti nad Orlici — Choceii — Béstovice)
a faktory virulence v2, v3, v4, v6, v10, v12 a v37, jez byly determinovany pouze
U jediného izolatu pochazejiciho ze sbérovych expedic z roku 2011 z okresu Olomouc
lokality Olomouc — Lutin.

Vsechny ostatni faktory virulence (v5/8, v1l, v14, v15, v16, v19 a v30) byly
detekovany nejcastéji v 10 rtiznych okresech (ale i pouze v 6 — faktor v16 nebo naopak
v 15 okresech — faktor v15), ale nebyly tolik vzacné, jejich vyskyt se zpravidla
neomezoval pouze na jednu lokalitu v ramci okresu, pokud v daném okresu bylo
odebrano pro testovani vice izolata.

Geografickou polohu jednotlivych okresi a v nich navStivenych lokalit,
ze kterych byly odebrany izolaty B. lactucae z L. serriola pro testovani, lze dohledat
v Obrazku lc. Zastoupeni faktorti virulence pro vSech 65 izolatd B. lactucae vcetné

jejich geografické polohy naleznete v Tabulce 3c.

5.3.3.5. Porovnani sextet kodii a jejich zastoupeni v ramci okresii v letech 2010 a
2011

K popisu fenotypu virulence se ob¢as vyuziva tzv. metoda sextet kodt, utvorena
puvodné pro izolaty B. lactucae pochazejicich z populaci L. sativa. Pfi této metodé
uvazujeme pouze 19 hostitelskych genotypli a genotyp Cobham Green jako univerzalni
nachylnou kontrolu, ktera je vSak v nasem pfipadé vici vSem 65 izolatim z let 2010
a2011 odolna, s vyjimkou izolatu 20/11 pochazejiciho z roku 2011. Protoze préce,
které by se zabyvaly hodnocenim izolati B. lactucae z plané rostouci L. serriola
metodou sextet kodi zatim nebyly publikovany, nemame moznost nami nalezené
vysledky porovnat s vysledky jinych studii. Proto budou sextet kody vyhodnoceny jen
ve zKratce.

Pro 65 izolati B. lactucae se nam podatilo najit 41 odlisnych sextet kodu,
z nichZ se napii¢ soubory izolatd z roku 2010 a 2011 daly detekovat pouze 3 sextet
koédy. Nejvice zastoupen byl sextet kod 00-01-04-00, ktery byl nalezen celkem 10x
v pribéhu dvou sledovanych let. 4x byl nalezen v izolatech pochazejicich z roku 2010
(okresy Brno-venkov, Rychnov nad Knéznou a dvé lokality z okresu Mlada Boleslav)
a 6x byl nalezen v izolatech shromazdénych v roce 2011 (okresy Olomouc, Znojmo,
Svitavy, Nachod a dvé lokality z okresu Rychnov nad Knéznou). Tento sextet kod byl

jako jediny detekovan pro vice izolatd v obou letech. Zbyvajici dva sextet kody, které
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byly detekovany v obou souborech izolatd, byly nalezeny ve vice izolatech pouze
V ramci souboru izolatl z roku 2010. Druhy nejfrekventovanéjsi sextet kod 00-01-05-00
byl rozpoznan ve 4 izolatech z roku 2010 (okresy Blansko, Svitavy a dvé lokality
z okresu Mladé Boleslav) a v jednom izolatu zroku 2011 (okres Ji¢in). A konecné
sextet kod 00-05-05-00 byl nalezen ve 3 izolatech z roku 2010 (okres Prostéjov a dvé
lokality z okresu Usti nad Orlici) a v jednom izolatu z roku 2011 (okres Nymburk).

Dalsi sextet kody, které byly detekovany vicekrat jsou jmenovité za rok 2010:
00-37-07-00, 00-05-07-00 a 00-01-07-00 (vice informaci v oddile 5.1.3.5 Determinace
sextet kodi a jejich rozmisténi vramci okresi) a za rok 2011: 00-05-04-00,
16-05-04-00, 16-53-13-01 a 16-37-01-00 (vice informaci v oddile 5.2.3.5 Determinace
sextet kodu a jejich rozmisténi v rdmci okrest).

Ostatni sextet kody byly nalezeny pouze jednou a to bud’ v ramci souboru

izolatt pochazejicich z roku 2010, nebo 2011.
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6. DISKUSE

vewvr

Plisen salatova (B. lactucae) piedstavuje v souCasné dobé asi nejzavaznéjsi
onemocnéni kulturné péstovaného salatu (L. sativa). Interakce tohoto kulturniho
patosystému L. sativa — B. lactucae je zalozena na koncepci gen-proti-genu, na jejimz
principu funguje rasové-specificka rezistence Lactuca sativa, Vniz jednomu
dominantnimu genu rezistence odpovida dominantni faktor avirulence/recesivni faktor
virulence (napt. Lebeda et al. 2002). Rezistence zaloZena na tomto principu nemuze
poskytnout hostiteli trvalou ochranu, jelikoz izolaty B. lactucae v dusledku snahy
pfekonat obranné mechanismy hostitelské rostliny pomérné snadno podléhaji
mikroevolu¢nim procestum, které vedou ke zméné jejich genetické struktury (nejcastéji
zména avirulentniho genu na virulentni), vuci které dany genotyp Lactuca sativa
rezistentni neni (McDonald 2014; Petrzelova and Lebeda 2004a). Prestoze i Lactuca
sativa podléha mikroevolu¢nim procesim Vv reakci na zménu virulence B. lactucae, neni
tato reakce dostatecné rychld, a tak do kulturniho patosystému musi zasahovat
Slechtitelé, aby vyskyt patogenu dostali pod dostate¢nou kontrolu (Hejny, 1989).
Moderni péstitelské a Slechtitelské piistupy vsSak drasticky snizily genetickou
rozmanitost v péstovanych salatech (Burdon and Thrall 2008). A jelikoz salat je
systematicky péstovan uz od 19. stoleti (Lebeda et al. 2008b), bylo jen otazkou Casu,
kdy vlivem dlouhodobého $lechténi na rezistenci vuci B. lactucae, dojde k vycerpani
témét veskerého genetického zakladu variability Lactuca sativa. Aby tyto Slechtitelské
metody mohly byt pouzivany i nadale, naskytly se Slechtitelim dvé moznosti vyzkumu,
které jsou vyuzivany az do soucasnosti.

ProtoZe vime, Ze procesy probihajici v pfirod¢ nejsou statické, ale dynamické,
mohli se Slechtitelé vracet zpét k nékterym v té dobé€ jiz vyfazenym zndmym genim
rezistence L. sativa. Druhou moznosti pak bylo zacit hledat zcela nové zdroje geni
rezistence, k ¢emuz dobfte poslouzily volné rostouci druhy Lactuca spp. (Beharav et al.
2006; Lebeda et al. 2002; Petrzelova and Lebeda 2004a). V tomto ohledu je asi nejvice
vyuzivanym voln¢ rostoucim druhem L. serriola, ktera je nejbéznéjsi plané rostouci
druh Lactuca spp., nicméné stale vice pozornosti se vénuje také druhim L. saligna,
L. virosa a L. aculeata, a to nejen z pohledu rasové-specifické rezistence (Beharav et al.
2006; Lebeda et al. 2014; Petrzelova and Lebeda 2004a).

Vyuzivani do té doby neznamych gent rezistence z volné rostouci L. serriola

pfedchazela tfada vyzkumu struktury rezistence hostitele a virulence patogenu,

84



na zakladé kterych bylo zjisténo, ze prirodni patosystém L. serriola — B. lactucae je
zalozen na stejné koncepci jako kulturni patosystém, a ze L. serriola také velice Casto
vyuziva rasové-specifickou rezistenci (Petrzelova and Lebeda 2004a). Zaroven s timto
bylo zjisténo, Ze izolaty B. lactucae pochazejici z pfirodnich patosystému maji zcela
odlisné slozeni fenotypti virulence, tedy ze disponuji jinymi v-faktory, a s genotypy
kulturnich salatt, které jsou znaéné€ odlisné od volné rostoucich, byly ve vét§iné piipadii
nekompatibilni (napf. Lebeda and Petrzelova 2004, Lebeda et al. 2008a). To je
zpusobeno odliSnou zivotni historii/historii vyuziti Dm genl/R-faktori v konkrétni
péstitelské oblasti, tedy specifickym genetickym pozadim koevoluce slozek téchto
patosystémti (Petrzelova and Lebeda 2004b).

Stejné tak se predpoklada, ze dynamika plevelnatého patosystému je zcela
odli$nd od dynamiky kulturnich patosystému (Lebeda et al. 2008a; Petrzelova 2013).
Kulturni plodiny byvaji zpravidla na jedné lokalit¢ (napf. pole) vysévany jako
monokultury (Lebeda 1988b), avsak plané rostouci hostitelské druhy v ptirodé nikdy
nenajdeme jako monokulturu, ale jako smésici riiznych genotypti (Lebeda et al. 2008b),
to je zpiisobeno tim, Ze nazky jsou v ramci ptirodniho patosystému roznaSeny nahodné
vétrem 1 na velké vzdélenosti (Petrzelova and Lebeda 2004b). Timto zpisobem se
V ptirodnim patosystému vytvaii lokalni, siln¢ variabilni populace L. serriola, které jsou
mezi sebou propojené vlivem migra¢nich udalosti do vétSich metapopulaci (napft.
Petrzelova and Lebeda 2011). A protoze obligatni biotrofni patogen B. lactucae,
koevoluéné se piizpisobujici svému hostiteli, je existencné zavisly na vhodném
hostitelském genotypu a pravdépodobnost, ze Vv ptirodé potkd pravé ten jeden vhodny
genotyp je pomérné¢ mald, v pribéhu evoluce se u téchto izolatd vyvinula znacna
variabilita. Variabilita patogenu pak soucasné nuti hostitelskou rostlinu vyvijet nové
geny rezistence, a tedy potencionalné nové zdroje rezistence pro kulturné péstované
salatové rostliny (Lebeda et al. 2008a).

V ptipadé, ze Slechtitelé chtéji v dneSni dobé zavést do urcité péstitelské
oblasti*, n&ktery/n&které zjiz znamych gend rezistence (v dnesni dob& odvozenych
od L. sativa, L. serriola nebo L. saligna), potiebuji pred tim znat genetickou strukturu
virulence nejen tamnich béZnych populaci B. lactucae vyskytujici se na kulturné
péstovanych populacich L. sativa, ale i populaci B. lactucae vyskytujicich se na volné

rostoucich druzich Lactuca spp. Vvtéze oblasti, pfedev§im nejbéZznéji zastoupené

1V ramei této diplomové prace uvazujeme jako péstitelskou oblast celou Ceskou republiku.
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L. serriola. Toto opatieni zavedl teprve v 80. letech 20. stoleti Lebeda, ktery poukazal
na moznost pfenosu patogenl z piirodnich patosystémi do kulturnich patosystémi,
predevsim tehdy, kdyz kulturni patosystém predstavuje odrtida L. sativa vlastnici gen
rezistence odvozeny od L. serriola (Lebeda 1988b). Ze ziskanych hodnot frekvenci
jednotlivych v-faktord rozSitenych v plané rostoucich i péstovanych patosystémech
Slechtitelé a péstitelé zjisti, které z v-faktord jsou v daném roce nejvice nebo naopak
nejméné zastoupeny v dané zkoumané oblasti. Na zéklad¢ téchto informaci pak dochézi
k omezeni péstovani odrid s Dm geny/R-faktory, které odpovidaji v-faktorim, jejichz
frekvence je vétsi nez 0,50, coz jsou v-faktory povazovany za kritické. A naopak se
do tamni zemédé€lské oblasti mohou zavést ty odrudy respektive Dm geny/R-faktory,
které nebyly izolaty B. lactucae pickonany, tedy téch, kde byla frekvence v-faktori
nulova nebo velice nizka ptiblizné do 0,24 (Petrzelova and Lebeda 2000).

Predlozena diplomova prace se zaméfila na studium variability virulence
B. lactucae v piirodnim patosystému Ceské republiky (a jednom izolatu z Rakouska)
v letech 2010 a 2011. Z informaci uvedenych dfive v této diplomové praci jiz vime, ze
variabilita virulence B. lactucae v pfirodnim patosystému je velka. Tento fakt podporuji
i vysledky ziskané v predlozené studii. U 65 izolati B. lactucae z let 2010 a 2011
pochazejicich z volné rostoucich rostlin L. serriola bylo stanoveno 62 odlisnych
fenotypt virulence. Za sledované obdobi byly tedy nalezeny pouze 3 dvojice shodnych
fenotypt, a to u izolath pochézejicich z roku 2010, shoda fenotypi v roce 2011, ani
napfi¢ sledovanymi roky nebyla nalezena. Nicméné, musime také uvést, Ze lze
u nekterych izolati sledovat podobné struktury fenotypu lisici se n¢kolika malo faktory
virulence. Celkové se nam v prubéhu studie podatilo v izolatech B. lactucae z let 2010
a 2011 identifikovat 30 z 33 hledanych faktorti virulence: vl —vé4, v5/8, v6, V7,
v10 — v19, v23 — v30, v36 — v38, v41 a v42. Jediné tfi faktory virulence nenalezené
v pribéhu sledovaného obdobi byly faktory v32, v33 a v35. Ve 32 izolatech
pochézejicich zroku 2010 se podafilo identifikovat pouze 21 faktort virulence
a Vv kontrastu u 33 izolati B. lactucae zroku 2011 bylo nalezeno 29 z 33 faktort
virulence. Faktory virulence identifikované v izolatech z obou let byly: v1, v5/8, v7,
v11, v13 —v19, v23 — v30 a v8. Faktor virulence v36 byl identifikovan pouze ve tiech
izolatech z roku 2010, naopak faktory virulence v2 — v4, v6, v10, v12, v37, v41 a v42
byly nalezeny v malém zastoupeni pouze v izolatech z roku 2011. Mira zastoupeni
jednotlivych faktorli virulence se znac¢né liSila, a to jak vrdmci jednotlivych let

testovani, tak napfi¢ témito lety. Faktory virulence, které v priab&hu testovani izolath
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z let 2010 a 2011 nebyly identifikovany, nebo byly nalezeny v pomérné nizké frekvenci,
jsou: v1—v4, v6, v10, v12, v13, v18, v23, v32, v33, v35, v36 — v38, v41 a v42. Vétsina
Z téchto v-faktorti koresponduje Dm gentim/R-faktorim L. sativa, L. sativa s rezistenci
odvozenou od L. serriola ¢i L. saligna a jeden v-faktor (v23) souhlasi s R-faktorem
L. serriola. Naopak faktory virulence svelkou az absolutni frekvenci vyskytu
Vv izolatech B. lactucae z let 2010 a 2011 jsou: v7, v15, v17, v19 a v24 — v30, které
nalezi mezi Vv-faktory korespondujici Dm  genam/R-faktorim odvozenych
od L. serriola, to je v souladu s vysledky, které ve své praci uvadi i Petrzelova a Lebeda
(2004b). U zbyvajicich faktort virulence: v5/8, v11, v14 a v16 byly z ¢asového hlediska
zaznamenany vétsi zmény ve frekvenci. U faktord v5/8, v11 a v14 jsme zaznamenali
pomérné vyrazny vzrist v jejich frekvenci vyskytu k ptiblizné 50 %. Naopak faktor
virulence v16 hojné zastoupeny v izolatech zroku 2010 zaznamenal rapidni pokles.
Zatimco v roce 2010 byl identifikovan ve 14 izolatech z 32 moznych, v roce 2011 byl
nalezen pouze u jediného izolatu. Velky pokles ve frekvenci byl také zaznamenan
u faktoru virulence v30, ktery v obou letech patiil mezi hojné zastoupené, avsak v roce
2010 se vyskytoval témét u vSech izolati B. lactucae a v roce 2011 byl nalezen pouze
U poloviny izolatd. Pro uplnost jesté uvedeme rozpéti Cisel virulence stanovenych
u 65 sledovanych izolatd, které bylo od 4 do 16 pro rok 2010 a do 18 pro rok 2011.
Izolath s nizkym cislem virulence bylo pomérné malo, stejné tak jako izolath
virulence bylo 10 - 12, pfi¢emz pramérné Cislo virulence na izolat v roce 2010 bylo
rovno 11,625 a v roce 2011 pak 11,182.

Porovname-li tyto vysledky s vysledky studie Lebedy et al. (2008a), ktera
shrnuje i vysledky dfive publikované pro izolaty B. lactucae z L. serriola z let
1998 — 2000 Lebedou a Petrzelovou (2004) a Petrzelovou and Lebedou (2004b),
a souhrnné uvadi vysledky pro roky 1998 — 2005, zjistime, Zze u celkem 313 izolati
B. lactucae, které byly zkoumané na ptitomnost 32 faktorti virulence, bylo stanoveno
93 riznych fenotypli virulence, coz ukazuje také na velikou variabilitu virulence.
V zadném z téchto fenotypt nebyly nalezeny v-faktory v18, v32, v33, v37, v41 a v42.
V nasi studii z let 2010 a 2011 nebyly nalezeny pouze dva z téchto uvedenych faktort
virulence, a to v32 a v33, ostatni v-faktory byly nami identifikovany, avSak pouze
ve velmi nizké frekvenci. Stejn¢ byly Lebedou a jeho spolupracovniky (2008a) uvadény
ve velmi nizké frekvenci faktory virulence: v1 — v4, v6, v10, v12, v13, v35, v36 a v38,

coz spolu s faktory virulence, které¢ jimi nebyly nalezeny, pfesné¢ odpovida faktoriim
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virulence, které uvadime i my jako malo b&ézné v pfirodnich patosystémech. V letech
1998 — 2005 byl uz také v absolutnim zastoupeni pfitomen faktor v7 a byl oznacen
za geneticky fixovany, to je potvrzeno i touto studii. V uvedenych letech se zacal také
objevovat trend poklesu diive v planych patosystémech béznych v-faktorti v5/8 a v23
a naopak narust ve frekvenci faktorti v14 a v17, které v planych patosystémech pftilis
bézné nebyly. V porovnani s naSimi vysledky, v roce 2010 byl v-faktor v5/8 nalezen
pouze u jediné¢ho izolatu, naproti tomu vroce 2011 byl opét zaznamenan vzestup
a faktor v5/8 byl nalezen u 16 izolatd; faktor v23 byl v obou letech shodné nalezen
u 7 testovanych izolata. Faktory virulence v14 a v17 pak byly v nami provadéné studii
oznaceny uz jako kritické. Zajimavé je také porovnani vysledku tykajicich se faktoru
virulence v16, frekvence jeho vyskytu byla Lebedou a jeho spolupracovniky stanovena
v letech 1998 — 2000 jako nejvy$si mozna, v letech 2001 — 2005 byla frekvence jeho
vyskytu silné kolisava a nami byl tento faktor virulence v roce 2010 nalezen pouze
ve 14 izolatech a v roce 2011 dokonce Vv jediném izolatu. Pro porovnani jesté uved’'me,
ze Lebeda a jeho kolegové uvadi primérné cislo virulence pro roky 1998 — 2005
v rozmezi od 9 — 15, coz neni pfilis odlisné od nami stanovené¢ho priméru okolo 11 pro
roky 2010 a 2011.

Abychom mohli navrhnout, které z genii rezistence by mohly byt vyuzity pfi
Slechténi na rezistenci v Ceské republice, pfipadné které znamé odriidy salatu mohou
byt bez rizika vysévany v ramci tohoto statu po roce 2011, potifebujeme pro srovnani
vysledky studii testujicich izolaty B. lactucae pochazejicich z kulturnich patosystéma.
K tomu ndm poslouzi studie Petrzelové a jejich kolegh zroku 2013, kterda shrnuje
informace o struktufe virulence B. lactucae z kulturnich patosystému z let 1999 — 2011,
¢ast téchto vysledkt byla uz publikovana Lebedou a Petrzelovou v roce 2008 (a).
Vysledky nejnovéjsi studie potvrzuji jiz nékolikrat uvadény fakt, ze izolaty
pochazejicich z kulturnich patosystémii maji zcela odliSnou genetickou strukturu nez
1zolaty pochdazejici z plané rostoucich patosystému (napt. Lebeda and Petrzelova 2004).
V celkem 128 testovanych izolatech B. lactucae se zkoumala ptitomnost 19 vybranych
faktorii virulence a bylo stanoveno 63 riznych fenotypl virulence sestavenych
z 18 identifikovanych faktort virulence. Cisla virulence jednotlivych izolatd se
pohybovala v rozmezi od 5 - 15. Nejvyssi frekvence (0,72 - 0,99) byla nalezena pro
faktory virulence v1 — v4, v5/8, v6, v7, v10 — v14 a v16, tedy ty, které ve vétsiné
ptipadi odpovidaji geniim rezistence odvozenych od L. sativa (s vyjimkou v7, ktery je

odvozeny od L. serriola). Uvedené faktory s vyjimkou v5/8, v7, vl1 a v14 byly v roce
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2011 nalezeny v piirodnim patosystému ve velmi nizké frekvenci. Naopak u izolatl
Z péstovaného patosystému nebyl v zddném izolatu detekovan faktor virulence v17,
ktery byl v letech 2010 a 2011 nalezen v pfirodnim patosystému s frekvenci rovno nebo
vetsi nez 0,79. A ve velmi nizké frekvenci byl v danych letech zaznamenan jesté vyskyt
faktort virulence v15, v18 a v37. Faktory virulence v18 a v37 byly v nasi studii
shledany v obou letech jako faktory s velmi nizkou frekvenci vyskytu, avsak faktor
virulence v15 uz nélezel minimalné do skupiny faktor virulence se stfedni frekvenci
vyskytu.

Chceme-li tedy poskytnout wurcité doporuceni Slechtitelim, shriime si
nejdulezitéjsi poznatky z obou studii pro rok 2011. V této studii vénujici se piirodnimu
patosystému bylo v kone¢ném roce testovani, tedy v roce 2011, stanoveno jako kriticky
v-faktor celkem 10 faktort virulence (v7, v11, vi4, v17, v24 — v19) a v kontrastu
19 v-faktort bylo nalezeno v nulové nebo velmi nizké frekvenci (v1 — v4, v6, v10, v12,
v13, v16, v18, v23, v32, v33, v35, v36 — v38, v41l a v42). Dm geny/R-faktory
odpovidajici témto 19 v-faktorim by se tedy potencionalné daly povazovat za vhodné
pro zavedeni do kulturnich patosystémill. Zde je nutno brat ale v tvahu to, ze zde
hovoiime 0 frekvenci v-faktor izolatd B. lactucae z plané rostoucich patosystémd,
proto z toho divodu ne v§echny Dm geny/R-faktory, jimZ odpovidaji v-faktory s nizkou
frekvenci zastoupeni, se pro tyto ucely daji pouzit, jelikoz vime, ze izolaty B. lactucae
vyskytujici se na péstovanych genotypech salatu se 1isi od izolatt B. lactucae rostoucich
na planych genotypech salatu. Aby se nékteré z Dm genli nebo R-faktori
korespondujicich uvedenym v-faktorim s nizkou nebo nulovou frekvenci dal pouzit
jako zdroj rezistence, musime to porovnat s vysledky testovani izolati B. lactucae
z kulturniho patosystému. O tom vime, ze faktory virulence zastoupené v kritické
frekvenci byly v roce 2011: v1 — v4, v5/8, v6, v7, v10 — v14 a v16. Naopak ve velmi
nizké nebo nulové frekvenci byly nalezeny faktory virulence v15, v17, v18 a v37.
V-faktory resp. jim odpovidajici geny rezistence, které maji v obou patosystémech
nulovou nebo velmi nizkou frekvenci zastoupeni pak miizeme doporucit Slechtitelim
a pestitelim jako hodné pouziti v kulturnim patosystému (Lebeda 1988b). Na zaklade
toho muizeme pro Ceskou republiku s klidnym srdcem doporugit pro pouZiti pouze
R-faktory R18 a R37 a naopak doporucit omezeni vyuzivani geni rezistence Dm1l —
Dm4, Dm5/8, Dm6, Dm7, Dm10 — Dm14, R16, R17 a R24 — R29.

Samoziejmé, ze situace neni tak zévazna, jednak proto, Ze v izolatech

Z kulturniho patosystému jsme hledali pfitomnost 19 faktorti virulence, kdezto v planém
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jsme zkoumali pifitomnost 33 faktort virulence, takze v rdmci priniku skupin faktort
virulence s nulovou nebo velmi nizkou frekvenci vyskytu z obou patosystémt nemusi
byt zahrnuty vSechny pouzitelné faktory virulence. A jednak ztoho dtvodu, Ze
frekvence vyskytu jednotlivych faktori virulence a jim odpovidajicich genti rezistence
je vriznych okresech odlisnad. Nicméné, autorovi tohoto textu nejsou znamy blizsi
informace o frekvenci vyskytu jednotlivych faktorti virulence pro jednotlivé okresy
z kulturnich patosystému, nemuze proto poskytnout blizsi ne tak drasticka doporuceni
pro mensi oblasti Ceské republiky.

V praxi se také bézn¢ nesetkavame S porovnavanim vysledkt z obou
patosystémil, protoze se vétSinou Slechtitelé a péstitelé stale fidi pouze vysledky
ziskanymi z kulturnich patosystémil, proto nemulze byt piekvapivé, Ze Lebeda
a Petrzelova ve své studii zroku 2010 jako nejfrekventovanéj$i geny rezistence
v kulturné péstovaném saladtu uvadi Dm2, Dm3, Dm4, Dm5/8, Dm6, Dm7, Dm11,
Dm16 a R18 a jejich kombinace. Z téchto by na zaklad¢ informaci ze studie Petrzelové
et al. 2013 mély byt vyfazeny Dm5/8, Dm7 a Dm16, jelikoZ jim odpovidajici v-faktory
byly v kulturnich patosystémech nalezeny v kritické frekvenci. AvSak ostatni z téchto
genu rezistence mohou byt vyuzivany i naddle a to ztoho divodu, ze k pienosu
patogent z prirodnich do kulturnich patosystémut dochazi velice ziidka, a to predevsim
v oblastech, kde rostou rostliny L. serriola infikované B. lactucae v blizkosti polniho
salatu. Ve stejnych oblastech muze také dochazet k infekci ptvodné neinfikované
rostliny L. serriola rostouci v blizkosti polniho salatu infikovaného B. lactucae pomoci
spor tohoto patogenu, k tomu vsak také Casto nedochazi. Nicméné, neni to nemozné,
coz ve své praci publikované v roce 2002 prokéazal Lebeda, ktery zjistil, Ze tfi izolaty
B. lactucae z planého patosystému byly svou strukturou podobné spiSe izolatim
B. lactucae pochazejicich z L. sativa, o tom, pro¢ tomu tak bylo, mizeme pouze
spekulovat, jelikoZ nemame bliz$i informace o okoli rostlin, z nichZ byly tyto izolaty
odebrany. A stejny jev jsme nalezli i my Vtéto praci u izolatu zroku 2011
pochazejiciho z obce Olomouc — Lutin, tento izolat byl odebran z rostliny, ktera se
nachéazela v blizkosti pole saldtu maslového typu, proto zde ptredpoklddame existenci
mezidruhového pienosu. I piesto je toto stile ojedinélym jevem a o interakcich mezi
plan¢ rostoucim a péstovanym patosystémem se toho zatim mnoho nevi, a tak by se
tomuto tématu mélo v budoucnu vénovat vice pozornosti.

Jelikoz jsme se zaméfovali na studium struktury virulence izolat B. lactucae

z volné rostoucich rostlin L. serriola, bylo by také vhodné uvést pro srovnani vysledky
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studii iz jinych pfirodnich patosystému L. serriola — B. lactucae z ostatnich zemi,
nicméné toto nemulze byt provedeno, jelikoz takové studie nejsou bezné.
L. serriola je kromé Ceské republiky vice znam pouze z Nizozemska (Hooftman et al.
2007) a v jinych zemich je onemocnéni B. lactucae na L. serriola spise sporadické napf.
v Rakousku, Francii, Némecku, Svycarsku, Italii nebo USA (Petrzelova and Lebeda
2004b, 2011). Ainformace z Norska zlet 2001 — 2006 od Nordskoga a jeho
spolupracovnikti (2014) dokonce uvadi, Ze B. lactucae nebyla na rostlinach L. serriola
nalezena viibec, avSak jako mozny diivod tohoto jevu se uvadi velka variabilita ptiznakt
onemocnéni, vlivem kterych nemuselo byt onemocnéni uznano, ackoli mohlo byt
pritomno.

Naopak informace o struktufe virulence v izolatech B. lactucae pochazejicich
Z kulturn¢€ péstovanych patosystémui jsou dostupné z vétSiny téchto uvedenych zemi,
za viechny uved'me pro porovnani s informacemi z kulturniho patosystému z Ceské
republiky z let 1999 — 2011 (PetrzZelova et al. 2013) napt. studii Nordskoga et al. z roku
2014, ktera shrnuje informace norské studie Citajici 65 izolatt B. lactucae z komerénich
poli a 4 izolatech ze skleniku z let 2001 — 2006. U téchto izolati bylo identifikovano
celkem 44 rtznych fenotypd virulence (Cisla virulence vrozmezi od 4 do 16
S primérem na izolat 11,75), pficemz zadny fenotyp nalezeny v polnich podminkach
nebyl shodny stémi izolaty ze skleniku. Nejcastéji nalezenymi faktory virulence
Vv téchto fenotypech byly: v1, v2, v4, v5/8, v6, v7, v10 — v13 a v18, coz témét koreluje
s vysledky ziskanymi pro Ceskou republiku v kulturnim patosystému, kde je navic
nalezena kriticka frekvence pro faktory virulence v3, v14 a v16, zatimco pro faktor
virulence v18 nikoli. A naopak faktor v17 nebyl v norské studii, stejné tak jako v Ceské
studii a ve studii Simka et al. (2012) z Kalifornie z let 2008 az 2012, nalezen viibec,
z toho lze usuzovat, ze izolatim B. lactucae z kulturniho patosystému se jiz n¢kolik let
nedafi vyvinout faktor virulence v17, a tak mohou byt odrady vlastnici gen rezistence
R17 prozatim nadale pouzivan v salatovych odridach bez rizika vzniku epidemie.
Uvedené informace plati pouze pro dané testované oblasti, jelikoz vime, ze struktura
virulence izolata B. lactucae se utvaii v reakci na bézné geny rezistence pritomné
vV tamnich kulturné péstovanych rostlinach (napt. Petrzelova and Lebeda 2004b).

V pocatcich diskuze byla také uvedena moznost hledani novych genti rezistence
¢i novych druhii rezistence u volné rostoucich druhti Lactuca spp. Toto se provadi

opaénym zpusobem, nez kdyz hleddme mozZnosti vyuziti n¢kterého ze zndmych gent
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rezistence. Jinymi slovy, provede se sbér osiva z ptirodnich populaci Lactuca spp., které
je vétSinou potieba v dostatecné mife namnozit. Takto namnozené osivo se podrobi
testovani vysoce virulentnimi rasami patogenu, nejéastéji se pouziva tolik ras patogenu,
aby pokryly veskeré doposud zndmé geny rezistence (napt. Beharav et al. 2006, 2014,
Petrzelovad and Lebeda 2011). Za vSechny tyto studie uved'me, ze Beharav a jeho
kolegové (2006) zkoumali celkem 1027 vzorkd planych druhti Lactuca spp. (L. serriola,
L. saligna a L. aculeata) pochazejicich z Izraele, Jordanska, Turecka, Arménie,
Kazachstanu, Ciny a riiznych zemi z Evropy na pfitomnost 17 znamych Dm gentm
a/nebo R-faktorim pouzitim dvou vysoce virulentnich izolati B. lactucae pochézejicich
z Kalifornie (vice Beharav et al. 2006). Celkem 83 genotypu L. serriola a 3 genotypy
L. saligna bylo rezistentnich vi¢i obéma izolatim i jejich smési, coz podle téchto védcu
indikuje pfitomnost difive nezndmé rezistence a mély by byt podrobeny dalSimu
vyzkumu. Stejn¢ tak bylo touto praci dokazano, ze L. saligna nese nehostitelskou
rezistenci, ale pravdépodobné i neznamy typ rasové-specifické rezistence. To by mohlo
vést k Cast&jSimu vyuzivani tohoto druhu ve Slechtitelské praxi. Timto postupem lze
také indikovat pfitomnost rasové-nespecifického typu rezistence, stejn¢ tak jako ovéfit
moznost vyuzivani jiz zndmych gena rezistence v urcité péstitelské oblasti, kdy bychom
tyto odridy pied zavedenim meéli otestovat vaci tamnim soucasnym izolatim
B. lactucae. A vneposledni fad¢ touto metodou lze ziskat znalosti o struktufe
rezistence hostitelskych rostlin a spolu se znalosti geografické distribuce téchto
hostitelti predikovat v souvislosti s koevoluénimi procesy moznost vyskytu B. lactucae
s odpovidajici strukturou virulence tamtéz (Petrzelova and Lebeda 2011).

Na zavér uved'me, Ze Slechtitelské a péstitelské metody zaloZené na rasové-
specifickém typu rezistence nemohou byt nikdy trvalé, dokud se budou pouzivat stale
stejné péstebni metody, a kulturni patosystémy si tak i nadale budou udrZovat
soucasnou strukturu (Stukenbrock and McDonald 2008). Rostouci geneticka uniformita
péstovanych plodin usnadiiuje mechanizaci zemédélstvi a zlepSuje zpracovani plodin
a udrzuje nizkou cenu potravin, zaroven vsak poskytuje vhodné podminky pro rychlou
evoluci patogenu a tim mozZnost piekonani rasové-specifického typu rezistence
V pribchu asi 3 — 4 let. Tomu se snaZzi Slechtitelé zabranit vyuZzivanim nékolika genti
rezistence v jedné odridé, a v posledni dobé také kombinaci rasové-specifického typu
a rasové-nespecifického typu rezistence, i u této kombinace geni malého a velkého
ucinku se vsak ptredpoklada prekonani v pribéhu ptistich 50 — 100 let (McDonald
2010). Aby se trvanlivost téchto typtu rezistence zvysila, bylo by vhodné: stéidat odriady
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salath péstovanych v danych oblastech, vysévat smésice odriid, zmenSovat velikost
monokultur a zamezit pfisnéjSimi kontrolami zavlékani netypickych genotypd patogenu
vlivem globalni pfepravy infikovaného rostlinného materidlu, tedy upiednostiiovat
pestovani sazenic salatu lokaln¢ (McDonald 2014; Nordskog et al. 2014; Stukenbrock
and McDonald 2008).

A Vneposledni fadé je potieba také uvést, ze pozornost by méla byt také
zam¢eiena na zdokonaleni informaci tykajicich se diferenciatniho souboru katedry
botaniky (laboratot fytopatologie) PfF UP v Olomouci. Pro vyhodnocovani v-faktori
Vv ramci této bakalaiské prace byly pouzity pouze vybrané genotypy, u nichz jsou
Dm geny/R-faktory dobfe charakterizované. V celém souboru 56 hostitelskych
genotypl, lze nalézt nékolik genotypii, o kterych se vi, Ze vlastni néjaky
Dm gen/R-faktor, ale doposud nebyl charakterizovan. Béhem této bakalaiské prace bylo
objeveno nékolik pripadl, na jejichz zakladé Ize u nékterych genotyptu prepokladat
vyskyt dalSich, neidentifikovanych Dm gent/R-faktord. Pro srovnani je nutné pouzit
vysledkové tabulky pro jednotlivé izolaty v této studii & v praci Siroké z roku 2013
s oznaCenim pismeny ¢ a d. Jako piiklad uved'me izolat 13/2/11, kde nedoslo
k napadeni odrady Lednicky (Dm1), ackoli u odridy Blondine (Dm1 + Dm13) a odrudy
Spartan Lakes (Dm 1 + ?) k napadeni doslo. To vede k zavéru, Ze u odridy Lednicky
nebyly stanoveny vSechny Dm geny/R-faktory, nebo se zde vyskytuje jiny druh
rezistence. je uveden izolat 1/1/10, kde nedoslo k napadeni odrid salatu Lednicky
(Dm 1), Dandie (Dm 3) a Mildura (Dm 1 a Dm 3), ac¢koli u odriidy salatu Spartan Lakes
(Dm 1 + ?) a odrtidy Reskia (Dm 1, Dm 3 a Dm 7) napadeny byly. To vede k zavéru, Ze
u odriid Lednicky, Dandie a Mildura nejsou stanoveny vSechny Dm geny/R-faktory,
nebo se zde vyskytuje jiny druh rezistence. DalSi podobné nesrovnalosti lze nalézt
a dale u odrad Dandie (Dm 3) a Mildura (Dm1 a Dm3), kdy u téchto odrid nedojde
Kk projeviim onemocnéni, ackoli odrida Reskia (Dml, Dm3 a Dm?7) napadena je;
uodrid H X B (Dm 11), kde u této odrudy k projevu onemocnéni nedojde a u odrudy
Capitan (Dm 11) se napadeni projevi. A posledni z nejvice népadnych odrid jsou
Blondine (Dm 1 + Dm 13) a Mesa (Dm 7 + Dm 13), kde naopak odridy s jednim
Dm genem (Dm 1; Dm 13 a Dm 7) pfitomny jsou, a tak Ize ptfedpokladat, ze u odridy
Blondine a Mesa nebyly rozpoznany vSechny Dm geny nebo R-faktory.
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7. ZAVER

Studie zabyvajici se strukturou virulence populaci izolati B. lactucae z volné
rostoucich rostlin L. serriola se zacinaji objevovat teprve v poslednich 30 letech, a to
I pfesto, ze Dm geny/R-faktory pochazejici z plevelnaté rostliny L. serriola se
ke Slechténi kulturné péstovaného salatu na rezistenci vu¢i chorobam pouzivaly uz
dlouhou dobu ptedtim. Rozvoj takovych studii zacal poté, co Lebeda experimentalné
prokazal, ze mezi ptirodnimi a zemédélskymi patosystémy, ackoli Zivotni historie a tedy
1 jejich genetickd struktura jsou zcela odlisné, mize vlivem nové zavadénych gent
rezistence od L. serriola do odrid L. sativa dochazet k omezené migraci patogenu
Z voln¢ rostouciho patosystému do monokultur péstovaného salatu, kde pak snadno
mohou zpUsobit epidemii (Lebeda 1988b; Lebeda et al. 2008a). Stejn¢ tak migrace
patogenu VvV omezené mife muze existovat i v opacném sméru, o ¢emzZ jsme se
piesvédcili u jednoho izolatu B. lactucae (20/11) odebraného z volné rostouci rostliny
Lactuca serriola vroce 2011, jehoz struktura virulence odpovidala vice struktuie
virulence izolati vyvijejicich se bézné na rostlinach v kulturnim patosystému.

Abychom mohli zabranit vzniku epidemii pouzitim co nejvhodnéjsi odridy
Lactuca sativa pro danou oblast, potfebujeme kazdy rok provést mapovani patogennich
populaci nejen B. lactucae rostoucich na tamnich rostlinach L. sativa, ale rovnéz
vyskytujicich se na nejbéznéji volné rostoucim hostitelském druhu — L. serriola,
astanovit u nich nejcastéji a nejméné se vyskytujici v-faktory, na jejichz zakladé
péstitelé a Slechtitelé tyto nejvhodnéjsi odrudy vybiraji, resp. vyrabi (napft. Petrzelova
and Lebeda 2000). Tato diplomova prace se zaméfuje na studium struktury virulence
B. lactucae pouze jednoho ztéchto dvou potiebnych patosystému, na patosystém
pfirodni a metodami popsanymi vysSe stanovuje faktory virulence izolata B. lactucae
sesbiranych z pfirodnich populaci L. serriola v letech 2010 a 2011.

U 65 testovanych izolati B. lactucae pochazejicich z 16 riznych okresti v Ceské
republice a jednoho okresu v Rakousku bylo rozpoznano 30 odlisnych faktort virulence
(z 33 moznych) s riiznou mirou zastoupeni, jediné tfi faktory virulence, které nebyly
rozpoznany v zadném z izolata byly: v32, v33 a v35. Ostatnich 30 nalezenych faktori
virulence se svymi kombinacemi podilelo na vystavbé celkem 62 odlisnych fenotypt
virulence s ¢islem virulence nejcastéji 10 - 12. Tyto vysledky jasné ukazuji zna¢nou
variabilitu virulence izolatd B. lactucae v pfirodnich populacich L. serriola. Pouze

V jediném studovaném okrese (Znojmo) byly v roce 2010 nalezeny dva zcela totozné
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izolaty B. lactucae a v pribéhu obou let testovani se naslo n€kolik dvojic izolatl, které
se lisily jednim nebo dvéma faktory virulence. Dalsi dva totozné fenotypy virulence
byly identifikovany u dvou dvojic izolati odebranych v roce 2010, ve kterych vSak
jeden izolat pochazel z oblasti Moravy a druhy izolat ze stfednich nebo severovychodni
Cech. Vzdalenost mezi lokalitami vyskytu téchto izolatd byla natolik velka, Ze lze
predpokladat, ze tento fenotyp se u izolatd B. lactucae vyvinul dvakrat nezavisle
na sobé, nicméné nemiizeme také vyloucit migraci zavinénou napi. automobilovou
dopravou. Ostatni izolaty se svou genetickou strukturou jak v ramci jednotlivych
okrest, tak v ramci vSech studovanych okresti znacné lisily.

Frekvence vyskytu jednotlivych v-faktori byla také zna¢né variabilni jak
v ramci jednotlivych let, tak napfi¢ témito studovanymi roky. Z 30 stanovenych faktorii
virulence bylo v kone¢ném roce sledovaném v této studii, v roce 2011, shledano
10 v-faktorti jako kritickych: v7, vil, v14, v17 a v24 — v29, a z toho divodu se
nedoporucuje vyuzivat jako zdroj rezistence pfi Slechténi nebo péstovat ty odridy,
jejichz Dm geny/R-faktory odpovidaji uvedenym v-faktoram. V kontrastu 19 v-faktori:
vl —v4, v6, v10, v12, v13, v16, v18, v23, v32, v33, v35, v36 — v38, v41 a v42, resp.
jim odpovidajicim Dm genii/R-faktorl by na zdklad¢ této studie mohlo byt doporuceno
jako vhodné pro zavedeni do péstovanych salati. Protoze se vSak jedna o izolaty
B. lactucae z planych patosystémii, v praxi by vSechny Dm geny nebo R-faktory
korespondujici t€émto v-faktorim jako zdroj rezistence byt pouZity nemohly, jelikoz
vime, Ze izolaty B. lactucae z kulturnich a planych patosystémua se znacné 1isi. Pro
uplnost potiebujeme tato data porovnat s vysledky z kulturniho patosystému, ze studie
Petrzelové a jejich spolupracovnikli (2013), ze které vychdzi jako kritické faktory
virulence: v1 — v4, v5/8, v6, v7, v10 — v14 a v16 a naopak ve velmi nizké nebo nulové
frekvenci byly nalezeny faktory virulence v15, v17, v18 a v37.

Z téchto nam znamych informaci, 1ze prunikem obou skupiny faktorti s nulovou
nebo nizkou frekvenci vyskytu a sjednocenim obou skupin s kritickou frekvenci
vyskytu vyvodit s nasim nejlepsSim védomim a svédomim nasledujici doporuceni pro
Ceskou republiku po roce 2011: doporugit pro vyuzivani pouze R-faktory R18 a R37
anaopak zamezit vyuzivani gent rezistence Dml — Dm4, Dmb5/8, Dm6, Dm7,
Dm10 - Dm14, R16, R17 a R24 — R29.
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9. PRILOHY - TABULKY, GRAFY A OBRAZKY

Tabulka la. Zakladni sb&rové informace izolatt B. lactucae z roku 2010

Izolit Bremia Pivod Okres Popis stanovisté Charakte'r DaEum
lactucae napadeni sbéru
11110 * Olomouc - Hnévotin | Olomoue | 224tk obee - ostrivkovits N+S | 1.7.2010
okraj pole
u Zeleznice - N, S, ohrani¢ené
3/1/10 Smrzice ktizovatka smér S|(’Vl’r’1 1.7.2010
Mostkovice y
6/1/10 Otinoves Prost¢jov. | okrgj silnice u NVniS 1.7.2010
mlékarny
7/2/10 Rozstani za&htek obce ghramcene lézebez |4 7.2010
zacatek obce — N. ohranicené
8/2/10,, * Lipovec Blansko stanovisté vedle K b 1.7.2010
zahradek skvrny bez S
10/1/10 Biezina kraj obce u silnice | oM SV Se | 7 2010
- . okraj obce u znacky | ohrani¢ené skvrny,
12/6/10 Hajany, vjezd obce Hajany N se S, ostriivky 1.7.2010
13/10 Hajany, vyjezd konec obce —okraj | s i ovite, N 1.7.2010
Brno-venkov fepkového pole _
15/1/10 Ofechov okraj pole &h;'gnslcene skvmny, 1.7.2010
. okraj pole na N se S, ohranicené
16/3/10 Silavky zacCatku obce skvrny, ostrivkovité 1.7. 2010
Ivancice — . . . o
17/2/10 Budkovice rozcesti u zastavky | ostrivkovité, N se S 1.7.2010
Moravsky Krumlov - stavebni vysypka u | ostrivkovité, s i bez
18/2/10 Polanka rodinného domu S 1.7.2010
1 , rumisté diftzni, ostravkovité
19410 Moravsky Krumlov u kiizovatky skvrny se S 1.7.2010
20/1/10 Rybniky Znojmo pfikgp_ uvsilnice ohrani¢ené skvrny se 1.7.2010
Vv akatiné S
21/10 * Hostéradice okraj pole &Stsrggk"“te skviny, | 1.7, 2010
23/2/10 Lechovice okraj pole - 1.7.2010
- . . okraj pole ohranicené skvrny se
24/10,, Sedliste Svitavy s kukufici S. bez N 1.7.2010
o . u torza kamenné o
27/1/10 Ceskeé Hefmanice — zidky v travnatem | Ofranicené skviny 13.7. 2010
Chotésiny ) Asuu silnice bez S
Usti nad Orlici -S4 t®
travnata plocha nad hranicené skvrn
28/10 Kosofin kamennou zidkou u | p X3 =0E Y 13.7. 2010
ptikopu pied obci '
pted Albrechticemi skladka stavebni ohrani¢ené N skvrny
80710, nad Orlici Rychnov | suti bez S 13.7.2010
33/10,, Dobrugka-Pulice nad Knéznou ?kraj pole se zralou | ohrani¢ené skvrny 13.7.2010
fepkou bezSaN
1 km pred obci, ohranicené skvrn
3740, Slavétin nad Metuji okraj pole se zralou vy 13.7.2010
y bezSaN
fepkou
N . okraj pSeni¢ného ohranicené skvrny
38/10 Méstec Néchod nole bez S aN 13.7.2010
ptikop u cesty
41/2/10 Jaromét podél pseni¢ného difazni S 13.7.2010

pole
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Tabulka 1a (pokradovani). Zakladni sbérové informace izolati B. lactucae z roku

2010
IIzolat Bremia Pivod Okres Popis stanovisté Charakte,r DaEum
actucae napadeni sbéru
. zanedbavany svah ohrani¢ené skvrny
51/10y Dolni Bousov u Gerpaci stanice bezSaN 14.7.2010
” okraj fepkového ohranic¢ené skvrny
53/10y, Skysice pole u silnice bezSaN 14.7.2010
56/10,, Ritonice v fepkovém poli g}e‘;aglcene skvrny 14.7. 2010
Mlada SR S
' Boleslav zanedbavana ohranicené i
58/10 Domousice svazitd plocha mezi | disperzni skvrny, bez | 14.7.2010
silnici a potokem S
o o ohranicené skvrny
65/10, Rabakov ptikop u silnice bezSaN 14.7.2010
o ve vyschlém ohranicené skvrny
67/10 Ujkovice pifkopu u silnice bez S 14.7.2010
ptikop u silnice pod | ohranicené skvrny
7040 Straky Nymburk jasanem bez S 14.7.2010
72/10 * Hajany piikop u lesa - 10. 8. 2010
2 o . zastavka, okraj )
73440 Ivan¢ice-Budkovice Bro-venkov | kukuicného pole 10. 8. 2010
74/102 Ofechov okraj pole — ¢irok - 10. 8. 2010
75/10 * Biezina okraj pole u cesty - 10. 8. 2010
okraj louky u pé&si o
Rakousko : : ohrani¢ené skvrny,
LAA/L/10 Laa an der Thaya Mistelbach cesty’asrl 59 mza N, S 20. 8. 2010
termalnimi laznémi

Stupen napadeni (s. n.) u izolatd - 1
* koinfekce Golovinomyces cichoracearum
S — sporulace

N — nekroza

! _ mozné kontaminace ty¢inkami
2 stupenl napadeni (u izolatu 72/10 s. n. 2; u izolatu 74/10 s. n. 1 — 2)

- —informace nebyly uvedeny

abe — izolaty pii rozmnoZovani bez sporulace (test nemohl byt proveden)

Udaje poskytnuty laboratoii fytopatologie katedry botaniky Piirodovédecké fakulty
Univerzity Palackého v Olomouci.
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Tabulka 1b. Zakladni sb&rové informace izolatt B. lactucae z roku 2011

[zolat Charakter
Bremia Pivod Okres Popis stanovisté , Datum shéru
lactucae napadeni
vjezd do obce — drobné ostriivk
1/3/11* Olomouc - Hnévotin okraj pSeni¢ného ne osiuvRy 12.7.2011
ole S ojedinélymi K
Olomouc P :
okraj pole Lactuca
20/11 Olomouc — Lutin sativa maslového jemna diftzni S 2.8.2011
typu
« " prikop u silnice u jen ohrani¢ena
3/11 OlSany u Prost&jova zahradek v obci skvrna bez S 12.7.2011
ojedinéle listy
Smrzice 2 . y s drobnymi
*
5/11 Mostkovice okraj pole s fepkou ostriivky bez S, jen 12.7.2011
Prostéjov misty K
71111 Zérovice okraj pole + drobné ohraniden¢ | 15 7 519
staveni§té u cesty skvrny
. . | ojedinéle list
8/1/11 Drahany M EZd ,ZhOb Cei Okraj | & hranicenymi 12.7.2011
CpROVEno pole skvrnami se S
u novostaveb na S na ojedinélych
9/11 Bfezina okraji obce, fepkové | ohranicenych 12.7.2011
pole skvrnach
- - piikop u silnice pfed |
10/1/11 Hajany, vjezd vjezdem do obce 12.7.2011
. u statku, okraj
12/2/11 Za Otfechovem Brno - venkov | jeéného pole - 12.7.2011
13/2/11* Silavky louka v obci - 12.7.2011
na kfizovatce silnic
" , u arealu
14/2/11% Igf‘lj‘;‘lgff Moravsky modeléiského - 12.7.2011
spolku Budkovice,
Vv fepkovém poli
15/1/11 Hostéradice ;fyflfgg z obee, - 12.7.2011
16/2/11 Prosiméfice VY,Jled z obce, - 12.7.2011
Znojmo I
17/1/11% | Prace tvrg’f;i‘ﬁneposeceny - 12.7.2011
1811 Lechovice za obci, ptikop od ostravkovita S bez 2 8 2011
mostem N
travnat? bich S na ohrani¢enych
21/2/11,** | Sedliste Svitavy 1y - skvrnach nebo az 8. 8. 2011
rybnicku v obci o,
difuzni
S na ohranicenych
1 Ceské Hfemanice > . , skvrnach nebo
22/4/11 Horka okraj polni cesty drobné 8. 8. 2011
Usti nad Orlici ostriivkovita
spousta
23/1/11, Chocer - Béstovice travnik u benzinky ohranic¢enych skvrn 8. 8. 2011
se S
24/2/11* Albrechtice nad Orlici pikop v obci - 8.8.2011
okraj kukufi¢ného S z drobnych
26/1/11* Ocelice Rychnov nad pole pfi vyjezdu z ostravki nebo 8.8.2011
Knéznou obce difazni
27/1/11%* | Dobruska u pole za S na ohrani¢enych | g g 94
pneuservisem skvrnach az diftizni
25/2/11" Trebechovice pod Hradec Krilové | travnik u zahradek | Ofranicené skvmy 8.8.2011

Orebem

seS
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Tabulka 1b (pokraéovani). Zakladni sbérové informace izolatd B. lactucae z roku

2011
Izolit charakter
Bremia puvod okres popis stanovisté napadeni datum sbéru
lactucae P
5 S diftizni nebo na
28/1/11* Sestajovice Nachod vyjezd z obce ohranicenych 8.8.2011
skvrnach
fikop a okrai S z drobnych
29/2/11 Kova¢ - Titénice prrep a ourd ostriivki, obéas i 9.8.2011
. pSeniéného pole S
Ji¢in ohrani¢ené skvrny
30/1/11* Holovousy za vjezdem do obce | diftizni S 9.8.2011
31/11} Sobotka vjezd do obce - 9.8.2011
32/5/11 Horni Bousov za vjjezdem z obce | S 2 drobnych 9.8.2011
ostruvkt i N
33/1/11* | Dolni Bousov Mlada Boleslay | POSeCend louka pod | S z drobnych 9.8.2011
benzinkou ostruvki
* ‘. vjezd do obce, okraj | S z drobnych
4/t Ritonice vojtéskového pole ostravku az difizni 9.8.2011
35/2/11* Mcely vyjezd z obce S difuzni nebo 9.8.2011
ohranic¢ené skvrny
3s/3a1t | krehleny za vjjezdem z obce | O M@ ohraniGenych g g 5414
skvrnach
Nymburk — -
ojedinéle listy
3L Lyséa nad Labem za vjezdem do obce $ ohraniCenymi 9.8.2011
skvrnami bez S,
nebo jen nékolik K
38/1/11 Travik Kroméiiz ;g{? cesty, zatdtek | rivkovit SSN | 23.8. 2011
39/2/11 Staré Mésto Uherské sjezd z dlnice u ostrivkovita SSN | 23.8.2011
Hradisté zavodu Megastro
4111, Vnorovy Hodonin | ZaCatek obee, okraj | povita 23.8. 2011

pole s kukufici

Stupen napadeni (s. n.) u izolatd - 1
— stupenl napadeni

S.

-0 35 O S

S

. n.
* koinfekce Golovino

.0-1 13/2/11 a 31/11
1-2 24/2/11
2 21/2/11,,
.2-3 27/1/11
3 22/4/11, 23/1/11,,, 25/2/11 a 36/1/11

K — konidiofory
N — nekréza
S —sporulace

- —informace nebyly uvedeny

myces cichoracearum

abe — izolaty pfi rozmnozovani bez sporulace (test nemohl byt proveden)

Udaje poskytnuty laboratoii fytopatologie katedry botaniky Piirodovédecké fakulty
Univerzity Palackého v Olomouci.
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Tabulka 2. Diferencia¢ni soubor hostitelskych genotypti

Cislo v DS Nazev genotypu Dm gen (R-faktor)

1 Cobham Green ? L. sativa

2 Blondine 1+13 L. sativa

3 Cristallo 1+2 L. sativa
4 Mildura 1+3 L. sativa

5 Line 4/57/D 4 L. sativa

6 Valmaine 5/8 L. sativa *
7 Sabine 6 L. sativa *
8 Mesa 7+13 L. sativa

9 Valverde 5/8 L. sativa
10 Bourguignonne 4+5/8+10+13+14 L. sativa
11 Sucrine 5/8+10 L. sativa
12 Capitan 11 L. sativa
13 British Hilde 12 L. sativa
14 Pennlake 13 L. sativa
15 Spartan Lakes 1+? L. sativa
16 Kinemontepas 10+13+16 L. sativa
17 Amanda Plus 2+4 L. sativa
18 HxB 11 L. sativa X L. serriola
19 Saffier 1+3+7+16 L. sativa
20 Vanguard 7+10+13 L. sativa
21 Mariska 18 L. sativa *
22 Lednicky 1 L. sativa
23 UCDM2 2 L. sativa
24 UCDM10 10 L. sativa
25 UCDM14 14 L. sativa
26 Santa Anna ? L. sativa
27 Regina di Maggio ? L. sativa
28 Iceberg ? L. sativa
29 Reskia 1+3+7 L. sativa
30 P1273617 ? L. serriola
31 LSE/18 16 L. serriola
32 PIVT 1309 15 L. serriola
33 LSE/57/15 7+? L. serriola
35 CGN 05153 PIVT 1544 7+23 L. serriola
37 P1491178 24+29 L. serriola
38 P1491229 30 L. serriola
39 CS-RL 719 L. serriola x L. sativa
41 CGN 14255 24+25 L. serriola
42 CGN 14256 24+26 L. serriola
43 CGN 14270 24+27 L. serriola
44 CGN 14280 24+28 L. serriola
45 Titan 6+LSal L. sativa °
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Tabulka 2 (pokracovani). Diferencia¢ni soubor hostitelskych genotypi

Cislo v DS Nazev genotypu Dm gen (R-faktor)

46 Libusa 18+? L. sativa *
47 Ninja 36 L. sativa °
48 Dandie 3 L. sativa
49 LS-102 17 L. serriola
50 Colorado 18sec L. sativa *
51 Discovery 37 L. sativa °
52 Argeles 38 L. sativa *
53 UC02200 4+15 -

54 UC02201 32 -

55 UC02202 33 -

56 UC02204 35 -

57 UC02205 41 -

58 UC02206 42 -

59 G288 ? L. serriola

* odruda L. sativa s rezistenci odvozenou od L. serriola
° odruda L. sativa s rezistenci odvozenou od L. saligha

Udaje poskytnuty laboratoii fytopatologie katedry botaniky Piirodovédecké fakulty
Univerzity Palackého v Olomouci.
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Tabulka 3. Geograficka distribuce v-faktort v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské republice (Rakousku) v roce 2010

pivod izolatu Izolat v-faktor
(misto Bremia
vyskytu) lactucae 5/8 7 o2 sfafs)elaraso)23|2aos)26]27)28)29) 303233353637 ]38)4] 4
Olomouc - 1/1/10 - 70 -|-|-]13|14|-|16|27|18| - |- |24|25|26|27 282030 - |- |-|-|-|38]|-]-
Hnévotin
Smrice 3/1/10 - 7] -l -] -] -5 -Jaz] -]-1]-l2a]25]26]27]28]29[30]-]-]-1-1-1]-1-1-
Otinoves 6/1/10 5/8 7 - (11| - [ - [14[15[16 17| - |19 - [24 |25 |26 |27 |28 ]29[30 | - | - | - | - | - [38[ - | -
Rozstani 712110 - 7 - (1| - [ -[1a[15[16 17 - [19] - [24[25] 262728 29[30] - | - | - | - -[-[-1-=
Lipovec 8/2/10y - 7 -] -] -] -]-J]15]-]17]-]19]-]2a]25]26] -]28]29[30] -]-]-]-]-]-1]-1]-
Biezina 10/1/10 - 7 -1 -1 -1-1-1-1-"JTa]-1-1-1]2a]25]26]27]28] -1]3]-]-1-1-1-1]1-1-1-
Hajany, vjezd 12/6/10 - 71 - 111 - - - | 15116 |17 | - - - | 2425|2627 | 28|29 |30 - - - - - - - -
Hajany, vyjezd 13/10 - 71 - [ - [ -[13| - - -[17[18|19[23[24[25] - |27 - [29[30] - | - | - -1-13[-1]-
Ofechov 15/1/10 - 7 - (11| - [13| - (151617 | - | - | - [24|25 26|27 |28 - [30] - | - | - |- -1-[-1-+-
Silivky 16/3/10 - 7 - 10| - | - |[14[15]16 |17 - | - | - [24|25]26 |27 |28]|29[30] - | - | - | -] -1 -1]-1-
Ivantice - 17/2/10 - 70 - 1| -] -|4|25|16|17 1819 - |24|25|26|27 (282930 - | - |- |-|-|-]-] -
Budkovice
Moravsky
Krumlov - 18/2/10 - 7 - -1 -]-|-|15]|16|17| - |19|-|24a|25]|26|27|28|29(30]| - |- |-|-|-1]-1-]/]-
Polanka
Rybniky 20/1/10 - 71 - | - - - -|15[16[17] - |19 - [24[25 26|27 [28]29[30] - | - | - -1-1-1-71-
Hostéradice 21/10 - 7 - (10| - [ - |- -] -|17[18|19 2324|2526 |27 |28]|29[30] - | - | -] -]-1]-1]-1-
Lechovice 23/2/10 - 7 - [ - [ - [ -1 - [ - - - -T-TJ2a[25[26[27[28]29[30 ] - [ - --1-1]3[-1]-
Sedlists 24110y, - 7 -] -] -1 -1-Jas]-Jaz]-]-1-J2alas]-J27]-]-1]3]]-]-]-]-]-[]-71-1]-
Ceské
HeFmanice — 27/1/10 - 7 - 1| - | - |- 15| -|17|-|19|-|2a|25]26|-|28|29(30]| - |- |-|-|-1]-1-]1]-
ChotéSiny
KosoFin 28/10 - 7 - (| - [ - -1 -1 -1 242526 - 28] -3 -]-1-1-1-1-1-71-+-
pred
Albrechticemi 3010y - 7 - 1| -] -|-|15|16|27|-|-|-|2a|25]26|27|28|20(30]| - |- |-|-|-1]-1-]/]-
nad Orlici
Dobruska- 33/10,, - 7o - oo - - -3 2af s 2e|2r| - 2ofs0| - |- |- -]-]-]-]-
Pulice
Méstec 38/10 - 7] -1 -1 -[1-1T-Ts5]-]-1-1-1-T2alos[26[27]-1-13]-]-1-13]-]-1]-1]-
Jaromer 41/2/110 - 7 - [ - - -J1a[15] - {17 (18|19 (2324252627 [28]29[30] - [ - | - --[-[-71-+=
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Tabulka 3a (pokra¢ovani). Geograficka distribuce v-faktort v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské republice (Rakousku) v roce 2010

pivod izolatu Izolat v-faktor
(misto Bremia
vyskytu) lactucae 5/8 7110|1112 |13 (14 | 15|16 |17 |18 |19 |23 |24 | 25| 26 | 27 | 28 |29 |30 |32 |33 |35 |36 |37 |38 |41 | 42
Dolni Bousov 51/10,y - 7 - 11 - - - 15|16 | 17 - - - 24 | 25 | 26 | 27 | 28 129 | 30 | - - - - - - - -
SkySice 53/101 - 7| - - - - - |35 - |17 - 19| - |24|25|26| - [ 2829 |30 - - - - - - - -
Ritonice 56/10y - 71 - - - - - - - |17 - 19| - | 2425|2627 |28 (29|30 - - - - - - - -
Domousice 58/10 - 7] - - - - - - - |17 ] - |19 - - - - - - - 13| - - - R - R B B
Rabakov 65/10, - 71 - - - - - |15 - [ 17 ] - - - | 24125 |26 |27 |28 |29|30] - - - - - - - -
Ujkovice 67/10 - 7| - - - - - - |16 | 17 | - - | 2324|2526 |27 |28]29|30] - - - | 36| - |38 - -
Hajany 72/10 - 7| - - - - |14 - 11617 - - | 23|24 | 25| - | 27|28 |29 |30 - - - |36 - |3 - -
Ofechov 74/10 - 7 - 11 - - 14 | - - 17 - 19 | - 24 | 25 | 26 | 27 | 28 | 29 | 30 | - - - - - - - -
Biezina 75/10 - 7 - - - - - -Twelal - -1 -Teal -1 -T-Teglaal -T-1-T-T-1-T-7T- -
Rakousko LAA/1/10 - 7 - - - - - 15 - 17 | 18 - 23 | 24 | 25| 26 | 27 | 28 | 29 | 30 | - - - - - - - -

- = v-faktor nenalezen
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Tabulka 3b. Geograficka distribuce v-faktorti v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské Republice v roce 2011

ptivod izolatu I1zolat v-faktor
(misto Bremia

viskytu) lactucae | 2 5/8 7lofun 23l sls| sz asoos)2a)los)os272s)29)30)32) 33353637 )3s]4] 4
Olomouc - 1/3/11 - - 2 SR A T A U SO I I v 2 AU N IR Y (O IR IR I 1T N R I R I R
Hnévotin
Olomouc — 20111 1 5/8 710 12l - - -] - - - -1 -1-1-1-1-1-1-1-1-1-13s7]-1|a|a4a
Lutin
Olany u 311 - - 20 IS N T P I A R B I 2 B B e e A A R T e
Prostéjova
SmrZice > 5/11 - - 70 - 1| - |- 14| - |- |17 |18 - |- |24| - |26|27|28|29| - | - | -|-|-|-|-|-]|-
Mostkovice
Zarovice 7111 : 5/8 70 - (1| - | - - --117|-]-1-12a[25|26|27[28]290[30 ] - | - | -] -1-1-1-1-
Drahany 8/1/11 - 5/8 70 - (1| - - - - -117| -|19|23|2a[25|26] 2728|2930 - | - | -|-[-1-1-7]-
Biezina 9/11 1 - 7] - 11 ] - | -]14|15] - |17 1819 - |24 | 25|26 |27 28|29 30| - | - | -] -] - [38] - | -
Hajany, vjezd 10/1/11 | - 5/8 7 - [11] - | - |14 15| - | 17| - | 19| - |24 | 25 |26 | 27 |28 |29 (30| - | - | - | - | - | - | - | -
Za Ofechovem 122111 | 1 5/8 70 - |11 ] - | - |14 |15 - |17 | 18| - |23 | 24 |25 |26 |27 | 28 |29 [ 30| - | - | - | - | - | 38| - | -
Silivky 13211 | - 5/8 70 - [11] - [13[14 |15 - |17 |18 - | - |24 |25 |26 |27 |28 |29 - | - | - | - | - | - [ 38| - | -
Ivandice >
Moravsky 14/2/11 - 70 - 11| - 13|45 - 17| - | - |- |2a|25|26|27|28|29 - | - |- |-}|-|-/|-1-1/]-
Krumlov
Hostéradice 15111 | - - 70 - 12 - -] -1-1-1]-1-1]¢-1]=-/ 2]|2[26|27[28]29[30| -] -|-]-1]-¢-1]¢-]-¢-] -
ProsiméFice 16/2/11 | - - 70 - -] - - -1-[-117|-1-123[2a] - -] -[28[-1-1-1-1-1-1-71-71-71-
Prate 17711 | - 5/8 7] - |11 ] - |13 |14 |15 | - |17 | 18 | 19 | 23 | 24 | 25 | 26 | 27 | 28 |29 [ 30| - | - | - | - | - | 38| - | -
Lechovice 18/11 - 5/8 70 - (1] - - |14 151617 | - |19 - [24a[25 |26 27|28 |29 30| - | - | - | - [ -1 -1 -1~
Sedli§té 212111, | - - 7 - -1 -1 -17-1-1-Ta7]-1]-1-12alos[26]27[-]20[]-1-1-1-1-1-71-1-171-
Ceské
Hiemanice > 2204111 | - - 70 -l - - - - -l17| - |19 - |2a|25|26|27 (28|20 - |- | -|-|-1]-/|-1-1]-
Horka
Choceri - 23111, | - 5/8 70 - 1| -] -|-|15|-]17|-|29|-|24]25]26]| - 28|20 -] -1|-|-/|-1/|-1-1]-]@
Béstovice
Albrechticenad | - 5,59 | - 745 IR I U U S (S 2% S RN R 'S I Y- AU IR T8 1o [ R N N IR I P
Orlici
Ocelice 26/1/11 | - 5/8 70 - (11| - | - | - | - | -1 | - -1|- 242526272829 - | -] - -|-1-1-1-] -
Dobruska 27111 | - - 70 - | - | - [ -1 - -1-117| -] -1-12425[26]27| - 290[30 -] -1-1-1-1-1-1-
Tiebechovice
bod Orebem 252111 | - - 70 - - - - - - - - - - 2as 2627 - 20 - -] -1-1]-
Sestajovice 28/1/11 - - 7| - - - - - - - |17 ] - - - | 24125 - [ 27| - |29]30] - - - - - - - -
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Tabulka 3b (pokradoevani). Geograficka distribuce v-faktorii v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské Republice v roce 2011

pivod izolatu Izolat v-faktor
(misto Bremia /

vyskytu) lactucae 5/8 71101112 |13 |14 (15|16 |17 |18 |19 |23 |24 | 25|26 |27 |28 |29 |30 | 32|33 |35 |36]|37]|38]|41 42
Kovat > 29/2/11 - 70 - - - - -5 - | - - | - 242526 27| - 29030 - | - - |- |- ]-|-] -
Titénice
Holovousy 30/1/11 5/8 7 - 11 - - 14 - - 17 | 18 | 19 | 23 | 24 | 25 | 26 | 27 | 28 | 29 | 30 - - - - - - - 42
Sobotka 31/11 5/8 7 - 11 - - 14 | 15 - - - 19 - 24 | 25 | 26 - 28 | 29 - - - - - - - - -
Horni Bousov 32/5/11 5/8 7 - |11 | - - 14 | 15 | - - - 19 | - | 24| - | 26| - | 28|29 | 30| - - - - - - - -
Dolni Bousov 33/1/11 - 7 - 11 - - 14 - - 17 - 19 | 23| 24 | 25 | 26 - 28 | 29 | 30 - - - - - - 41 -
Ritonice 34/1/11 5/8 7 - 11 - - 14 - - 17 - 19 - 24 | 25 | 26 - 28 | 29 - - - - - - - - -
Mcely 35/2/11 - 7 - 11 - - - 15 - - - 19 - 24 | 25 | 26 - 28 | 29 - - - - - - - - -
Travik 38/1/11 - 7] - | - | - - 11415 - [ 17| - | - | - |24 - | - | - [ 28]29] - | - | - | - | - | -] -] -] -
Staré Mésto 39/2/11 5/8 7 - - - 13|14 | 15| - 17 | 18 | 19 | 23 | 24 | 25 | 26 | 27 | 28 | 29 | 30 - - - - - 38 - -
Vnorovy 41/11,, 5/8 7 - 11 - - 14 | 15 - - 18 | 19 - 24 | 25 | 26 | 27 | 28 | 29 - - - - - - 38 - -

- = v-faktor nenalezen
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Tabulka 3c. Geograficka distribuce v-faktorti v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské Republice (Rakousku) v letech 2010 a 2011

ptivod izolatu Izolat v-faktor
(misto Bremia

vyskytu) lactucae | 1 5/8 7l 23 as|6aras)o23)a)s)262728)2930]32)33])35)36]37)38)4a1] 4
Olomouc - 1311 | - ; yZ% FRPS N N R (S (R 2% N P R ' R A [ R T AN AN U N IR IR (R B
Hnévotin
CIRGTINE - 10 | - - 70 - - -|13|1a|-|16|17|18] - |- |24|25|26|27|28|29|30| - |-|-]-1]-1]3}|-] -
Hnévotin
Olomouc - 2011 | 1 5/8 7l oz aal - - |- - |- - --1-|-1-1--1-|-1-1:-"Ils/|-|a]a
Lutin
Olsany u 3/11 - - 7 -l - - - - - - - - 24 - 282t - 29 - - -] - -
Prostéjova
SmrZice > 5/11 - - 7 - || - - || -] -8 - |- |2a|-]26|27]28|29| - |- |-|-|-|-|-1]-]-
Mostkovice
Smrzice 3/1/10 = = 7 - - - -TJ1s-TJa7| -] -1-T2a]25]2627[28[290 30| - -[-1-1-1T-1-71-
Zarovice 7/1/11 - 5/8 7 - - - - - -l - - -l2a]25|26|27[28]29 30| -] --1-1-1-1-1-
Drahany 8/1/11 - 5/8 70 - 1| - [ - - - -]17|- 1923242526 |27 282930 - | - | -] -|-1]-1-] -
Otinoves 6/1/10 - 5/8 7 - | - -5 |16 17| - |19 - 2425|2627 282930 - | - -] -1-13]-] -
Rozstani 7/2/10 - - 7] - 10| - [ - |14 15|16 |17 | - |19 | - |24 |25 |26 |27 [28 29 [30 | - | - | - | - | - | - | - | -
Lipovec 8/2/10, | - - 7] - - - -]-J15]-Ja7]-J19]-J2a[25]26] -[28[290 30 -] -]-]-1-1-1-17 -
Biezina 9/11 1 - 7] - | - -J1al15] - 171819 - 242526272829 [30] -] -] -]-1]-1]38]-] -
Brezina 10/1/10 | - = 7 - - - - - -1 -T2z -1 -1-l12a]25]26 27 28] -3 -] -1-1-1-1-71-7-
Brezina* 75/10 - - 7 - [ - - [ -1 -1-1w 17| -] --l2a]-1-1-128[20[-1-1-1-1-1-1-1-7-
Hajany, vjezd 10/1/11 | - 5/8 7 - | - -5 - 17| - 19| -2a]25|26]27 2829030 - | -|-1-1-1-1-1-
Hajany, vjezd 12/6/10 = 7 - 1| - [ - -[15[16 17| -] - |- 2425|2627 [28[290[30 - | - | - | -|-1]-1]-] -
Hajany, vyjezd 13/10 - - 7 - | - -1 - - -J17|18]19 232425 - |27 -[29[30 | - | -]-]-1-1]3]-]-
Hajany* 72/10 . . 7 - - -1 -l1a] -TJw6|a7] -] - 1232425 - 27282930 - | - [ - 136 - [38] - | -
Za OFechovem 120211 | 1 5/8 7 - 1| - - {1415 - (17 18] - |23 24|25 |26 |27 28|29 |30 - | - | - | - | - [38] - | -
Orechov 15/1/10 | - = 7 - 1| -1 -[15[16[17| -] -|-2a]25[26 27 28] - [30 |- --1-1-1-1-71-
Orechov* 74/10 1 B 70 - 1| - [ -1 - |- 17| - 19| - |24[25[26 |27 [28[29 30 - | - | - | -|-]-1]-] -
Silivky 13/2/11 5/8 7] - || - (131415 - |17 18] - | - 242526 272820 - | - | -|-1-1-138]-] -
Siliavky 16/3/10 | - = 70 - 1| - -1 [15[16 17| -] -|- 24252627 [28[29[30 - | - | -] -1-1-1-7-
Ivandice 2>
Moravsky 14211 | - - 70 - 11| - |13|14|15| - |17 | - | - |- |24a|25|26|27 (28|29 - |- | -|-|-|-|-1]-]| -
Krumlov
Ivantice = 17210 | - - 70 - |11 | - | - |14|15|16|17 |18 |19 | - |24 25|26 |27 |28 (29 (30| - | - [ - |- |- | -|-| -
Budkovice
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Tabulka 3c (pokracovani). Geograficka distribuce v-faktori v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské Republice (Rakousku) v letech

2010 a 2011
pivod izolatu Izolat v-faktor
(misto Bremia

vyskytu) lactucae 5/8 7110111213 Q1411516171819 23 Q24125126 27128129 30323335136 f37[38]41] 42
Hostéradice 15/1/11 - 701 - |11 - - - - - - - - - | 242526 |27 |28 |29 |30 - - - - - - - -
Hostéradice 21/10 - 70 - |11 - - - - - |17 | 18|19 |23 |24 | 25|26 |27 |28 |29 |30 | - - - - - - - -
Prosimérice 16/2/11 - 7 - - - - - - - 17 - - 23 | 24 | - - - 28 | - - - - - - - - - -
Prade 17/1/11 5/8 71 - 111 - |13 |14 |15| - |17 |18 | 19|23 |24 |25 |26 |27 |28 |29 | 30| - - - - - | 38| - -
Lechovice 18/11 5/8 7] - |11 - - 1411516 |17 | - |19 - |24 | 25|26 |27 |28 [29|30]| - - - - - - - -
Lechovice 23/2/10 - 7] - - - - |14 - - - - - - | 24|25 26|27 | 28|29 |30 - - - - - | 38| - -
Moravsky
Krumlov - 18/2/10 - 7| - - - - - | 15|16 |17 | - |19 | - |24 | 25|26 (27 | 28|29 | 30| - - - - - - - -
Polanka
Rybniky 20/1/10 - 7| - - - - - [ 1516 |17 | - |19 | - |24 | 25|26 |27 |28 |29 |30 ]| - - - - - - - -
Sedlisté 21/2/11,, - 7| - - - - - - - 17| - - - |24 125|126 |27 | - |29 | - - - - - - - - -
Sedlisté 24/10y - 7] - - - - - |15 - |17 ] - - - | 24125 - |27 | - - |30 - - = = = - - -
Ceské
Hefmanice 2> 22/4/11 - 7 - |11 - - - - - |17 | - 19| - | 24| 25|26 |27 | 28|29 | - - - - - - - - -
Horka
Ceské
Hefmanice — 27/1/10 - 7 - |11 - - - |15 - | 17| - |19 - |24 |25 |26 | - | 28|29 | 30| - - - - - - - -
ChotéSiny
Chocen - 23/1/11, sig | - |7 - |- | - |- - |19 - [2a|25 26| - 28|29 - |- |-|-|-]-]-]-]|®
Béstovice
Kosofin 28/10 - 70 - |11 - - - |15 - | 17| - |19 - |24 |25 |26 | - | 28| - |30 ]| - - - - - - - -
Alb're’chtlce nad 24/2/11 } 7 R R _ R R _ _ 17 _ _ _ 24 | - 2 | - - 29 | 30 N N - - - - - -
Orlici
pred
Albrechticemi 30/10y - 701 - |11 - - - | 15|16 | 17 | - - - | 24| 25|26 |27 |28 |29 30| - - - - - - - -
nad Orlici
Ocelice 26/1/11 5/8 7] - |11 - - - - - 17 ] - - - | 2425|2627 | 28|29 | - - - - - - - - -
Dobruska 27/1/11 - 7| - - - - - - - 17| - - - |24 25|26| 27| - | 29|30 | - - - - - - - -
LOLOH.ES 33/10,, - 7 - - - - - - -] -|-|28|2a|25|26|27|-]29|30]|-|-|-|-]-|-]-]-
Pulice
Trebechovice
pod Orebem 25/2/11 : 7 - - - - - - - - - - - 24 | 25 | 26 | 27 - 29 | - - - - - N _ _ -
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Tabulka 3c (pokracovani).

Geograficka distribuce v-faktorti v populacich B. lactucae na L. serriola v Ceské Republice (Rakousku) v letech

2010 a 2011
pivod izolatu Izolat v-faktor

(misto Bremia

vyskytu) lactucae 3|4a]sm 7lwofunfr2f3fuafasfaefazasao)232a)s2s2r 2829303233 3363738 41] 42
Sestajovice 28/1/11 - |- - 7| - - - - - - - |17 ] - - - |24 25| - |27 | - |29 |30 | - - - - - - - -
Méstec 38/10 =1 - 7 - -1 -1 -1T-Tas| -1-1-1-1-T2al2s]26[27]-]-13][-]-1-13][|-1-1-1-
Jaromér 41/2/10 =1 = 7 - - -1 -TwaJas| - 17|18 |1o23]2a25]26 27282930 - -[-1-1T-1-71-71-
Kovat > 29/2/11 -] - 7 - - - - -] -l - -] -|2a|2s|2|27|-]20|30]|-|-|-|-|-|-1-]/-
Titénice
Holovousy 30/1/11 - |- 158 7 - (- -] - - 17181923 2a|25]26 2728|2930 -] -1-1-1-1-71-T7142
Sobotka 31/11 - |- 158 7 - - - Tl - - -l -TJ2al2s]26]-]28]20] - -1-1-1T-1T-1-71-1-
Horni Bousov 32/5/11 - | - |58 71 - 11| - - |14 )15 - - - |19 - | 24| - | 26| - | 28|29 |30 | - - - - - - - -
Dolni Bousov 33/1/11 -1- 1 - 7 - - - T - -7 -J19]23]2a25]26] -1]28[29]30] - -1-1-1-1-71a] -
Dolni Bousov 51/10y, =1 - 7 -l - -1 -Jws[1efa7| -] -1]-l2al2s26|27[28[29 (30| -1-1-1-1-1-71-1"-
Ritonice 34/1/11 - |- |58 7 - - -Taa] - -Ja7| -J1o] -TJ2al2s]26]-]28[20] - -1-1-1-1T-1-71-1-
Ritonice 56/104 - -1 - 70 - [ - [ -1 -1-1-1-Tw7|-]19]-24a[25[26 27282930 - | - | -|-1-1-1-1-
SkySice 53/10i - -] - 71 -1 -1 -1-1T-11s5] -J17] -J19] -l24]25[26] - [28]29 (30| - -[-1-1-71-7- =
Domousice 58/10 - | - - 7| - - - - - - - |17 - [19] - - = = - - - [ 30| - - - = = . - -
Rabakov 65/10y = =1 = 70 - -1 -1-1-11]-J17]-1-1]-124a]25]26 27282930 -] -1]-1]-71-1-71- =
Ujkovice 67/10 =1 = 7 - - - -T-T-Twe|1z| -] -123]2a[25]2627[28[29][30] - -]-13]-13]-] -
Mcely 35/2/11 -] - 7 - Jaa ] -] - -] -]-1]-1]19]-]2a]25]26]-1]28[29]-1-1-1-17-1-1-1-1-
Travik 38/1/11 HEE 7 - - - -Jwlas| -Jaz| -] -1-T2a]-T]-1-T28[20]-[-1-1-1-1-1-1-1-
Staré Mésto 39/2/11 - |- |58 7] -] -] -]13]wa]1s| - 171819232425 ]26 27282930 - -]-]-1]-1]3]-] -
Vhorovy 41/11,, - | -] 58 7] - 1| - -Jwa]as| -] -|18|1o] - 2425262728290 - -] -]-]-1]-1]3]-] -
Rakousko LAA/1/10 =1 = 7] -] -1 -1 -T1-Tas]-Ja17]18] - [23]24a]25]26]27]28][29]30] -] -[-1-1-1-1-1]-

- = v-faktor nenalezen
* izolaty z okresu Brno-venkov ze srpnového sbéru z roku 2010

|:| izolaty testované v roce 2010




Tabulka 4a. Frekvence v-faktorti v Ceské republice (Rakousku) v populaci B. lactucae na L. serriola

v roce 2010
v-faktor frekvence Poznamka
1 0,03
2
3 0,00
4
5/8 0,03
6 0,00
7 1,00 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s Dm7
10 0,00
11 0,41
12 0,00
13 0,09
14 0,28
15 0,63 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s Dm15
16 0,44
17 0,94 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odrady s Dm17
18 0,19
19 0,47
23 0,22
24 0,97 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s R24
25 0,94 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s R25
26 0,84 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s R26
27 0,81 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s R27
28 0,84 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy s R28
29 0,81 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odriady s R29
30 0,97 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odriady s R30
32
33 0,00
35
36 0,09
37 0,00
38 0,19
41 0,00
42 0,00

Frekvence v-faktoru v populaci B. lactucae:

0,00 = v-faktor neni zastoupen

0,01 - 0,24 = velmi nizka frekvence

0,25 — 0,49 = stfedni frekvence

0,50 — 0,74 = vysoka frekvence (kriticka frekvence)

0,75 — 0,99 = velmi vysoka frekvence (kriticka frekvence)
1,00 = v-faktor v absolutnim zastoupeni (geneticky fixovan)

N =32
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Tabulka 4b. Frekvence v-faktori v Ceské republice v populaci B. lactucea na L. serriola v roce 2011

v-faktor frekvence Poznamka
1 0,12
2 0,09
3
4 0,03
5/8 0,48
6 0,03
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
7 1,00
s Dm7
10 0,03
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
11 0,70
s Dml1
12 0,03
13 0,15
14 052 Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
’ s Dm14
15 0,45
16 0,03
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
17 0,79
s Dm17
18 0,24
19 0,45
23 0,21
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
24 0,97 s R24
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
25 0,76 SR25
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
26 0,85 SR26
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odrady
27 0,67 sR27
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
28 0,73 SR8
Kriticka frekvence, nedoporucuje se péstovat odridy
29 0,94
s R29
30 0,48
32
33
35 0,00
36
37 0,03
38 0,18
41 0,06
42 0,09

Frekvence v-faktoru v populaci B. lactucae:

0,00 = v-faktor neni zastoupen

0,01 — 0,24 = velmi nizka frekvence

0,25 — 0,49 = stfedni frekvence

0,50 — 0,74 = vysoka frekvence (kriticka frekvence)

0,75 - 0,99 = velmi vysoka frekvence (kriticka frekvence)
1,00 = v-faktor v absolutnim zastoupeni (geneticky fixovan)

N =33
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Tabulka 6a. Prehled v-fenotypt nalezenych v izolatech B. lactucae pochazejicich

z L. serriola v roce 2010

Izolit ) Cislo
Bremia Fenotyp virulence . KKFeV
lactucae virulence

58/10 v7,v17,v19, v30 4 0,12
75/10* V7, v16, v17, v24, v28, v29 6 0,18
24/10y, v7, v15, v17, v24, v25, v27, v30 7 0,21
38/10 v7, v15, v24, v25, v26, v27, v30, v36 8 0,24
10/1/10 v7,v17,v24,v25, v26, v27, v28, v30 8 0,24
33/10y V7, v17,v23, v24, v25, v26, v27, v29, v30 9 0,27
28/10 v7,v11, v15,v17,v19, v24, v25, v26, v28, v30 10 0,30
23/2/10 V7, v14, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 10 0,30
8/2/10,,

v7,v15, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29, v30 10 0,30
53/10,,
65/10y, v7,v15, v17,v24,v25, v26, v27, v28, v29, v30 10 0,30
56/10,, v7,v17,v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 10 0,33
27/1/10 v7,v11, v15,v17,v19, v24, v25, v26, v28, v29, v30 11 0,33
3/1/10 v7,v1l1, v15, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 11 0,33
15/1/10 v7,v11,v13, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v30 12 0,36
12/6/10

v7, v1l, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
30/10,,
51/10;y v7,v1l, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
13/10 v7,v13, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v27, v29, v30, v38 12 0,36
;gﬁﬁg v7, v15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
LAA/1/10 v7,v15, v17,v18, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
74/10* vl, v7,v1l, v14,v17,v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
16/3/10 v7,vl1l1, v14,v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
21/10 v7,v1l,v17,v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
72/10* v7,v14,v16, v17,v23, v24, v25, v27, v28, v29, v30, v36, v38 13 0,39
67/10 v7,v16, v17,v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v36, v38 13 0,39
7/2/10 v7,v11, v14,v15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
1/1/10 v7,v13,vl4, v16, v17, v18, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 14 0,42
41/2/10 v7,vl14,v15, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
17/2/10 v7,v1l,vl4, v15, v16, v17, v18, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 15 0,45
6/1/10 v5/8, v7,v11, v14, v15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 16 0,48

KKFeV = koeficient komplexity virulence
* izolaty z okresu Brno-venkov ze srpnového sbéru

Olomouc

Prost&jov

Blansko

Brno — venkov
Znojmo

Svitavy

Usti nad Orlici
Rychnov nad Kné&znou
Nachod

Mlada Boleslav
Miestelbach (Rakousko)
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Tabulka 6b. Piehled v-fenotypii nalezenych v izolatech B. lactucae pochazejicich

z L. serriola v roce 2011

v30, v38

Izolt . Cislo
IEEET: ;ae Fenotyp virulence virulence KKFeV
1/3/11 v7,v17,v24,v29 4 0,12
16/2/11 v7,Vv17,v23, v24, v28 5 0,15
24/2/11 v7,v17,v24, v26, v29, v30 6 0,18
25/2/11 V7, v24, v25, v26, v27, v29 6 0,18
3/11 v7,vl1l, v17, v24,v26, v27, v29 7 0,21
38/1/11 v7,v14,v15, v17, v24, v28, v29 7 0,21
21/2/11,, v7,v17,v24,v25, v26, v27, v29 7 0,21
28/1/11 V7, Vv17,v24, v25, v27, v29, v30 7 0,21
27/1/11 v7,v17,v24,v25, v26, v27, v29, v30 8 0,24
15/1/11 v7,v11, v24,v25, v26, v27, v28, v29, v30 9 0,27
29/2/11 v7,v15,v17, v24, v25, v26, v27, v29, v30 9 0,27
26/1/11 v5/8, v7,vi11,v17,v24,v25, v26, v27, v28, v29 10 0,30
5/11 v7,v11, v14,v17,v18, v24, v26, v27, v28, v29 10 0,30
35/2/11 v7,v11, v15,v17,v19, v24, v25, v26, v28, v29 10 0,30
22/4/11 v7,v11,v17,v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29 10 0,30
31/11 v5/8, v7,vi11, v14, vi15, v19, v24, v25, v26, v28, v29 11 0,33
32/5/11 v5/8, v7,v11, v14, v15, v19, v24, v26, v28, v29, v30 11 0,33
7/1/11 v5/8, v7,vi11, v17,v24,v25, v26, v27, v28, v29, v30 11 0,33
34/1/11 v2,Vv5/8, v7,v1l, v14,v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29 12 0,36
23/1/11,, v5/8, v7,vi11, v15, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29, v42 12 0,36
14/2/11 v7,v11,v13, v14, v15, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29 12 0,36
8/1/11 v5/8, v7,vi11, v17,v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
33/1/11 v7,v1l1, v14,v17, v19, v23, v24, v25, v26, v28, v29, v30, v41 13 0,39
10/1/11 v5/8, v7,v11, v14,v15, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
20/11 vl, v2,v3, v4, v5/8, v6, v7, vi10, v11, v12, v13, v14, v37, v4l, v42 15 0,45
13/2/11 v5/8, v7,v11,v13, vl4, v15, v17, v18, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v38 15 0,45
18/11 v5/8, v7,v11, vi4, vi15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 15 0,45
41/11,, vl, v2,v5/8, v7,vll, vl4, v15, vi8, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v38 16 0,48
9/11 vl, v7,v1l, vi4, v15, v17, v18, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 16 0,48
30/1/11 v5/8, v7,v11, v14, v17,v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v42 16 0,48
12/2/11 xé,SVSIS, v7,v1l, v14, v15, v17, v18, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, 17 052
39/2/11 xg? v7,v13,v14,v15, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, 17 0,52
17/111 v5/8, v7,v11, vi3, v14, v15, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, 18 055

KKFeV = koeficient komplexity virulence

Olomouc Nachod
Prostéjov Jicin

Brno — venkov Mlada Boleslav
Znojmo Nymburk
Svitavy Kroméiiz

Usti nad Orlici Uherské Hradisté
Rychnov nad Knéznou Hodonin

Hradec Kralové
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Tabulka 6c. Piehled v-fenotypu nalezenych v izolatech B. lactucae pochazejicich

z L. serriola v letech 2010 a 2011

[zolit . Cislo
Bremia Fenotyp virulence . KKFeV
lactucae virulence

58/10 v7,v17, v19, v30 4 0,12
1/3/11 V7, V17, v24, v29 4 0,12
16/2/11 v7,v17,v23, v24, v28 5 0,15
75/10* V7, v16, v17, v24, v28, v29 6 0,18
24/2/11 v7,v17, v24, v26, v29, v30 6 0,18
25/2/11 V7, v24, v25, v26, v27, v29 6 0,18
3/11 v7,v1l1, v17, v24,v26, v27, v29 7 0,21
38/1/11 v7, v14,v15, v17, v24, v28, v29 7 0,21
24/10y, v7,v15, v17, v24, v25, v27, v30 7 0,21
21/2/11,, V7, V17, v24, v25, v26, v27, v29 7 0,21
28/1/11 V7, v17,v24,v25, v27, v29, v30 7 0,21
38/10 v7, v15, v24, v25, v26, v27, v30, v36 8 0,24
10/1/10 v7,v17,v24, v25, v26, v27, v28, v30 8 0,24
27/1/11 V7, V17, v24, v25, v26, v27, v29, v30 8 0,24
15/1/11 v7,v11, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 9 0,27
29/2/11 v7,v15, v17, v24,v25, v26, v27, v29, v30 9 0,27
33/10y, V7, v17,v23, v24, v25, v26, v27, v29, v30 9 0,27
26/1/11 v5/8, v7,vi11, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29 10 0,30
5/11 v7,v11, vi4, v17, v18, v24, v26, v27, v28, v29 10 0,30
35/2/11 v7,v11, v15, v17,v19, v24, v25, v26, v28, v29 10 0,30
28/10 v7,v1l, v15, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v30 10 0,30
22/4/11 v7,v11, v17,v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29 10 0,30
23/2/10 V7, v14,v24,v25,v26, v27, v28, v29, v30, v38 10 0,30
8/2/10,,

v7,v15,v17,v19, v24, v25, v26, v28, v29, v30 10 0,30
53/10,y,
65/10, v7,v15, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 10 0,30
56/10,, v7,v17,v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 10 0,30
31/11 v5/8, v7,v11, vi4, vi5, v19, v24, v25, v26, v28, v29 11 0,33
32/5/11 v5/8, v7,v11, v14, v15, v19, v24, v26, v28, v29, v30 11 0,33
7/1/11 v5/8, v7, v11, v17,v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 11 0,33
27/1/10 v7,v11, v15, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29, v30 11 0,33
3/1/10 v7,v1l, v15, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 11 0,33
34/1/11 v2, Vv5/8, v7, v11, v14, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29 12 0,36
23/1/11,, v5/8, v7,v1l, v15, v17, v19, v24, v25, v26, v28, v29, v42 12 0,36
14/2/11 v7,v11, vi3, vi4, v15, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29 12 0,36
15/1/10 v7,v1l,v13, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v30 12 0,36
12/6/10

v7,vl1l1, vl5, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
30/10,
51/10, v7,v11, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
13/10 v7,v13,v17,v18, v19, v23, v24, v25, v27, v29, v30, v38 12 0,36
;gﬁﬁg v7,v15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
LAA/1/10 v7,v15,v17, v18, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 12 0,36
74/10* vl, v7,v1l, vi4, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
8/1/11 v5/8, v7,v11, v17,v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
16/3/10 v7,v11, v14, v15, v16, v17, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
33/1/11 v7,v1l, v14, v17,v19, v23, v24, v25, v26, v28, v29, v30, v4l 13 0,39
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Tabulka 6¢ (pokracovani). Pichled v-fenotypi nalezenych v izolatech B. lactucae z L.
serriola v letech 2010 a 2011

Izolit ) Cislo
Bremia Fenotyp virulence . KKFeV
lactucae virulence

21/10 v7,v11,v17,v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 13 0,39
72/10* v7,v14,v16, v17, v23, v24, v25, v27, v28, v29, v30, v36, v38 13 0,39
67/10 v7,Vv16, v17, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v36, v38 13 0,39
10/1/11 v5/8, v7,vl1l, v14, v15, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
7/2/10 v7,v1l,v14, vi5,v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
1/1/10 v7,v13, v14, v16, v17, v18, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 14 0,42
41/2/10 v7,v14,v15, v17,v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 14 0,42
20/11 vl, v2, v3, v4, v5/8, v6, v7, v10, v11, v12, v13, v14, v37, v41, v42 15 0,45
13/2/11 v5/8, v7,v11, v13, vi4, v15, v17, v18, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v38 15 0,45
18/11 v5/8, v7,vil, v14, vi15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 15 0,45
17/2/10 v7,vl11, vl4,v15, v16, v17, v18, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30 15 0,45
41/11, vl, v2,v5/8, v7,vill, vi14, vi15, v18, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v38 16 0,48
9/11 vl, v7,v1l, v14, v15, v17, v18, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 16 0,48
6/1/10 v5/8, v7,vi11, v14, vi15, v16, v17, v19, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v38 16 0,48
30/1/11 v5/8, v7,vll, v14,v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, v42 16 0,48
12/2/11 XééVS/S, v7, v1l, v14, v15, v17, v18, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, 17 052
39/2/11 xg/SB v7,v13,v14,v15, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30, 17 0,52
17/1/11 xg{)SVVJB v11, v13, v14, v15, v17, v18, v19, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, 18 055

KKFeV = koeficient komplexity virulence
NT(FeV) =33
* izolaty z okresu Brno-venkov ze srpnového sbéru

Izolaty z roku 2011 podbarveny svétle rizovou barvou.

Olomouc

Prostéjov

Blansko

Brno — venkov
Znojmo

Svitavy

Usti nad Orlici
Rychnov nad Knéznou
Nachod

Ji¢in

Mlada Boleslav
Nymburk

Kromértiz

Uherské hradisté
Hodonin

Miestelbach (Rakousko)/Hradec Kralové
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Tabulka 7a. Ptehled sextet kodi identifikovanych u testovanych izolatd B. lactucae z roku 2010 (izolaty ze stejnych okresti jsou oddéleny vodorovnou arou)

¢cl

> 8 > o a @ v 9 c = o X S » o > o
= © 2 £ 5 & & 5 2 & 3 & 2 g 2= g E g 32 s 3
RS S 2 E 3 o 5 =2 ¢t Eoow s £ B S =
~g £ 28 8 ¢ ¢ & 5 g § T & ¢ > 2 3 3 % 2 < E
3 3
Dm gen/ R-faktor 0 1 2 3 4 58 6 10 11 12 13 14 15 16 17 18 36 37 38
Poradové &islo 1 2 4 5 6 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19
Hodnota 1 2 4 8 6 32 1 2 4 8 16 32 1 2 4 8 16 3 1
Cislo izolatu
1/1/10 - (OING) () + 6 - #® ®) () + + + () - + 00-49-14-01
3/1/10 - - - 8] + - -0 “ O o+ - - - @) 00-05-05-00
6/1/10 - - - - +) + - + ) - ) + + ) - ) - +) 16-37-07-01
712/10 Q) - - () () L © B G0 - () L G0 IR © B - Q) 00-37-07-00
8/2/10,, - - - - - ©) + - (B - -0 + - -0 - - 00-01-05-00
10/1/10 8] - - -0 - + O - -0 O (6 + - - - 00-01-04-00
12/6/10 - - - - - ) + +) -0 + o+ 4 ) - ) 00-05-07-00
13/10 Q] ORI Q] L O B © I O B O 66+ 0 - ) 00-01-12-01
15/1/10 - - - 8] + 0 ®H 0 -0 + o+ o+ - - - ) 00-05-07-00
16/3/10 - - @) + + - ) + o+ o+ - - - e 00-37-07-00
17/2/10 - - () + +) ) (¥ + + ) G - () 00-37-15-00
18/2/10 ORENC)] ) + ) ONENC) L L S O B O - ) 00-01-07-00
20/1/10 ORNC)] O] + ) ONENC) A O O N O ) 00-01-07-00
21/10 OINO) Q] + *) OO (6 & 6 60 06 ) 00-05-12-00
23/2/10 (OING) () ) () 0+ OO CONNOING! - ) 00-33-00-01
24/10, - - 8] + 8] -0 H () o+ - - - 00-01-05-00
27/1/10 8) + +) 6 6 + () 8] 00-05-05-00
28/10 () + + -0 + - () -0 - 00-05-05-00
30/10,, - - . . - - + + -0 + o+ o+ - - - - 00-05-07-00
33/10u - - - - - O] + ) - - 66+ (O 06 - Q) 00-01-04-00
38/10 - 6O 6 - - - + 8] - - “ - O - + 8] - 00-01-17-00
41/2/10 OINC) ) + ) (O G) LA © B S ) B O - Q) 00-33-13-00
51/10m - - ) + Q] -0 " & o+ - - - - 00-01-07-00
53/10,, - ) + ) -0 + () o+ - - - - 00-01-05-00
56/10,, - Q] + Q] OO (6 & -0 - ) 00-01-04-00
58/10 - 8] + ) -0 6 - ® - - - - 00-01-04-00
65/10y - ¢) + ) -0 " 6 o+ - - - - 00-01-05-00
67/10 - -0 - + () -0 .+ + () H  0) ) 00-01-22-01
72/10 - ORNC)] ) - ® -0 (ORNC)) 6+ + (™ - ) 00-33-22-01
74/10 - + () - Q] - + (0™ O G 66+ 0 60 06 ) 01-37-04-00
75/10 - - - () - - - 0 6 - 6+ ) - - - Q) 00-01-06-00
LAA/1/10 - &) 8] - + () () O 0 + () + + (O - ) 00-01-13-00

Reakce: - = rezistence, (-) = neliplna rezistence, + = nachylnost, (+) = heterogenni
zvyraznény boltem = Sextet kod nalezen vicekrat




Tabulka 7b. Piehled sextet koda identifikovanych u testovanych izolatt B. lactucae z roku 2011 (izolaty ze stejnych okresi jsou oddéleny vodorovnou ¢arou)

ect

) < N [ =] S ) 3 3 o
s & o T £ g 8 £ ¢ S 5 § 3 ¥ S 5 2 g § = % L 2
S § £ 5 &= E E % m 8 = 2 £ 0 E 44 5 S 5 8 ] <
“8 5 5 8 8 g £ 9 4 g 8§ T & 9 > 4 34 35 = £ < s
8
Dm gen/ R-faktor 0 1 2 3 4 5/8 6 7 10 11 12 13 14 15 16 17 18 36 37 38
Potadové ¢islo 1 2 3 4 5 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19
Hodnota 1 2 4 8 16 32 1 4 8 16 32 1 2 4 8 16 32 1
Cislo izolatu
1311 - 6 - - - ¢ - + 0 - 60 06 6 60 ® 60 - ) () 00-01-04-00
20/11 + + +) + + + + + + + + + + () - - () (+) (-) 63-63-32-00
3/11 - - - - - ) - + +) - - @) @) [®) + - - - ) 00-05-04-00
5/11 (O] (OO R - () + ®H 6 6+ OO - ¢ ¢ 00-37-12-00
7/1/11 - - - - - (+) + + - - ) ) - & - - - - 16-05-04-00
8/1/11 - - - - - (+) + + [CIG) ) ) + - - (-) 16-05-04-00
oL : ® - - - 0 + + O - 0+ v -0 +) 0137-13-01
10/1/11 - - - - - + + + +) + ) + - ) ) 16-37-05-00
12/2/11 - [CENO) - - +) + - +) - (CING) GG + + ) ) + 17-37-13-01
13/2/11 - 6 6 - - ) () o+ - + () " 6 + o+ - ¢ ) 16-53-13-01
14/2/11 - - - - - () + - + - - (+) ® 6 @ - - - - 00-37-05-00
15/1/11 - - - - - ¢ + + (OO 660 60 60 - ¢ () 00-05-00-00
16/2/11 - - - - - ) + ) 6] 6] B & G - - ) 00-01-04-00
17/1/11 - ) - - - + + + - (+) + GO + + - ) + 16-53-13-01
18/11 - - - - - (+) + - + - - + + + + - - - - 16-37-07-00
21/2/11y (@) + (0 () 60 ® - - () - 00-01-04-00
22/4/11 : N RN o) O 0 ® 0 - 0 0 00-05-04-00
23/1/11, - - - - - +) + + 6] + B & - - - - 16-05-05-00
24/2/11 - - - - - 8] + ®) O 6O 6 = - - - - 00-01-04-00
26/1/11 - - - - - +) + + ) ) OGO ENG) - G - 16-05-04-00
27/1/11 - - - - - ) + () - ) @) + - - - - 00-01-04-00
25/2/11 - - - - - (-) + () - CINO) - - (-) (-) 00-01-00-00
28/1/11 - - - - - () + () ) 8 + - - - () 00-01-04-00
29/2/11 - - - - - ) + [®) + (O - ) 00-01-05-00
30/1/11 - - ) - - + + + + ) ) + + 6] G ©) 16-37-12-00
3111 - - - - - + + + + + 5 0O - - - - 16-37-01-00
32/5/11 - - - - - +) + + - (+) + - ) - - - - 16-37-01-00
33/1/11 - - - - - ) + + [OIG) ) - +) - - - - 00-37-04-00
34/1/11 - () + - - (+) + + () + () - + () - - () 18-37-04-00
35/2/11 - - (-) - - (-) + - + - () + () ) - - - - 00-05-05-00
38/1/11 - 60 0 - - () LA R @ RS ) B ) H 6 H 0 - - () 00-33-05-00
39/2/11 - (-) (-) - - + - + - () - +) ) + + + - (-) + 16-49-13-01
41/11y, + (+) - - (+) () + + - () + + [CINO) + - - + 19-37-09-01

Reakce: - = rezistence, (-) = neuplna rezistence, + = nachylnost, (+) = heterogenni zvyraznény boltem = Sextet kod nalezen vicekrat




Tabulka 7c. Piehled sextet kodu identifikovanych u testovanych izolati B. lactucae v letech

2010 a 2011 (izolaty ze stejnych okrest jsou oddéleny tu¢nou vodorovnou ¢arou)

Izolaty z roku 2010 Izolaty z roku 2011
Cislo izolatu Sextet kéd Cislo izolatu Sextet kod
1/1/10 00-49-14-01 1/3/11
3/1/10 00-05-05-00 20/11 63-63-32-00
6/1/10 16-37-07-01 3/11 00-05-04-00
7/2/10 00-37-07-00 5/11 00-37-12-00
8/2/10y, 7/1/11 16-05-04-00
10/1/10 8/1/11 16-05-04-00
12/6/10 00-05-07-00 9/11 01-37-13-01
13/10 00-01-12-01 10/1/11 16-37-05-00
15/1/10 00-05-07-00 12/2/11 17-37-13-01
16/3/10 00-37-07-00 13/2/11 16-53-13-01
17/2/10 00-37-15-00 14/2/11 00-37-05-00
18/2/10 00-01-07-00 15/1/11 00-05-00-00
20/1/10 00-01-07-00 16/2/11
21/10 00-05-12-00 17/1/11 16-53-13-01
23/2/10 00-33-00-01 18/11 16-37-07-00
24/10y, 21/2/11,
27/1/10 00-05-05-00 22/4/11 00-05-04-00
28/10 00-05-05-00 23/1/11,, 16-05-05-00
30/10y, 00-05-07-00 24/2/11
33/10;y 26/1/11 16-05-04-00
38/10 00-01-17-00 27/1/11
41/2/10 00-33-13-00 25/2/11 00-01-00-00
51/10,y 00-01-07-00 28/1/11
53/10 29/2/11
56/10y 30/1/11 16-37-12-00
58/10 31/11 16-37-01-00
65/10y 32/5/11 16-37-01-00
67/10 00-01-22-01 33/1/11 00-37-04-00
72/10 00-33-22-01 34/1/11 18-37-04-00
74/10 01-37-04-00 35/2/11 00-05-05-00
75/10 00-01-06-00 38/1/11 00-33-05-00
LAA/1/10 00-01-13-00 39/2/11 16-49-13-01
41/11,, 19-37-09-01

zvyraznény boltem = Sextet kod nalezen vicekrat v roce 2010 nebo v roce 2011

Sextet kdd nalezen vicekrat v obou letech

abc | Sextet kod nalezen v obou letech, vicekrat pouze v roce 2010

Olomouc

Prost&jov

Blansko

Brno — venkov

Znojmo

Svitavy

Usti nad Orlici

Rychnov nad Knéznou

Sextet kod nalezen v obou letech, vicekrat pouze v roce 2010

Nachod

Ji¢in

Mlada Boleslav
Nymburk
Krométiz
Uherské hradisté
Hodonin

Miestelbach (Rakousko)/Hradec Kralové
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Graf 1a. Frekvence v-faktorti v Ceské republice (Rakousku) v populacich B. lactucae na L. serriola v roce 2010
N =32

v2, v3, v4, v10, v12, v13, v14: v-faktory odpovidajici Dm geniim nebo R-faktortim genotypi L. sativa

v7,v15, v16, v17, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30: v-faktory odpovidajici Dm geniim nebo R-faktoriim genotypt L. serriola
v5/8, v6, v11, v18, v38: v-faktory odpovidajici Dm geniim nebo R- faktorim genotypt L. sativa odvozenych od L. serriola

v36, v38: v-faktory odpovidajici rezistenci genotypt L. sativa odvozené od L. saligna(Lebeda and Petrzelova 2004)
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Graf 1b. Frekvence v-faktorti v Ceské republice v populacich B. lactucae na L. serriola v roce 2011
N =33

v2, v3, v4, v10, v12, v13, v14: v-faktory odpovidajici Dm gentim nebo R-faktortim genotypt L. sativa

v7,v15, v16, v17, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30: v-faktory odpovidajici Dm gentiim nebo R-faktorim genotypu L. serriola
v5/8, v6, v11, v18, v38: v-faktory odpovidajici Dm geniim nebo R- faktorim genotypt L. sativa odvozenych od L. serriola

v36, v38: v-faktory odpovidajici rezistenci genotypt L. sativa odvozené od L. saligna(Lebeda and Petrezlova 2004)
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Graf 1c. Zastoupeni v-faktorii v Ceské republice (Rakousku) v populacich B. lactucae na L. serriola v letech 2010 a 2011

v2, v3, v4, v10, v12, v13, v14: v-faktory odpovidajici Dm gentim nebo R-faktortim genotypt L. sativa

v7,v15, v16, v17, v23, v24, v25, v26, v27, v28, v29, v30: v-faktory odpovidajici Dm gentiim nebo R-faktorim genotypu L. serriola
v5/8, v6, v11, v18, v38: v-faktory odpovidajici Dm geniim nebo R- faktorim genotypt L. sativa odvozenych od L. serriola

v36, v38: v-faktory odpovidajici rezistenci genotypti L. sativa odvozené od L. saligna(Lebeda and Petrzelova 2004)
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Graf 2c. Frekvence fenotypt virulence podle koeficientu komplexity virulence v Ceské republice (Rakousku) v populaci B. lactucae
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Graf 2d. Frekvence fenotypt virulence souhrnné pro viechny testované izolaty podle koeficientu komplexity virulence v Ceské republice
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Vybrané okresy Dalsi hranice

1 Olomouc — Hnévotin; 2 Smrzice; 3 Otinoves; 4 Rozstani; 5 Lipovec; = B|ansko  —| hranice krajﬁ
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3 Svitavy
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© testovany pouze nékteré izolaty

1:2000000 COHORNA, Lukas

SIROKA, Sabina
Olomouc 2013

Obrazek 1a. Lokality vyskytu testovanych izolati B. lactucae z plané rostoucich L. serriola sbiranych v roce 2010



1 Olomouc — Lutin; 2 Olomouc — Hnévotin; 3 Olsany u Prostéjova; Vybrane okresy L°kahty sbéru izolatu

4 Smrzice — Moskovice; 5 Zarovice; 6 Drahany; 7 Sillvky; 8 Bfezina; :] Brno-venkov - Olomouc ® testované izolaty

9 Za Ofechovem; 10 Hajany, vjezd; 11 Ivan¢ice — Moravsky Krumlov;

12 Hostéradice; 13 Prosiméfice; 14 Prage; 15 Lechovice; 16 Sedlisté; [ ] Hodonin [ Prostjov O netestované izolaty
17 Ceské Hefmanice — Horka; 18 Chocefi — Béstovice; 19 Albrechtice nad Orlici; L .

20 I:S)obruska; 21 Otelice; 22 Trebechovice podROrebem; 23 Kovat — THé&nice; \:] Hradec Kralové I:I Rychnov nad KnéZnou
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33 Staré Mésto; 34 Vnorovy; 35 Travnik [ Kromeiz [ Uherské Hradiste [ | hranice statu

[ | MedaBoleslav [ | Znojmo [ | hranice kraja

- Nymburk - Usti nad Orlici
[ Nachod
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1:2 000 000

Jana AMBRUZSOVA
Nové Mésto na Moravé 2015

Obrazek 1b. Lokality vyskytu testovanych izolata B. lactucae z plané rostoucich L. serriola sbiranych v roce 2011
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Obrazek 1c. Lokality vyskytu testovanych izolati B. lactucae z plané rostoucich L. serriola sbiranych v letech 2010 a 2011



Lokalita | Kraj | |  Okres |
Popis stanovisté:
Druhové zastoupeni:
Hostitelska populace L. serriola Datum
Velikost L.
Vyvojové
stadium
Hustota
Vyskyt patogenii L. serriola
Datum Stupeii napadeni Charakter napadeni Sbér
Bremia
padli
Vyskyt B. lactucae (nebo padli) na jinych Asteraceae
Hostitel Datum Stupeii napadeni Charakter napadeni

Obrazek 2a. Sbérové listy pouzivané pii sbéru izolata B. lactucae - vzor

Lokalita

|  Bystrogice

Kraj |  Olomoucky | Okres | Olomouc

Popis stanovisté:

okraj cesty za obci

Druhové zastoupeni:

Poaceae, Urtica

Hostitelska populace L. serriola Datum
. _ Tarici rosth
Velikost 25 rostlin L Vyblv el fOSt Y
Vyvojové pred kvétem
L stadium
Hustota roztrouseng
Vyskyt patogenii L. serriola
Datum Stupeii , Charakter napadeni Sbér
napadeni
9.7.2014 1 ohrani¢ené skvrny bez sporulace BL 1/1/14
Bremia 9.7.2014 1 ohrani¢ené skvrny bez sporulace BL 1/2/14
9.7.2014 1 ohrani¢ené skvrny se sporulaci BL 1/3/14
9.7.2014 1 GC 1/14
padli
Vyskyt B. lactucae (nebo padli) na jinych Asteraceae
Hostitel Datum Stupeii napadeni Charakter napadeni

Obrazek 2b. Sbérové listy pouzivané pii sbéru izolati B. lactucae — priklad
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Obrazek 3. Plastové krabicky pouzivané pro namnozeni izolati B. lactucae
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Obrizek 4a. Plastové boxy s vysetymi semeny hostitelskych
genotypu (1. ¢ast diferenciacniho souboru)

Obrazek 4b. Plastové boxy s vysetymi semeny hostitelskych
genotypu (2. ¢ast diferenciacniho souboru)
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Obrazek 5a. Fotografické boxy se semenacky hostitelskych
genotypi se zbytky semennych obald (1. ¢ast diferenciacniho

souboru)

Obrazek 5b. Fotografické boxy se semenacky hostitelskych
genotypll se zbytky semennych obali (2. cast diferencia¢niho

souboru)
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Obrazek 7. Semenacky hostitelskych genotypti s rezistenci (odolné reakce)
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Obrazek 8. Semenacky hostitelského genotypu s netiplnou rezistenci

Obrazek 10b. Semenacky jiného hostitelského genotypu s heterogenni reakci
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Tabulka 8a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 8b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypit
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 1/3/11 Izolat B. lactucae 1/3/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green - - - : -
2 | Blondine 0,0 0,0 2,3 : 34 2 | Blondine - - ) : )
3 | Cristallo 0,0 0,0 0,0 : 0,0 3 | Cristallo - - - : -
4 | Mildura 0,0 2,2 8,9 : 8,9 4 | Mildura - ) ) : )
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D - - - : -
6 | Valmaine 0,0 71 9,5 : 9,5 6 | Valmaine - ) ) : )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 7 | Sabine - - - : -
8 Mesa 0,0 0,0 0,0 : 0,0 8 Mesa - - - : -
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 9 | Valverde - - - : -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - - - : -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 11 | Sucrine - - - : -
12 | Capitan 0,0 2,2 2,2 : 2,2 12 | Capitan - ) ) : )
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - - - : -
14 | Pennlake 0,0 33 6,7 : 6,7 14 | Pennlake - ) ) )
15 | Spartan Lakes 0,0 44 25,6 : 35,6 15 | Spartan Lakes - ) ) (+)
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - - - : -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus - - - : -
18 | HxB 00 00 48 . 48 18 | HxB - - ) . )
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 : 0,0 19 | Saffier - - - : -
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - - - : -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 : 0,0 21 | Mariska - - - : -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 : 3,2 22 | Lednicky - - - : ()
23 | uCbM2 0,0 0,0 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 - - - : -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - - - : -
25 | UCDM14 00 00 22 : 6,7 25 | UCDM14 - - ) : )
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna - - - : -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - - - : -
28 | lIceberg 0,0 9,5 16,7 : 19,0 28 | Iceberg - ) ) : )
29 | Reskia 0,0 0,0 7,1 : 9,5 29 | Reskia - - ) )
30 | P1273617 00 00 57 . 115 30 | P1273617 - - ) )
31 | LSE/18 0,0 8,9 8,9 : 11,1 31 | LSE/18 - ) ) ()
32 | PIVT 1309 0,0 0,0 1,1 : 34 32 | PIVT 1309 - - ) )
33 | LSE/57/15 2,4 83 429 : 53,6 33 | LSE/57/15 “) “) (+) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 9,2 13,8 13,8 35 1544 - ) ) )
37 | P1491178 00 241 345 . 37,9 37 | P1491178 - OIENO) *)
38 | P1491229 00 78 144 . 14,4 38 | P1491229 - (OO )
39 | CS-RL 0,0 4,6 6,9 : 8,0 39 | CS-RL - ) ) )
41 | CGN 14255 00 128 218 . 21,8 41 | CGN 14255 - (OO )
42 | CGN 14256 00 184 218 . 21,8 42 | CGN 14256 - (OIS )
43 | CGN 14270 00 190 298 : 29,8 43 | CGN 14270 - ) ) )
44 | CGN 14280 00 80 149 . 18,4 44 | CGN 14280 - OO . )
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 : 0,0 45 | Titan - - - : -
46 | Libusa 0,0 0,0 0,0 : 0,0 46 | Libusa - - - : -
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 : 0,0 47 | Ninja - - - : -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 : 0,0 48 | Dandie - - - : -
49 | LS-102 00 304 449 . 44,9 49 | LS-102 - G . *)
50 | Colorado 2,3 34 27,6 : 27,6 50 | Colorado ) ) ) : )
51 | Discovery 0,0 0,0 0,0 : 34 51 | Discovery - - - : )
52 | Argeles 0,0 0,0 6,7 : 111 52 | Argeles - - ) : )
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 : 0,0 53 | UC02200 - - - : -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - - - : -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 : 0,0 55 | UC02202 - - - : -
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 : 0,0 56 | UC02204 - - - : -
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - - - : -
58 | UC02206 0,0 0,0 0,0 : 0,0 58 | UC02206 - - - : -
59 | G288 00 391 552 : 57,5 59 | G288 - ) + - +
Kontrola 2,3 195 356 : 56,3 Kontrola (-) () (+) - +
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Tabulka 8c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 8d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 1/3/11 Izolat B. lactucae 1/3/11
Néazev Zaveéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 -
3 | Cristallo 1+2 . - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 . - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 . - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 . - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 . - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 . - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 . - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 : - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 . - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 . - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 -
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 -
22 | Lednicky 1 . - CGN 14270 24427 -
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | UCDM14 14 . - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di 5 ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
35 CGN 05153 7423 } DS  =islo pofadi v Diferencia¢nim souboru
PIVT 1544 ZH = zavéretné hodnoceni
37 | P1491178 24+29 24+29 + = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
38 | P1491229 30 . - (tabulky c/d)
39 | CS-RL ?19 - + = nachylnost
41 | CGN 14255 24+25 - (+) = heterogenita
42 | CGN 14256 24+26 - - = odolnost
43 | CGN 14270 24+27 - () = netplna odolnost
44 | CGN 14280 24+28 -
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +




Tabulka 9a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 9b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypit
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 3/11 Izolat B. lactucae 3/11
, Celkovy stupen napadeni , Celkovy stupeil napadeni
DS Iﬁ;ggj \:: gesrrl)(;)typu Dny hodnoceni po inokulaci DS Iﬁ;;eu \;geerlj(;typ 4 Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 26,2 274 286 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 2,2 2,2 2,2 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 0,0 . 411 46,7 46,7 12 | Capitan - . ) ) +)
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 . 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - . - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - . - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - . - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 . 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 213 26,7 267 25 | UCDM14 - : OO RG]
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 0,0 : 00 11 11 30 | PI273617 - : - CIENO)
31 | LSE/18 2,6 : 154 154 154 31 | LSE/18 ) : OO RG]
32 | PIVT 1309 0,0 : 149 253 287 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 25,0 : 79,8 881 94,0 33 | LSE/57/15 “) : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 1,3 1,3 35 1544 - : - ) )
37 | P1491178 0,0 . 31,0 356 368 37 | P1491178 - 6 @
38 | P1491229 6,2 . 309 309 321 38 | P1491229 ) . ) ) )
39 | CS-RL 0,0 : 6,9 8,0 8,0 39 | CS-RL - : ) ) )
41 | CGN 14255 9,3 . 30,7 30,7 333 41 | CGN 14255 ) . ) ) )
42 | CGN 14256 9,2 . 379 391 425 42 | CGN 14256 ) "
43 | CGN 14270 21,4 . 452 452 50,0 43 | CGN 14270 ) : @ ® @
44 | CGN 14280 0,0 . 198 259 259 44 | CGN 14280 - . ) ) )
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 19,5 : 71,3 71,3 71,3 49 | LS-102 ) . + + +
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 1,1 2,2 52 | Argeles - : - ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 15,4 . 48,7 628 70,5 59 | G288 ) - +) + +
Kontrola 0,0 . 417 444 542 Kontrola - . +) +) +
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Tabulka 9c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 9d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 3/11 Izolat B. lactucae 3/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 : - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 : -
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24+27 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 : - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
97 Regina di " . ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 : - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 : - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24+27 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 : -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 10a. Intenzita napadeni testovanych genotypt

Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu

Tabulka 10b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii

Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 5/11 Izolat B. lactucae 5/11
, Celkovy stupen napadeni , Celkovy stupeil napadeni
DS Iﬁ;ggj \:: gesrrl)(;)typu Dny hodnoceni po inokulaci DS Iﬁ;;eu \;geerlj(;typ 4 Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 11 11 1 | Cobham Green - ) )
2 | Blondine 0,0 : 95 10,7 10,7 2 | Blondine - : ) ) )
3 | Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 . 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - - -
6 | Valmaine 0,0 . 143 155 155 6 | Valmaine - ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - -
8 | Mesa 0,0 : 262 321 393 8 | Mesa - ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - -
12 | Capitan 0,0 . 36,4 354 364 12 | Capitan - ) ) +)
13 | British Hilde 0,0 : 2,2 2,2 2,2 13 | British Hilde - -) () ()
14 | Pennlake 0,0 : 26,2 262 345 14 | Pennlake - ) ) )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 214 250 274 15 | Spartan Lakes - ) ) )
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - -
18 | HxB 0,0 : 138 17,2 172 18 | HxB - OO EENC)
19 | Saffier 0,0 : 51 51 51 19 | Saffier - ) ) )
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - -
22 | Lednicky 0,0 : 10,7 11,9 119 22 | Lednicky - OO RG]
23 | UCDM2 0,0 . 0,0 1,2 1,2 23 | UCDM2 - - () ()
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - - -
25 | UCDM14 9,3 : 56,0 56,0 60,0 25 | UCDM14 ) +
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - - -
28 | lIceberg 0,0 : 31,2 376 387 28 | Iceberg - ) (+) (+)
29 | Reskia 0,0 : 9,2 92 103 29 | Reskia - ) ) )
30 | P1273617 0,0 : 489 544 544 30 | P1273617 - (+) + +
31 | LSE/18 14 : 250 250 250 31 | LSE/18 ) ) () ()
32 | PIVT 1309 0,0 . 6,7 89 122 32 | PIVT 1309 - -) () ()
33 | LSE/57/15 19,4 76,3 80,6 828 33 | LSE/57/15 “) + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 | o\vT 1544 0,0 . 115 115 126 35 | [em i O 0 0
37 | P1491178 0,0 . 369 381 381 37 | P1491178 - @ ® @
38 | P1491229 0,0 . 222 235 235 38 | P1491229 - ) ¢) )
39 | CS-RL 0,0 . 272 333 333 39 | CS-RL - -) () ()
41 | CGN 14255 0,0 : 16,7 16,7 16,7 41 | CGN 14255 - OO EENC)
42 | CGN 14256 133 . 456 456 467 42 | CGN 14256 ) "
43 | CGN 14270 14 . 58,3 583 583 43 | CGN 14270 ) + + +
44 | CGN 14280 1,1 . 387 419 419 44 | CGN 14280 ) @D ®H ®
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 1,3 45 | Titan - - - (-)
46 | Libusa 0,0 : 155 17,9 179 46 | Libusa - ) ) )
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - - -
49 | LS-102 13 : 57,3 58,7 58,7 49 | LS-102 ) + + +
50 | Colorado 0,0 : 63,8 638 69,6 50 | Colorado - + + +
51 | Discovery 0,0 : 6,0 6,0 6,0 51 | Discovery - ) ) )
52 | Argeles 0,0 : 178 244 244 52 | Argeles - ) ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - -
55 | UC02202 0,0 . 1,2 1,2 3,7 55 | UC02202 - -) () ()
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 1,3 56 | UC02204 - - - )
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 2,3 57 | UC02205 - - - )
58 | UC02206 0,0 . 4,6 4,6 4,6 58 | UC02206 - -) () ()
59 | G288 42 : 556 556 583 59 | G288 ) . + + +
Kontrola 1,2 : 357 417 619 Kontrola (-) . (+) (+) +
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Tabulka 10c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 10d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 5/11 Izolat B. lactucae 5/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 : -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 7+13 + UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 : -
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
97 Regina di " ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 : - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 11a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 11b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 7/111 Izolat B. lactucae 7/111
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 1,2 . 452 488 488 6 | Valmaine ) : (+) (+) (+)
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 1,2 1,2 1,2 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 11 . 50,6 51,7 51,7 12 | Capitan ) : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 . 244 256 256 25 | UCDM14 - . ) ) )
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | PI273617 0,0 : 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - : - - -
31 | LSE/18 14 : 10,1 145 145 31 | LSE/18 ) : OO RG]
32 | PIVT 1309 0,0 . 172 241 241 32 | PIVT 1309 - . O OENC)
33 | LSE/57/15 40,7 : 82,7 889 914 33 | LSE/57/15 ) : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 0,0 2,2 35 1544 ) : ) ) )
37 | P1491178 48 . 452 50,0 50,0 37 | P1491178 ) . @ @ @
38 | P1491229 7,7 . 359 359 359 38 | P1491229 ) @ ® @
39 | CS-RL 1,2 : 20,2 202 238 39 | CS-RL ) ) ) )
41 | CGN 14255 11,8 . 50,5 57,0 581 41 | CGN 14255 ) + + +
42 | CGN 14256 25,6 : 718 718 71,8 42 | CGN 14256 ) + + +
43 | CGN 14270 21,3 : 50,7 56,0 61,3 43 | CGN 14270 ) - + + +
44 | CGN 14280 0,0 : 333 358 457 44 | CGN 14280 - : -) +) +)
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 58 : 21,7 391 391 49 | LS-102 ) - ) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 15,5 : 738 738 750 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 11,7 : 80,0 80,0 81,7 Kontrola (-) - + + +
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Tabulka 11c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 11d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 7/1/11 Izolat B. lactucae 7/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 :
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 : - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 12a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 12b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 8/1/11 Izolat B. lactucae 8/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green - : - : -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 : 0,0 2 | Blondine - : - : -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 : 0,0 3 Cristallo - : - : -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 : 0,0 4 | Mildura - : - : -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D - : - : -
6 | Valmaine 2,9 . 31,9 : 44,9 6 | Valmaine ) : ) : (+)
7 | Sabine 0,0 : 0,0 : 0,0 7 | Sabine - : - : -
8 | Mesa 0,0 : 33 : 44 8 | Mesa - : ) : )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 : 0,0 9 | Valverde - : - : -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - : - : -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 : 0,0 11 | Sucrine - : - : -
12 | Capitan 0,0 . 74,7 : 77,0 12 | Capitan - : + : +
13 | British Hilde 0,0 . 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - : - : -
14 | Pennlake 0,0 : 49 : 13,6 14 | Pennlake - : ) : )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 : 0,0 15 | Spartan Lakes - : - : -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - : - : -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus - : - : -
18 | HxB 0,0 : 0,0 : 0,0 18 | HxB - : - : -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 : 0,0 19 | Saffier - : - : -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - : - : -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 : 0,0 21 | Mariska - : - : -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 : 0,0 22 | Lednicky - : - : -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 - : - : -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - : - : -
25 | UCDM14 0,0 : 34,6 : 34,6 25 | UCDM14 - : ) : ()
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna - : - : -
27 | Regina di Maggio | 0,0 : 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - : - : -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 : 9,5 28 | Iceberg - : - : )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 : 0,0 29 | Reskia - : - : -
30 | P1273617 0,0 . 10,8 . 11,8 30 | P1273617 - . ) . )
31 | LSE/18 42 : 333 : 333 31 | LSE/18 “) : “) )
32 | PIVT 1309 0,0 : 6,7 : 10,0 32 | PIVT 1309 - : ) : )
33 | LSE/57/15 211 : 76,7 : 82,2 33 | LSE/57/15 ) : + : +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 33,3 44,4 35 1544 - - ) - (+)
37 | P1491178 25,6 : 81,1 . 81,1 37 | P1491178 ) + . +
38 | P1491229 9,7 : 52,8 . 55,6 38 | P1491229 ) + . +
39 | CS-RL 16,7 : 68,1 : 70,8 39 | CS-RL ) + . +
41 | CGN 14255 28,6 : 57,1 . 66,7 41 | CGN 14255 ) + . +
42 | CGN 14256 37,9 : 63,2 . 63,2 42 | CGN 14256 (+) + . +
43 | CGN 14270 42,7 : 66,7 . 72,0 43 | CGN 14270 +) + . +
44 | CGN 14280 3,6 : 81,0 : 81,0 44 | CGN 14280 ) : + : +
45 | Titan 0,0 : 0,0 : 0,0 45 | Titan - : - : -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 : 0,0 46 | Libusa - : - : -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 . 0,0 47 | Ninja - : - . -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 : 0,0 48 | Dandie - : - : -
49 | LS-102 10,8 : 71,0 : 71,0 49 | LS-102 ) - + . +
50 | Colorado 0,0 : 0,0 : 0,0 50 | Colorado - : - : -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 : 0,0 51 | Discovery - : - : -
52 | Argeles 0,0 : 14,3 : 26,2 52 | Argeles - : ) : )
53 | UC02200 0,0 : 2,2 : 2,2 53 | UC02200 - : -) : ()
54 | UC02201 0,0 : 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - : - . -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 : 0,0 55 | UC02202 - : - : -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 : 0,0 56 | UC02204 - : - : -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - : - : -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 : 0,0 58 | UC02206 - : - : -
59 | G288 44,0 . 92,9 : 95,2 59 | G288 ) - + - +
Kontrola 32,0 : 94,7 : 98,7 Kontrola (-) . + . +
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Tabulka 12c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 12d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 8/1/11 Izolat B. lactucae 8/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 Blondine 1+13 . - UCDM2 2 :
3 Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 . - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCbDM14 14 :
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 : - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 . - CGN 14270 24+27 24+27 +
23 | UCDM2 2 . - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 . - P1491178 24+29 24+29 +
25 | UCDM14 14 . - Pl 491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 . - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +

150




Tabulka 13a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 13b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 9/11 Izolat B. lactucae 9/11
, Celkovy stupen napadeni , Celkovy stupeil napadeni
DS Iﬁ;ggj \:: gesrrl)(;)typu Dny hodnoceni po inokulaci DS Iﬁ;;eu \;geerlj(;typ 4 Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - - - -
2 | Blondine 00 178 756 756 76,7 2 | Blondine - ) + + +
3 | Cristallo 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - - - - -
4 | Mildura 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - - - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - - - -
6 | Valmaine 51 154 244 282 308 6 | Valmaine ) ) ) ) )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - - -
8 Mesa 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - - - - -
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - - -
12 | Capitan 0,0 8,0 39,1 448 56,3 12 | Capitan - ) ) ) +
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - - - - -
14 | Pennlake 0,0 43 258 29,0 3172 14 | Pennlake - ) ) ) )
15 | Spartan Lakes 0,0 244 556 556 556 15 | Spartan Lakes - ) + + +
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - - -
18 | HxB 00 00 121 121 182 18 | HxB - - OO EENC)
19 | Saffier 0,0 0,0 2,2 2,2 5,6 19 | Saffier - - ) () ()
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - - -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - - -
22 | Lednicky 00 56 311 322 411 22 | Lednicky - 6 6 60 @
23 | UCDM2 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - - - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - - - -
25 | UCDM14 00 284 568 580 605 25 | UCDM14 - ) + + +
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 0,0 1,2 26 | Santa Anna - - - - )
27 | Regina di Maggio | 0,0 0,0 3,2 3,2 3,2 27 | Regina di Maggio - - “) ) )
28 | lIceberg 0,0 126 632 655 759 28 | Iceberg - ) + + +
29 | Reskia 0,0 92 368 379 552 29 | Reskia - ) ) +) +
30 | PI1273617 00 256 656 678 722 30 | P1273617 - ) + + +
31 | LSE/18 101 101 101 10,1 101 31 | LSE/18 OO OO O]
32 | PIVT 1309 115 356 506 586 690 32 | PIVT 1309 O] + + +
33 | LSE/57/15 333 811 86,7 878 900 33 | LSE/57/15 “) + + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 00 256 282 2872 35 1544 - - -) () ()
37 | P1491178 222 256 767 789 800 37 | P1491178 OIENO) + + +
38 | P1491229 172 425 460 46,0 46,0 38 | P1491229 O ® ®H® ®
39 | CS-RL 00 126 20,7 333 425 39 | CS-RL - ) ) O] (+)
41 | CGN 14255 485 576 591 636 63,6 41 | CGN 14255 +) + + + +
42 | CGN 14256 383 66,7 667 679 679 42 | CGN 14256 +) + + + +
43 | CGN 14270 272 605 716 716 716 43 | CGN 14270 ) + + + +
44 | CGN 14280 13,3 533 589 61,1 711 44 | CGN 14280 ) + + + +
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - - - - -
46 | Libusa 0,0 0,0 0,0 5,6 5,6 46 | Libusa - - - ) )
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - - -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - - - -
49 | LS-102 194 556 681 681 681 49 | LS-102 ) + + + +
50 | Colorado 11 644 856 856 878 50 | Colorado ) + + + +
51 | Discovery 0,0 6,7 78 78 10,0 51 | Discovery - ) ) ) )
52 | Argeles 0,0 86 247 395 407 52 | Argeles - ) ) +) (+)
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - - - - -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - - -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - - - - -
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - - - - -
57 | UC02205 0,0 0,0 11 11 1,1 57 | UC02205 - - ) () ()
58 | UC02206 0,0 0,0 11 11 16,7 58 | UC02206 - - -) () ()
59 | G288 298 595 750 91,7 976 59 | G288 ) + + + +
Kontrola 184 494 690 86,2 86,2 Kontrola (-) (+) + + +
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Tabulka 13c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 13d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 9/11 Izolat B. lactucae 9/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 1 +
2 | Blondine 1+13 1+13 + UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 1 + CGN 14270 24427 24+27 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
97 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 1+3+7 + Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24425 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24+27 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 14a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 14b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 10/1/11 Izolat B. lactucae 10/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - - - -
2 | Blondine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - - - - -
3 Cristallo 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - - - - -
4 | Mildura 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - - - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - - - -
6 | Valmaine 0,0 238 357 50,0 536 6 | Valmaine - ) (+) (+) +
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - - -
8 Mesa 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - - - - -
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - - -
12 | Capitan 0,0 389 61,1 633 656 12 | Capitan - (+) + + +
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - - - - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - - - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - - - - -
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - - -
18 | HxB 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - - - - -
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - - - - -
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - - -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - - -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - - - - -
23 | uCbM2 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - - - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - - - -
25 | UCDM14 0,0 2,6 295 321 359 25 | UCDM14 - ) -) O] (+)
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - - - -
28 | lIceberg 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - - - - -
29 | Reskia 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - - - - -
30 | P1273617 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - - - - -
31 | LSE/18 2,8 9,7 139 139 139 31 | LSE/18 ) ) ) ) )
32 | PIVT 1309 4,6 172 356 402 632 32 | PIVT 1309 ) ) ) (+) +
33 | LSE/57/15 478 756 80,0 878 911 33 | LSE/57/15 (+) + + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 35 1544 - - - - -
37 | P1491178 8,0 425 586 67,8 747 37 | P1491178 ) (+) + + +
38 | P1491229 190 460 460 460 508 38 | P1491229 O B ®H® +
39 | CS-RL 0,0 16,1 36,8 46,0 46,0 39 | CS-RL - ) +) (+) (+)
41 | CGN 14255 379 485 485 53,0 60,6 41 | CGN 14255 (+) (+) (+) + +
42 | CGN 14256 26,2 50,0 548 595 631 42 | CGN 14256 ) (+) + + +
43 | CGN 14270 37,3 733 827 827 84,0 43 | CGN 14270 +) + + + +
44 | CGN 14280 299 575 678 701 839 44 | CGN 14280 ) + + + +
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - - - - -
46 | Libusa 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - - - - -
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - - -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - - - -
49 | LS-102 147 253 547 547 600 49 | LS-102 (OIENO) + + +
50 | Colorado 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - - - - -
51 | Discovery 0,0 23 2,3 2,3 2,3 51 | Discovery - ) ) ) )
52 | Argeles 0,0 0,0 2,4 4.8 4.8 52 | Argeles - - ) ) )
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - - - - -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - - -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - - - - -
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - - - - -
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - - - - -
58 | UC02206 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - - - - -
59 | G288 250 690 798 929 940 59 | G288 ) + + + +
Kontrola 8,0 66,7 736 839 874 Kontrola ) + + + +
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Tabulka 14c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 14d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 10/1/11 Izolat B. lactucae 10/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 15a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 15b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 12/2/11 Izolat B. lactucae 12/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 : 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - : - -
2 | Blondine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 2 | Blondine - - : - -
3 | Cristallo 0,0 0,0 : 0,0 0,0 3 | Cristallo - - : - -
4 | Mildura 0,0 0,0 : 0,0 0,0 4 | Mildura - - : - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 : 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - : - -
6 | Valmaine 0,0 30,7 : 33,3 37,3 6 | Valmaine - ) : ) (+)
7 | Sabine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 7 | Sabine - - : - -
8 | Mesa 0,0 33 : 5,6 8,9 8 | Mesa - ) : ) )
9 | Valverde 0,0 0,0 : 0,0 0,0 9 | Valverde - - : - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 : 0,0 11 10 | Bourguignonne - - : - )
11 | Sucrine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 11 | Sucrine - - : - -
12 | Capitan 0,0 25,6 : 37,8 40,0 12 | Capitan - ) . ) +)
13 | British Hilde 0,0 0,0 : 0,0 0,0 13 | British Hilde - - : - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 : 2,7 10,7 14 | Pennlake - - : ) )
15 | Spartan Lakes 0,0 34,6 : 48,1 65,4 15 | Spartan Lakes - ) : (+) +
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 : 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - : - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 : 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - : - -
18 | HxB 00 57 . 149 207 18 | HxB - ) : CIENO)
19 | Saffier 0,0 15 : 15 6,1 19 | Saffier - ) : ) )
20 | Vanguard 0,0 0,0 : 0,0 0,0 20 | Vanguard - - : - -
21 | Mariska 0,0 0,0 : 0,0 0,0 21 | Mariska - - : - -
22 | Lednicky 00 90 . 269 41,0 22 | Lednicky - ) . 6 ®
23 | uCbM2 0,0 4,9 : 8,6 13,6 23 | UCDM2 - ) : ) )
24 | UCDM10 0,0 0,0 : 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - : - -
25 | UCDM14 00 333 . 432 444 25 | UCDM14 - ) . @ ®
26 | Santa Anna 0,0 0,0 : 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - : - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 : 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - : - -
28 | lIceberg 0,0 45,2 : 61,9 63,1 28 | Iceberg - (+) : + +
29 | Reskia 0,0 6,2 : 14,8 18,5 29 | Reskia - ) : ) )
30 | P1273617 0,0 48,1 . 69,1 71,6 30 | P1273617 - (+) . + +
31 | LSE/18 00 141 : 20,5 205 31 | LSE/18 - ) : () ()
32 | PIVT 1309 00 222 : 356 422 32 | PIVT 1309 - ) . (+) (+)
33 | LSE/57/15 74 642 : 728 765 33 | LSE/57/15 ) + : + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 1,2 18,5 284 383 35 1544 ) ) O] (+)
37 | P1491178 16,1 97,7 . 100,0 100,0 37 | P1491178 ) + . + +
38 | P1491229 2,6 52,6 . 57,7 57,7 38 | P1491229 ) + . + +
39 | CS-RL 0,0 78 : 10,0 20,0 39 | CS-RL - ) : ) )
41 | CGN 14255 00 46,7 : 58,3 65,0 41 | CGN 14255 - +) : + +
42 | CGN 14256 0,0 68,3 . 74,6 74,6 42 | CGN 14256 - + . + +
43 | CGN 14270 00 808 : 923 96,2 43 | CGN 14270 - + . + +
44 | CGN 14280 00 478 : 58,0 62,3 44 | CGN 14280 - +) : + +
45 | Titan 0,0 0,0 : 0,0 0,0 45 | Titan - - : - -
46 | Libusa 0,0 0,0 : 34 34 46 | Libusa - - : ) )
47 | Ninja 00 24 : 71 71 47 | Ninja - ) : CIENO)
48 | Dandie 0,0 0,0 : 0,0 0,0 48 | Dandie - - - -
49 | LS-102 48 638 : 705 752 49 | LS-102 ) + + +
50 | Colorado 9,2 62,1 : 65,5 65,5 50 | Colorado ) + : + +
51 | Discovery 0,0 71 : 8,3 8,3 51 | Discovery - ) : ) )
52 | Argeles 00 425 : 678 678 52 | Argeles - +) : + +
53 | UC02200 0,0 0,0 : 0,0 0,0 53 | UC02200 - - : - -
54 | UC02201 0,0 0,0 : 0,0 0,0 54 | UC02201 - - : - -
55 | UC02202 0,0 0,0 : 0,0 0,0 55 | UC02202 - - : - -
56 | UC02204 0,0 0,0 : 0,0 0,0 56 | UC02204 - - : - -
57 | UC02205 0,0 6,2 : 8,6 8,6 57 | UC02205 - “) : ) )
58 | UC02206 0,0 49 : 148 27,2 58 | UC02206 - ) ) )
59 | G288 2,8 79,2 . 97,2 97,2 59 | G288 ) + + +
Kontrola 2,3 50,6 : 60,9 67,8 Kontrola (-) + + +
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Tabulka 15c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 15d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 12/2/11 Izolat B. lactucae 12/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 1 +
2 Blondine 1+13 - UCDM2 2 :
3 | Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCbDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 1 + CGN 14270 24+27 24+27 +
23 | UCDM2 2 . - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 . - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbm14 14 14 + Pl 491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = ¢islo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 16a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 16b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 13/2/11 Izolat B. lactucae 13/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - - - -
2 | Blondine 00 179 538 564 60,3 2 | Blondine - ) + + +
3 | Cristallo 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - - - - -
4 | Mildura 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - - - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - - - -
6 | Valmaine 3,6 238 238 393 44,0 6 | Valmaine ) ) ) (+) (+)
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - - -
8 | Mesa 0,0 11 100 133 144 8 | Mesa - ) ) ) )
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - - -
12 | Capitan 0,0 40,2 770 770 78,2 12 | Capitan - (+) + + +
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - - - - -
14 | Pennlake 00 379 71,3 724 747 14 | Pennlake - +) + + +
15 | Spartan Lakes 11 478 656 656 65,6 15 | Spartan Lakes ) (+) + + +
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - - -
18 | HxB 00 00 48 48 71 18 | HxB - - OO EENC)
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 2,6 2,6 19 | Saffier - - - () ()
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - - -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - - -
22 | Lednicky 00 128 244 282 2872 22 | Lednicky - O 660 0
23 | uCbM2 0,0 0,0 0,0 2,4 2,4 23 | UCDM2 - - - ) )
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 3,2 3,2 24 | UCDM10 - - - () ()
25 | UCDM14 00 148 346 395 395 25 | UCDM14 - ) -) (+) (+)
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - - - -
28 | lIceberg 0,0 276 805 931 94,3 28 | Iceberg - ) + + +
29 | Reskia 00 155 250 286 333 29 | Reskia - ) ) ) )
30 | PI1273617 00 278 633 633 700 30 | P1273617 - ) + + +
31 | LSE/18 00 103 12,8 128 17,9 31 | LSE/18 - ) ) () ()
32 | PIVT 1309 0,0 6,7 156 222 389 32 | PIVT 1309 - ) ) 6] (+)
33 | LSE/57/15 42,2 656 689 744 756 33 | LSE/57/15 ) + + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 00 119 16,7 202 238 35 1544 - ) ) ) )
37 | P1491178 56 200 289 444 511 37 | P1491178 6 6 6 ® +
38 | P1491229 11,9 214 262 321 345 38 | P1491229 OO OO O]
39 | CS-RL 1,2 62 160 160 222 39 | CS-RL ) ) ) ) )
41 | CGN 14255 156 322 344 411 433 41 | CGN 14255 O 60 ®H ®
42 | CGN 14256 391 598 655 655 655 42 | CGN 14256 +) + + + +
43 | CGN 14270 40,7 519 593 61,7 61,7 43 | CGN 14270 +) + + + +
44 | CGN 14280 33 30,0 333 567 622 44 | CGN 14280 ) ) -) + +
45 | Titan 0,0 0,0 25 25 25 45 | Titan - - -) () (-)
46 | Libusa 0,0 0,0 34 4,6 4,6 46 | Libusa - - ) ) )
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - - -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - - - -
49 | LS-102 99 40,7 531 667 691 49 | LS-102 ) +) + + +
50 | Colorado 2,2 456 678 722 75,6 50 | Colorado ) (+) + + +
51 | Discovery 0,0 0,0 0,0 0,0 2,3 51 | Discovery - - - - )
52 | Argeles 00 195 310 333 368 52 | Argeles - ) ) ) +)
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - - - - -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - - -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 0,0 1,2 55 | UC02202 - - - - )
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - - - - -
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 2,3 10,3 57 | UC02205 - - - ) )
58 | UC02206 0,0 0,0 4.8 4.8 11,9 58 | UC02206 - - ) ) )
59 | G288 49 309 457 593 815 59 | G288 ) ) +) + +
Kontrola 3,2 52,7 849 84,9 84,9 Kontrola (-) + + + +
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Tabulka 16¢. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 16d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 13/2/11 Izolat B. lactucae 13/2/11
Néazev Zaveéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 1+13 + UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 13 +
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 13 + LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24+27 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | UCDM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24+27 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 17a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 17b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 14/2/11 Izolat B. lactucae 14/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 6,0 10,7 17,9 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 11 . 398 484 54,8 12 | Capitan ) . ) ) +
13 | British Hilde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 1,2 : 1,2 1,2 1,2 16 | Kinemontepas “) : “) ) )
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 . 222 322 37,8 25 | UCDM14 - . -) O] (+)
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 0,0 : 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - : - -
31 | LSE/18 3,0 . 152 152 15,2 31 | LSE/18 ) . ) ) )
32 | PIVT 1309 0,0 : 278 389 444 32 | PIVT 1309 - - ) (+) (+)
33 | LSE/57/15 5,6 : 66,7 70,0 77,8 33 | LSE/57/15 ) : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 0,0 15 35 1544 - : - - )
37 | P1491178 1,1 . 57,5 69,0 71,3 37 | P1491178 ) . + + +
38 | P1491229 2,4 . 226 262 27,4 38 | P1491229 ) . ) ) )
39 | CS-RL 0,0 : 0,0 0,0 0,0 39 | CS-RL - : - - -
41 | CGN 14255 11,5 . 52,6 66,7 67,9 41 | CGN 14255 ) : + + +
42 | CGN 14256 13,3 . 42,2 4272 53,3 42 | CGN 14256 ) . (+) (+) +
43 | CGN 14270 9,5 : 48,8 66,7 66,7 43 | CGN 14270 ) - ) + +
44 | CGN 14280 0,0 . 22,7 293 37,3 44 | CGN 14280 - . ) ) +)
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 2,0 : 382 431 431 49 | LS-102 ) - ) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 4,8 : 63,1 738 77,4 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 4.8 : 53,6 75,0 75,0 Kontrola (-) - + + +
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Tabulka 17c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 17d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 14/2/11 Izolat B. lactucae 14/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 : - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 13 +
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 13 + LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24+27 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24+27 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +

160




Tabulka 18a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 18b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 15/1/11 Izolat B. lactucae 15/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green - - - : -
2 | Blondine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 2 | Blondine - - - : -
3 | Cristallo 0,0 0,0 0,0 : 0,0 3 | Cristallo - - - : -
4 | Mildura 0,0 0,0 83 : 8,3 4 | Mildura - - ) : )
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D - - - : -
6 | Valmaine 0,0 2,2 3,7 : 3,8 6 | Valmaine - ) ) : )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 7 | Sabine - - - : -
8 | Mesa 0,0 0,0 0,0 : 1,2 8 | Mesa - - - : )
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 9 | Valverde - - - : -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - - - : -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 11 | Sucrine - - - : -
12 | Capitan 0,0 241 517 : 54,0 12 | Capitan - ) + . +
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - - - : -
14 | Pennlake 0,0 0,0 0,0 : 2,2 14 | Pennlake - - - : )
15 | Spartan Lakes 0,0 1,2 3,7 : 3,7 15 | Spartan Lakes - ) ) : )
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - - - : -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus - - - : -
18 | HxB 00 00 24 : 24 18 | HxB - - ) : )
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 : 0,0 19 | Saffier - - - : -
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - - - : -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 : 0,0 21 | Mariska - - - : -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 : 0,0 22 | Lednicky - - - : -
23 | UCDM2 0,0 0,0 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 - - - : -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - - - : -
25 | UCDM14 00 143 310 : 321 25 | UCDM14 - (OGO : )
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 : 1,2 26 | Santa Anna - - - : )
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - - - : -
28 | lIceberg 0,0 0,0 2,2 : 5,6 28 | Iceberg - - ) : )
29 | Reskia 0,0 0,0 0,0 : 11 29 | Reskia - - - )
30 | PI1273617 0,0 0,0 8,9 : 11,1 30 | P1273617 - - ) ()
31 | LSE/18 00 143 143 . 14,3 31 | LSE/18 - OO )
32 | PIVT 1309 0,0 5,6 5,6 : 13,3 32 | PIVT 1309 - O] -) ()
33 | LSE/57/15 57 701 701 : 81,6 33 | LSE/57/15 ) + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 6,4 141 16,7 35 1544 - ) ) )
37 | P1491178 11 172 310 . 471 37 | P1491178 OO *)
38 | P1491229 30 258 333 . 37,9 38 | P1491229 OO RO +)
39 | CS-RL 0,0 1,2 6,2 : 74 39 | CS-RL - O] -) ()
41 | CGN 14255 25 593 605 : 69,1 41 | CGN 14255 ) + + +
42 | CGN 14256 119 595 61,9 . 66,7 42 | CGN 14256 ) + + +
43 | CGN 14270 128 692 69,2 : 79,5 43 | CGN 14270 ) + + +
44 | CGN 14280 2,2 444 52,2 . 60,0 44 | CGN 14280 ) (+) + +
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 : 0,0 45 | Titan - - - : -
46 | Libusa 0,0 11 2,2 : 2,2 46 | Libusa - ) ) : )
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 : 0,0 47 | Ninja - - - : -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 : 0,0 48 | Dandie - - - : -
49 | LS-102 00 139 319 : 34,7 49 | LS-102 - O] -) : ()
50 | Colorado 0,0 3,6 3,6 : 3,6 50 | Colorado - ) ) )
51 | Discovery 0,0 23 2,3 : 2,3 51 | Discovery - ) ) )
52 | Argeles 0,0 0,0 0,0 : 33 52 | Argeles - - - : )
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 : 0,0 53 | UC02200 - - - : -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - - - : -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 : 0,0 55 | UC02202 - - - : -
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 : 0,0 56 | UC02204 - - - : -
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - - - : -
58 | UC02206 0,0 0,0 0,0 : 0,0 58 | UC02206 - - - : -
59 | G288 333 905 940 : 100,0 59 | G288 ) + + - +
Kontrola 138 644 747 : 83,9 Kontrola (-) + + - +
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Tabulka 18c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 18d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 15/1/11 Izolat B. lactucae 15/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 : -
3 Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 : - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 : -
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 : - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferencia¢nim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 -
49 | LS-102 17 -
50 | Colorado 18sec -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 19a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 19b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 16/2/11 Izolat B. lactucae 16/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green - - - : -
2 | Blondine 0,0 78 13,3 : 18,9 2 | Blondine - ) ) )
3 | Cristallo 0,0 0,0 1,2 : 1,2 3 | Cristallo - - ) )
4 | Mildura 0,0 0,0 18,4 : 18,4 4 | Mildura - - ) )
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D - - - : -
6 | Valmaine 0,0 2,7 13,3 : 13,3 6 | Valmaine - ) ) : )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 7 | Sabine - - - : -
8 | Mesa 0,0 0,0 0,0 : 11 8 | Mesa - - - : )
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 9 | Valverde - - - : -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - - - : -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 : 0,0 11 | Sucrine - - - : -
12 | Capitan 0,0 11 3,3 : 44 12 | Capitan - ) ) : )
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - - - : -
14 | Pennlake 0,0 0,0 0,0 : 0,0 14 | Pennlake - - - : -
15 | Spartan Lakes 0,0 174 26,1 : 26,1 15 | Spartan Lakes - ) ) : )
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - - - : -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus - - - : -
18 | HxB 00 00 11 : 7.8 18 | HxB - - ) : )
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 : 11 19 | Saffier - - - : )
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - - - : -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 : 0,0 21 | Mariska - - - : -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 : 0,0 22 | Lednicky - - - : -
23 | UCDM2 0,0 0,0 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 - - - : -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - - - : -
25 | UCDM14 00 100 117 : 11,7 25 | UCDM14 - (OGO : )
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna - - - : -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - - - : -
28 | lIceberg 0,0 0,0 24,4 : 31,1 28 | Iceberg - - ) : )
29 | Reskia 0,0 0,0 51 : 10,3 29 | Reskia - - ) )
30 | P1273617 00 11 103 : 17,2 30 | PI273617 - (OIS )
31 | LSE/18 14 58 58 : 10,1 31 | LSE/18 ) ) ) ()
32 | PIVT 1309 00 44 44 : 10,0 32 | PIVT 1309 - 6 O )
33 | LSE/57/15 11 289 456 : 56,7 33 | LSE/57/15 “) “) (+) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 00 278 333 37,8 35 1544 - ) ) (+)
37 | P1491178 21 83 115 . 17,7 37 | P1491178 O OTENG) )
38 | P1491229 00 29 116 . 14,5 38 | P1491229 - OO )
39 | CS-RL 0,0 46 115 : 12,6 39 | CS-RL - O] -) ()
41 | CGN 14255 0,0 8,3 8,3 : 11,7 41 | CGN 14255 - ) -) (-)
42 | CGN 14256 13 67 213 . 28,0 42 | CGN 14256 OO NG )
43 | CGN 14270 0,0 91 152 : 15,2 43 | CGN 14270 - O] -) ()
44 | CGN 14280 00 264 276 . 36,8 44 | CGN 14280 - OO +)
45 | Titan 0,0 2,5 25 : 49 45 | Titan - ) -) (-)
46 | Libusa 0,0 0,0 2,3 : 8,0 46 | Libusa - - ) )
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 : 0,0 47 | Ninja - - - : -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 : 0,0 48 | Dandie - - - : -
49 | LS-102 00 141 282 . 41,0 49 | LS-102 - OO *)
50 | Colorado 11 100 16,7 : 16,7 50 | Colorado ) ) ) )
51 | Discovery 0,0 0,0 0,0 : 0,0 51 | Discovery - - - : -
52 | Argeles 0,0 2,2 14,4 : 18,9 52 | Argeles - ) ) : )
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 : 0,0 53 | UC02200 - - - : -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - - - : -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 : 0,0 55 | UC02202 - - - : -
56 | UC02204 0,0 0,0 2,6 : 2,6 56 | UC02204 - - ) : )
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - - - : -
58 | UC02206 0,0 11 6,5 : 10,8 58 | UC02206 - ) -) : ()
59 | G288 6,0 452 524 . 70,2 59 | G288 6 & + . +
Kontrola 1,2 40,7 494 : 51,9 Kontrola (-) (+) (+) . +
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Tabulka 19c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 19d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 16/2/11 Izolat B. lactucae 16/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCbDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 -
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 -
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24+27 : -
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 : -
25 | UCDM14 14 - Pl 491229 30 -
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 -
27 Regina di 5 ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 . - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 - ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 - (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 20a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 20b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 17/1/11 Izolat B. lactucae 17/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green - : - : -
2 | Blondine 0,0 : 5,7 : 57 2 | Blondine - : ) : )
3 | Cristallo 0,0 . 0,0 : 0,0 3 | Cristallo - : - : -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 : 0,0 4 | Mildura - : - : -
5 | Line 4/57/D 0,0 . 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D - : - : -
6 | Valmaine 16,0 . 32,0 : 50,7 6 | Valmaine ) : ) : +
7 | Sabine 0,0 : 0,0 : 0,0 7 | Sabine - : - : -
8 | Mesa 0,0 : 4,6 : 6,9 8 | Mesa - : ) : )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 : 0,0 9 | Valverde - : - : -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - : - : -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 : 0,0 11 | Sucrine - : - : -
12 | Capitan 3,3 . 61,1 : 74,4 12 | Capitan ) : + : +
13 | British Hilde 0,0 . 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - : - : -
14 | Pennlake 0,0 : 28,4 : 494 14 | Pennlake - : ) : )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 49,3 : 49,3 15 | Spartan Lakes - : (+) : (+)
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - : - : -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus - : - : -
18 | HxB 0,0 : 0,0 : 0,0 18 | HxB - : - : -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 : 0,0 19 | Saffier - : - : -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - : - : -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 : 0,0 21 | Mariska - : - : -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 : 2,7 22 | Lednicky - : - : )
23 | UCDM2 0,0 . 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 - : - : -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - : - : -
25 | UCDM14 0,0 : 52,9 : 60,9 25 | UCDM14 - - + . +
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna - : - : -
27 | Regina di Maggio | 0,0 : 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - : - : -
28 | lIceberg 0,0 : 46,7 : 51,1 28 | Iceberg - : (+) : +
29 | Reskia 0,0 : 2,3 : 34 29 | Reskia - : ) : )
30 | P1273617 1,1 : 345 . 37,9 30 | PI273617 ) : ) *)
31 | LSE/18 0,0 : 16,7 : 16,7 31 | LSE/18 - : ) ()
32 | PIVT 1309 0,0 . 30,0 : 35,6 32 | PIVT 1309 - - ) - (+)
33 | LSE/57/15 69,8 : 100,0 : 100,0 33 | LSE/57/15 + : + : +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 1,2 : 50,0 57,1 35 1544 ) . (+) . +
37 | P1491178 73,6 : 98,9 . 98,9 37 | P1491178 + + +
38 | P1491229 40,9 : 84,8 . 86,4 38 | P1491229 (+) + +
39 | CS-RL 13,3 . 93,3 : 94,4 39 | CS-RL ) - + - +
41 | CGN 14255 39,3 : 77,4 . 77,4 41 | CGN 14255 (+) : + . +
42 | CGN 14256 58,6 : 94,3 : 94,3 42 | CGN 14256 + : + : +
43 | CGN 14270 41,0 . 80,8 : 80,8 43 | CGN 14270 +) + +
44 | CGN 14280 24,1 : 64,4 . 75,9 44 | CGN 14280 ) : + . +
45 | Titan 0,0 : 0,0 : 0,0 45 | Titan - : - : -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 : 0,0 46 | Libusa - : - : -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 . 0,0 47 | Ninja - : - . -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 : 0,0 48 | Dandie - : - : -
49 | LS-102 35,4 : 76,8 : 77,8 49 | LS-102 +) . + . +
50 | Colorado 0,0 : 63,2 : 65,5 50 | Colorado - : + : +
51 | Discovery 0,0 : 1,2 : 1,2 51 | Discovery - : ) : )
52 | Argeles 0,0 : 53,1 : 65,4 52 | Argeles - : + : +
53 | UC02200 0,0 : 0,0 : 0,0 53 | UC02200 - : - : -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - : - : -
55 | UC02202 0,0 . 0,0 : 0,0 55 | UC02202 - : - : -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 : 0,0 56 | UC02204 - : - : -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - : - : -
58 | UC02206 0,0 . 0,0 : 0,0 58 | UC02206 - : - : -
59 | G288 59,8 : 98,9 : 100,0 59 | G288 + - + - +
Kontrola 59,7 : 94,4 : 98,6 Kontrola + . + . +
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Tabulka 20c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 20d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 17/1/11 Izolat B. lactucae 17/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 Blondine 1+13 - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 13 +
12 | Capitan 11 11 + UCbDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 13 + LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24+27 24+27 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 . - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbm14 14 14 + Pl 491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 21a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 21b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypi
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 18/11 Izolat B. lactucae 18/11
, Celkovy stupen napadeni , Celkovy stupeil napadeni
DS Iﬁ;ggj \:: gesrrl)(;)typu Dny hodnoceni po inokulaci DS Iﬁ;;eu \;geerlj(;typ 4 Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 . 0,0 . 0,0 1 | Cobham Green - . - . -
2 Blondine 0,0 . 0,0 . 0,0 2 Blondine - . - . -
3 Cristallo 0,0 : 0,0 : 0,0 3 Cristallo - : - : -
4 | Mildura 0,0 . 0,0 . 0,0 4 Mildura - . - . -
5 | Line 4/57/D 0,0 . 0,0 . 0,0 5 | Line 4/57/D - . - . -
6 | Valmaine 8,3 . 33,3 : 39,3 6 | Valmaine ) : ) : (+)
7 | Sabine 0,0 . 0,0 . 0,0 7 | Sabine - . - . -
8 Mesa 0,0 : 0,0 : 0,0 8 Mesa - : - : -
9 | Valverde 0,0 : 0,0 : 0,0 9 Valverde - : - : -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne - : - : -
11 | Sucrine 0,0 . 0,0 . 0,0 11 | Sucrine - . - . -
12 | Capitan 0,0 . 61,1 : 64,4 12 | Capitan - : + : +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 : 0,0 13 | British Hilde - : - : -
14 | Pennlake 0,0 . 0,0 . 0,0 14 | Pennlake - . - . -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 : 0,0 15 | Spartan Lakes - : - : -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas - : - : -
17 | Amanda Plus 0,0 . 0,0 . 0,0 17 | Amanda Plus - . - . -
18 | HxB 0,0 . 0,0 : 0,0 18 | HxB - . - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 : 0,0 19 | Saffier - : - : -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 : 0,0 20 | Vanguard - : - : -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 : 0,0 21 | Mariska - : - : -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 : 0,0 22 | Lednicky - . - - -
23 | UCDM2 0,0 . 0,0 . 0,0 23 | UCDM2 - . - . -
24 | UCDM10 0,0 . 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 - . - - -
25 | UCDbM14 0,0 : 61,9 . 67,9 25 | UCDM14 - . + . +
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna - : - : -
27 | Regina di Maggio | 0,0 : 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio - : - : -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 : 0,0 28 | Iceberg - : - : -
29 | Reskia 0,0 . 0,0 . 0,0 29 | Reskia - . - . -
30 | P1273617 0,0 . 0,0 : 2,3 30 | P1273617 - . - - )
31 | LSE/18 0,0 : 52,2 . 52,2 31 | LSE/18 - : + . +
32 | PIVT 1309 15,6 : 74,4 . 84,4 32 | PIVT 1309 ) . + . +
33 | LSE/57/15 65,6 . 94,4 : 94,4 33 | LSE/57/15 + . + - +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 | pivT 1544 00 ' 00 00 35 | 1544 ) ' . ' .
37 | P1491178 41,7 : 84,5 . 89,3 37 | P1491178 (+) . + +
38 | P1491229 21,8 : 61,5 . 65,4 38 | P1491229 ) . + +
39 | CS-RL 2,2 . 33,3 . 40,0 39 | CS-RL ) - ) (+)
41 | CGN 14255 56,2 : 65,7 . 67,6 41 | CGN 14255 + : + +
42 | CGN 14256 81,6 : 87,4 . 89,7 42 | CGN 14256 + : + +
43 | CGN 14270 45,7 : 77,8 . 81,5 43 | CGN 14270 +) . + +
44 | CGN 14280 46,0 . 93,1 . 96,6 44 | CGN 14280 (+) . + +
45 | Titan 0,0 . 0,0 . 0,0 45 | Titan - . - -
46 | Libusa 0,0 . 0,0 . 0,0 46 | Libusa - . - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 . 0,0 47 | Ninja - : - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 : 0,0 48 | Dandie - : - -
49 | LS-102 42,9 : 85,7 . 85,7 49 | LS-102 +) . + +
50 | Colorado 0,0 : 0,0 : 0,0 50 | Colorado - : - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 : 0,0 51 | Discovery - : - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 : 0,0 52 | Argeles - : - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 : 0,0 53 | UC02200 - : - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 : 0,0 54 | UC02201 - . - -
55 | UC02202 0,0 . 0,0 . 0,0 55 | UC02202 - . - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 : 0,0 56 | UC02204 - : - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 : 0,0 57 | UC02205 - : - -
58 | UC02206 0,0 . 0,0 . 0,0 58 | UC02206 - . - -
59 | G288 63,2 : 96,6 . 97,7 59 | G288 + . + +
Kontrola 69,0 : 100,0 : 100,0 Kontrola + - + +
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Tabulka 21c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 21d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 18/11 Izolat B. lactucae 18/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 16 +
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 16 + UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 22a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 22b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 20/11 Izolat B. lactucae 20/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green : 889 984 : 100,0 1 | Cobham Green : + + : +
2 | Blondine : 0,0 258 : 81,8 2 | Blondine : - ) +
3 | Cristallo : 250 750 : 77,4 3 | Cristallo ) + +
4 | Mildura : 41,7 881 : 97,6 4 | Mildura +) + +
5 | Line 4/57/D : 344 744 : 95,6 5 | Line 4/57/D ) + +
6 | Valmaine : 91,0 98,7 : 98,7 6 | Valmaine + + +
7 | Sabine : 97,2 100,0 : 100,0 7 | Sabine + + +
8 | Mesa : 31,0 724 : 88,5 8 | Mesa ) + +
9 | Valverde : 235 543 : 74,1 9 | Valverde ) + +
10 | Bourguignonne : 456 75,6 : 92,2 10 | Bourguignonne (+) + +
11 | Sucrine : 87,4 931 : 94,3 11 | Sucrine + + +
12 | Capitan : 63,3 856 : 88,9 12 | Capitan + + +
13 | British Hilde . 1,1 17,2 . 55,2 13 | British Hilde OO +
14 | Pennlake : 10,7 464 : 57,1 14 | Pennlake ) (+) +
15 | Spartan Lakes : 253 724 : 79,3 15 | Spartan Lakes : ) + +
16 | Kinemontepas : 0,0 12,2 : 27,8 16 | Kinemontepas : - “) )
17 | Amanda Plus : 71,4 917 : 95,2 17 | Amanda Plus : + + +
18 | HxB . 36,1 70,8 . 76,4 18 | HxB . (+) + +
19 | Saffier : 53 56,0 : 84,0 19 | Saffier : ) + +
20 | Vanguard : 3,2 44,4 : 49,2 20 | Vanguard : ) (+) )
21 | Mariska : 0,0 0,0 : 0,0 21 | Mariska : - - -
22 | Lednicky : 36,7 683 : 83,3 22 | Lednicky : ) + +
23 | UCDM2 : 71 28,6 : 48,8 23 | UCDM2 . ) ) (+)
24 | UCDM10 . 71,4 86,9 . 94,0 24 | UCDM10 : + + +
25 | UCDM14 : 86,4 98,8 : 98,8 25 | UCbM14 . + + +
26 | Santa Anna : 246 609 : 73,9 26 | Santa Anna : ) + +
27 | Regina di Maggio : 536 774 : 90,5 27 | Regina di Maggio : + + +
28 | lceberg : 60,3 87,2 : 94,9 28 | Iceberg : + + +
29 | Reskia : 0,0 14,3 : 41,7 29 | Reskia . - ) +)
30 | P1273617 . 22,2 87,8 : 96,7 30 | P1273617 . ) + . +
31 | LSE/18 : 0,0 0,0 : 9,5 31 | LSE/18 : - - : ()
32 | PIVT 1309 : 0,0 0,0 : 0,0 32 | PIVT 1309 : - - : -
33 | LSE/57/15 : 144 533 : 61,1 33 | LSE/57/15 : ) + : +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 16,0 25,3 35 1544 : - -) : ()
37 | P1491178 . 0,0 0,0 . 0,0 37 | P1491178 : - - : -
38 | P1491229 : 0,0 0,0 : 0,0 38 | P1491229 : - - : -
39 | CS-RL : 0,0 0,0 : 0,0 39 | CS-RL : - - : -
41 | CGN 14255 : 64 192 . 19,2 || 41 | CGN 14255 : (OGO : )
42 | CGN 14256 . 0,0 0,0 . 10,7 42 | CGN 14256 : - - . )
43 | CGN 14270 : 0,0 0,0 : 31,9 43 | CGN 14270 : - - : ()
44 | CGN 14280 : 0,0 0,0 : 34 44 | CGN 14280 : - - : ()
45 | Titan : 0,0 0,0 : 10,3 45 | Titan : - - : (-)
46 | Libusa : 0,0 0,0 : 0,0 46 | Libusa : - - : -
47 | Ninja : 00 38 . 21,8 || 47 | Ninja : - ) : )
48 | Dandie : 2,3 51,7 : 85,1 48 | Dandie : ) + : +
49 | LS-102 : 0,0 0,0 : 0,0 49 | LS-102 : - - : -
50 | Colorado : 0,0 0,0 : 0,0 50 | Colorado : - - : -
51 | Discovery : 34 37,9 : 42,5 51 | Discovery : ) (+) : (+)
52 | Argeles : 0,0 0,0 : 33 52 | Argeles : - - : )
53 | UC02200 : 0,0 2,2 : 16,7 53 | UC02200 : - -) : ()
54 | UC02201 : 0,0 0,0 : 0,0 54 | UC02201 : - - : -
55 | UC02202 : 0,0 0,0 : 0,0 55 | UC02202 : - - : -
56 | UC02204 : 0,0 0,0 : 0,0 56 | UC02204 : - - : -
57 | UC02205 : 37 25,9 : 54,3 57 | UC02205 . ) ) . +
58 | UC02206 : 0,0 0,0 : 69,0 58 | UC02206 . - - . +
59 | G288 : 274 28,6 : 100,0 59 | G288 . ) ) . +
Kontrola : 13,3 253 : 34,7 Kontrola : () () ()
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Tabulka 22c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 22d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 20/11 Izolat B. lactucae 20/11
. Dm gen . Zéavéretné
Ao I T N CemiaIP | P viakor  hodnocen
) faktor) ) ) 14. den
1 | Cobham Green ? ? + Lednicky 1 1 +
2 | Blondine 1+13 1+13 + UCDM2 2 2 +
3 | Cristallo 1+2 1+2 + Dandie 3 3 +
4 | Mildura 1+3 1+3 + Line 4/57/D 4 4 +
5 | Line 4/57/D 4 4 + Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 6 +
7 | Sabine 6 6 + LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 7+13 + UCDM10 10 10 +
9 | Valverde 5/8 5/8 + Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne 4+5/8+10  4+5/8+10+ + British Hilde 12 12 +
+13+14 13+14 Pennlake 13 13 +
11 | Sucrine 5/8+10 5/8+10 + UCDM14 14 14 +
12 | Capitan 11 11 + PIVT 1309 15 : -
13 | British Hilde 12 12 + LSE/18 16 -
14 | Pennlake 13 13 + LS-102 17 -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + Colorado 18 -
. 10+13+1 CS-RL 19 -
16 | Kinemontepas 6 - CGN 05153 Ti2 )
17 | Amanda Plus 2+4 2+4 + PIVT 1544
18 | HxB 11 11 + CGN 14255 24+25 -
. 1+3+7+1 CGN 14256 24+26 -
19 | Saffier 6 1+3+7+16 + CGN 14270 24427 ]
20 | Vanguard 7+10+13 7+10+13 + CGN 14280 24+28 -
21 | Mariska 18 : - P1491178 24+29 -
22 | Lednicky 1 1 + P1491229 30 -
23 | UCDM2 2 2 + UC02201 32 -
24 | UCDM10 10 10 + UC02202 33 -
25 | UCDM14 14 14 + UC02204 35 -
26 | Santa Anna ? ? + Ninja 36 : -
27 Regin_a di ” " + Discovery 37 37 +
Maggio Argeles 38 : -
28 | Iceberg ? ? + UC02205 41 41 +
29 | Reskia 1+3+7 1+3+7 + UC02206 42 42 +
30 | PI1273617 ? ? +
31 | LSE/18 16 -
32 | PIVT 1309 15 : - DS  =¢islo potadi v Diferencia¢nim souboru
33 | LSE/57/15 7+? 7+? + ZH = zavéreéné hodnoceni
35 CGN 05153 7423 } : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
PIVT 1544 (tabulky c/d)
37 | P1491178 24429 - + = nachylnost
38 | P1491229 30 - (+) = heterogenita
39 | CS-RL ?19 - - = odolnost
41 | CGN 14255 24425 - () = nelplna odolnost
42 | CGN 14256 24426 -
43 | CGN 14270 24+27 -
44 | CGN 14280 24428 -
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 : -
48 | Dandie 3 3 +
49 | LS-102 17 . -
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 37 +
52 | Argeles 38 : -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 : -
57 | UC02205 41 41 +
58 | UC02206 42 42 +
59 | G288 ? ? +




Tabulka 23a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 23b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 21/2/11, Izolat B. lactucae 21/2/11y
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 8,3 11,9 11,9 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 0,0 . 26,4 31,0 27,6 12 | Capitan - : ) ) )
13 | British Hilde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 . 2,6 2,6 2,6 24 | UCDM10 - . ) ) )
25 | UCDM14 0,0 . 14,3 14,3 14,3 25 | UCDM14 - . ) ) )
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | PI1273617 0,0 : 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - : - - -
31 | LSE/18 0,0 . 15,7 194 26,9 31 | LSE/18 - . ) ) )
32 | PIVT 1309 0,0 : 26,4 31,0 32,2 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 1,2 . 27,4 452 63,1 33 | LSE/57/15 ) . ) (+) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 0,0 0,0 35 1544 - : - - -
37 | P1491178 0,0 . 389 422 422 37 | P1491178 - . +) +) (+)
38 | P1491229 2,3 . 21,8 23,0 28,7 38 | P1491229 ) . ) ) )
39 | CS-RL 0,0 : 0,0 0,0 0,0 39 | CS-RL - : - - -
41 | CGN 14255 3,7 . 44,4 457 46,9 41 | CGN 14255 ) . (+) (+) +)
42 | CGN 14256 12,6 . 69,0 74,7 79,3 42 | CGN 14256 ) . + + +
43 | CGN 14270 49 : 77,8 80,2 85,2 43 | CGN 14270 ) - + + +
44 | CGN 14280 0,0 . 28,6 29,8 32,1 44 | CGN 14280 - . ) ) )
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 1,0 : 32,3 32,3 354 49 | LS-102 ) - ) O] (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 11 11 11 51 | Discovery - : ) ) )
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 11 . 62,1 63,2 78,2 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 1,1 : 19,5 43,7 56,3 Kontrola (-) : () (+) +
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Tabulka 23c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 23d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 21/2/11y, Izolat B. lactucae 21/2/11,,
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 24a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 24b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypit
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 22/4/11 Izolat B. lactucae 22/4/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 2,7 8,0 8,0 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 0,0 . 244 33,3 35,6 12 | Capitan - . ) () G
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 60,0 75,6 75,6 15 | Spartan Lakes - : + + +
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 1,1 272 296 25 | UCDM14 - : OO RG]
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 74 74 28 | Iceberg - : - ) )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 0,0 : 254 57,1 57,1 30 | P1273617 - . ) + +
31 | LSE/18 0,0 : 219 30,2 31,3 31 | LSE/18 - : ) () ()
32 | PIVT 1309 0,0 : 155 250 28,6 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 0,0 : 26,7 422 622 33 | LSE/57/15 - . ) (+) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 185 222 259 35 1544 - ) ) )
37 | P1491178 44 : 73,3 73,3 73,3 37 | P1491178 ) . + + +
38 | P1491229 0,0 . 269 282 295 38 | P1491229 - . ) ) )
39 | CS-RL 1,1 : 278 31,1 389 39 | CS-RL ) ) O] (+)
41 | CGN 14255 10,7 . 58,3 595 595 41 | CGN 14255 “) : + + +
42 | CGN 14256 12,6 . 506 609 621 42 | CGN 14256 ) . + + +
43 | CGN 14270 51 : 51,3 64,1 64,1 43 | CGN 14270 ) . + + +
44 | CGN 14280 0,0 . 40,7 469 494 44 | CGN 14280 - . @D ®H ®
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 31 : 396 448 458 49 | LS-102 ) - ) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 13 2,7 6,7 50 | Colorado - : ) ) )
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 1,2 51 | Discovery - : - - )
52 | Argeles 0,0 : 0,0 34 57 52 | Argeles - : - ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 11 57 | UC02205 - : - - )
58 | UC02206 2,3 : 9,2 10,3 10,3 58 | UC02206 ) : ) ) )
59 | G288 10,7 . 720 747 813 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 3,1 : 60,4 62,5 63,5 Kontrola (-) + + +
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Tabulka 24c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 24d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 22/4/11 Izolat B. lactucae 22/4/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 :
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24+27 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 : -
97 Regina di " ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 25a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 25b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 23/1/11,, Izolat B. lactucae 23/1/11,
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 33 33 33 2 | Blondine - : ) ) )
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 21,5 36,6 43,0 6 | Valmaine - : ) (+) (+)
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 2,2 6,7 15,6 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 9,7 . 82,8 90,3 90,3 12 | Capitan ) : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 6,0 8,3 10,7 15 | Spartan Lakes - : ) ) )
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 16,7 306 333 25 | UCDM14 - : ) () ()
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 1,2 1,2 28 | Iceberg - : - ) )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 0,0 . 0,0 6,7 122 30 | P1273617 - . - ) )
31 | LSE/18 0,0 : 0,0 0,0 78 31 | LSE/18 - : - - )
32 | PIVT 1309 1,1 . 344 478 678 32 | PIVT 1309 ) : 6 ® +
33 | LSE/57/15 0,0 : 389 522 578 33 | LSE/57/15 - : (+) + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 9,9 222 284 35 1544 ) ) o ) )
37 | P1491178 0,0 : 56,3 67,8 73,6 37 | P1491178 - : + + +
38 | P1491229 0,0 : 280 280 280 38 | P1491229 - : -) () ()
39 | CS-RL 1,2 : 395 66,7 66,7 39 | CS-RL ) - +) + +
41 | CGN 14255 9,7 : 36,1 41,7 41,7 || 41 | CGN 14255 ) : O OENG)
42 | CGN 14256 12,8 : 66,7 76,9 78,2 42 | CGN 14256 ) : + + +
43 | CGN 14270 0,0 : 13,8 14,9 19,5 43 | CGN 14270 - : ) ) )
44 | CGN 14280 17,9 : 857 869 881 44 | CGN 14280 ) : + + +
45 | Titan 0,0 : 16,7 238 369 45 | Titan - : -) () +)
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 19 . 16,7 407 444 || 49 | LS-102 ) : 6 @ ®
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 8,9 46,7 53 | UC02200 - : - ) )
54 | UC02201 0,0 : 0,0 11 4,4 54 | UC02201 - : - () ()
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 33 78 56 | UC02204 - : - ) )
57 | UC02205 0,0 : 0,0 128 321 57 | UC02205 - : - () ()
58 | UC02206 0,0 : 4,6 28,7 437 58 | UC02206 - . ) O] (+)
59 | G288 0,0 : 724 87,4 100,0 59 | G288 - - + + +
Kontrola 19,4 : 78,5 83,9 83,9 Kontrola (-) - + + +
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Tabulka 25c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 25d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 23/1/11y, Izolat B. lactucae 23/1/11,,
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 42 +
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal 6+LSal +
46 | Libusa 18+? : -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 : -
53 | UC02200 4+15 4+15 +
54 | UC02201 32 : -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 : -
58 | UC02206 42 42 +
59 | G288 ? ? +




Tabulka 26a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 26b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 24/2/11 Izolat B. lactucae 24/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 : 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - : - -
2 | Blondine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 2 | Blondine - - : - -
3 Cristallo 0,0 0,0 : 0,0 0,0 3 Cristallo - - : - -
4 | Mildura 0,0 0,0 : 0,0 0,0 4 | Mildura - - : - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 : 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - : - -
6 | Valmaine 0,0 0,0 : 8,9 12,2 6 | Valmaine - - : ) )
7 | Sabine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 7 | Sabine - - : - -
8 | Mesa 0,0 0,0 : 0,0 1,2 8 | Mesa - - : - )
9 | Valverde 0,0 0,0 : 0,0 0,0 9 | Valverde - - : - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 : 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - : - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 11 | Sucrine - - : - -
12 | Capitan 11 15,6 : 30,0 30,0 12 | Capitan ) ) : ) )
13 | British Hilde 0,0 0,0 . 0,0 0,0 13 | British Hilde - - . - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 : 0,0 0,0 14 | Pennlake - - : - -
15 | Spartan Lakes 0,0 0,0 : 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - - : - -
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 : 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - : - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 : 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - : - -
18 | HxB 0,0 0,0 : 0,0 0,0 18 | HxB - - . - -
19 | Saffier 0,0 0,0 : 0,0 0,0 19 | Saffier - - : - -
20 | Vanguard 0,0 0,0 : 0,0 0,0 20 | Vanguard - - : - -
21 | Mariska 0,0 0,0 : 0,0 0,0 21 | Mariska - - : - -
22 | Lednicky 0,0 0,0 : 0,0 0,0 22 | Lednicky - - . - -
23 | uCbM2 0,0 0,0 : 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - : - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 : 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - . - -
25 | UCDM14 00 86 . 172 204 || 25 | UCDM14 - ) : CIENO)
26 | Santa Anna 0,0 0,0 : 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - : - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 : 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - : - -
28 | lIceberg 0,0 0,0 : 0,0 0,0 28 | Iceberg - - : - -
29 | Reskia 0,0 0,0 : 0,0 0,0 29 | Reskia - - : - -
30 | P1273617 0,0 0,0 : 0,0 0,0 30 | P1273617 - - . - -
31 | LSE/18 0,0 2,9 : 8,8 8,8 31 | LSE/18 - ) : ) )
32 | PIVT 1309 0,0 8,9 : 26,7 26,7 32 | PIVT 1309 - ) : ) )
33 | LSE/57/15 0,0 14,4 : 44,4 533 33 | LSE/57/15 - ) . (+) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 0,0 0,0 0,0 35 1544 - - - -
37 | P1491178 1,1 300 : 478 489 37 | P1491178 6 6 . @ ®
38 | P1491229 00 198 . 432 457 38 | P1491229 - 8] . @ ®
39 | CS-RL 0,0 0,0 : 0,0 0,0 39 | CS-RL - - : - -
41 | CGN 14255 3,6 19,0 . 32,1 33,3 41 | CGN 14255 ) ) ) )
42 | CGN 14256 11 34,4 . 52,2 61,1 42 | CGN 14256 ) ) + +
43 | CGN 14270 1,1 13,3 : 33,3 34,4 43 | CGN 14270 ) ) ) )
44 | CGN 14280 00 24 . 83 11,9 44 | CGN 14280 - ) . ) )
45 | Titan 0,0 0,0 : 0,0 0,0 45 | Titan - - : - -
46 | Libusa 0,0 0,0 : 0,0 0,0 46 | Libusa - - : - -
47 | Ninja 0,0 0,0 . 0,0 0,0 47 | Ninja - - : - -
48 | Dandie 0,0 0,0 : 0,0 0,0 48 | Dandie - - : - -
49 | LS-102 4,0 24,2 : 33,3 36,4 49 | LS-102 ) ) . O] (+)
50 | Colorado 0,0 0,0 : 0,0 0,0 50 | Colorado - - : - -
51 | Discovery 0,0 0,0 : 0,0 0,0 51 | Discovery - - : - -
52 | Argeles 0,0 0,0 : 0,0 0,0 52 | Argeles - - : - -
53 | UC02200 0,0 0,0 : 0,0 0,0 53 | UC02200 - - : - -
54 | UC02201 0,0 0,0 : 0,0 0,0 54 | UC02201 - - . - -
55 | UC02202 0,0 0,0 : 0,0 0,0 55 | UC02202 - - : - -
56 | UC02204 0,0 0,0 : 0,0 0,0 56 | UC02204 - - : - -
57 | UC02205 0,0 0,0 : 0,0 0,0 57 | UC02205 - - : - -
58 | UC02206 0,0 0,0 : 0,0 0,0 58 | UC02206 - - : - -
59 | G288 25 40,7 . 60,5 61,7 59 | G288 ) ) . + +
Kontrola 0,0 14,7 . 46,7 70,7 Kontrola - () . (+) +
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Tabulka 26¢. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 26d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 24/2/11 Izolat B. lactucae 24/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 : -
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 : - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 27a. Intenzita napadeni testovanych genotypt
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu

Tabulka 27b. Kvalitativni
Lactuca spp. s B. lactucae

vyhodnoceni interakci genotypt

Izolat B. lactucae 25/2/11 Izolat B. lactucae 25/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 : 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - -
2 | Blondine 0,0 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - - : - -
3 Cristallo 0,0 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - - : - -
4 | Mildura 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - - : - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - : - -
6 | Valmaine 0,0 7,6 18,2 18,2 6 | Valmaine - ) ) )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - -
8 Mesa 0,0 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - - - -
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - -
12 | Capitan 0,0 4,6 12,6 13,8 12 | Capitan - ) ) )
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - - - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - - - -
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - -
18 | HxB 00 00 24 24 18 | HxB - - CIENO)
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - - - -
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - - - -
23 | uCbM2 0,0 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - - -
25 | uCbm14 0,0 0,0 0,0 0,0 25 | UCDM14 - - - -
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - - -
28 | lIceberg 0,0 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - - - -
29 | Reskia 0,0 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - - - -
30 | P1273617 0,0 0,0 11,9 15,5 30 | P1273617 - - ) )
31 | LSE/18 0,0 0,0 3,0 3,0 31 | LSE/18 - - ) )
32 | PIVT 1309 0,0 0,0 0,0 0,0 32 | PIVT 1309 - - - -
33 | LSE/57/15 0,0 13,1 48,8 56,0 33 | LSE/57/15 - ) (+)
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 0,0 14,7 14,7 35 1544 - - ) )
37 | P1491178 49 395 56,8 60,5 37 | P1491178 O] + +
38 | P1491229 00 83 181 2972 38 | P1491229 - ) ) )
39 | CS-RL 0,0 0,0 11,9 11,9 39 | CS-RL - - ) )
41 | CGN 14255 0,0 41,7 45,8 61,1 41 | CGN 14255 - (+) (+) +
42 | CGN 14256 28 306 444 444 42 | CGN 14256 (OO OO
43 | CGN 14270 33 450 56,7 56,7 || 43 | CGN 14270 6 @ + +
44 | CGN 14280 0,0 0,0 141 141 44 | CGN 14280 - - ) )
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - - - -
46 | Libusa 0,0 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - - - -
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - - -
49 | LS-102 2,0 11,1 20,2 22,2 49 | LS-102 ) ) ) )
50 | Colorado 0,0 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - - - -
51 | Discovery 0,0 2,2 44 44 51 | Discovery - ) ) )
52 | Argeles 0,0 0,0 74 74 52 | Argeles - - ) )
53 | UC02200 0,0 0,0 1,1 33 53 | UC02200 - - ) )
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - -
55 | UC02202 0,0 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - - - -
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - - - -
57 | UC02205 0,0 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - - -
58 | UC02206 0,0 0,0 5,7 10,3 58 | UC02206 - - ) )
59 | G288 0,0 13,1 29,8 345 59 | G288 - “) ) )
Kontrola 0,0 16,0 44,0 69,3 Kontrola - () (+) +
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Tabulka 27c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 27d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 25/2/11 Izolat B. lactucae 25/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 -
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferencia¢nim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 -
49 | LS-102 17 -
50 | Colorado 18sec -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 -
59 | G288 ? -
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Tabulka 28a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 28b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 26/1/11 Izolat B. lactucae 26/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 0,0 : 0,0 0,0 1 | Cobham Green - - : - -
2 | Blondine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 2 | Blondine - - : - -
3 Cristallo 0,0 0,0 : 0,0 0,0 3 Cristallo - - : - -
4 | Mildura 0,0 0,0 : 0,0 0,0 4 | Mildura - - : - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 : 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - : - -
6 | Valmaine 0,0 41,1 : 48,9 48,9 6 | Valmaine - (+) : (+) (+)
7 | Sabine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 7 | Sabine - - : - -
8 | Mesa 0,0 0,0 : 2,6 2,6 8 | Mesa - - : ) )
9 | Valverde 0,0 0,0 : 0,0 0,0 9 | Valverde - - : - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 : 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - : - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 : 0,0 0,0 11 | Sucrine - - : - -
12 | Capitan 0,0 52,4 : 64,3 64,3 12 | Capitan - + : + +
13 | British Hilde 0,0 0,0 . 0,0 0,0 13 | British Hilde - - . - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 : 0,0 0,0 14 | Pennlake - - : - -
15 | Spartan Lakes 0,0 3,6 : 10,7 10,7 15 | Spartan Lakes - ) : ) )
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 : 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - : - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 : 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - : - -
18 | HxB 0,0 0,0 : 0,0 0,0 18 | HxB - - : - -
19 | Saffier 0,0 0,0 : 0,0 0,0 19 | Saffier - - : - -
20 | Vanguard 0,0 0,0 : 0,0 0,0 20 | Vanguard - - : - -
21 | Mariska 0,0 0,0 : 0,0 0,0 21 | Mariska - - : - -
22 | Lednicky 0,0 0,0 : 0,0 0,0 22 | Lednicky - - : - -
23 | uCbM2 0,0 0,0 : 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - : - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 : 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - : - -
25 | UCDM14 00 147 . 26,7 280 25 | UCDM14 - ) : CIENO)
26 | Santa Anna 0,0 0,0 : 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - : - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 : 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - : - -
28 | lIceberg 0,0 0,0 : 4,6 4,6 28 | Iceberg - - : ) )
29 | Reskia 0,0 0,0 : 0,0 0,0 29 | Reskia - - : - -
30 | P1273617 0,0 2,4 : 3,6 3,6 30 | P1273617 - ) : () ()
31 | LSE/18 0,0 3,0 : 258 318 31 | LSE/18 - “) ) )
32 | PIVT 1309 0,0 74 : 259 259 32 | PIVT 1309 - ) ) )
33 | LSE/57/15 00 10,7 : 595 714 33 | LSE/57/15 - ) + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 0,0 0,0 0,0 35 1544 - - - -
37 | P1491178 11 20,0 . 57,8 62,2 37 | P1491178 ) ) + +
38 | P1491229 00 80 : 241 241 38 | P1491229 - ) OCIENO)
39 | CS-RL 2,2 17,8 : 222 26,7 39 | CS-RL ) ) ) )
41 | CGN 14255 34 333 : 540 575 41 | CGN 14255 ) ) : + +
42 | CGN 14256 278 511 . 56,7 60,0 42 | CGN 14256 ) + . + +
43 | CGN 14270 115 494 . 529 52,9 || 43 | CGN 14270 6 @ . + +
44 | CGN 14280 36 31,0 : 50,0 53,6 44 | CGN 14280 “) “) : +) +
45 | Titan 0,0 0,0 : 0,0 0,0 45 | Titan - - : - -
46 | Libusa 0,0 0,0 : 0,0 0,0 46 | Libusa - - : - -
47 | Ninja 0,0 0,0 : 0,0 0,0 47 | Ninja - - : - -
48 | Dandie 0,0 0,0 : 0,0 0,0 48 | Dandie - - : - -
49 | LS-102 00 346 : 358 383 49 | LS-102 - ) . (+) (+)
50 | Colorado 0,0 0,0 : 0,0 2,7 50 | Colorado - - : - )
51 | Discovery 0,0 1,2 : 2,4 2,4 51 | Discovery - “) : ) )
52 | Argeles 0,0 0,0 : 0,0 0,0 52 | Argeles - - : -
53 | UC02200 0,0 0,0 : 0,0 11 53 | UC02200 - - : - )
54 | UC02201 0,0 0,0 : 0,0 1,2 54 | UC02201 - - : - ()
55 | UC02202 0,0 0,0 : 0,0 0,0 55 | UC02202 - - : - -
56 | UC02204 0,0 0,0 : 0,0 0,0 56 | UC02204 - - : - -
57 | UC02205 0,0 0,0 : 0,0 0,0 57 | UC02205 - - : - -
58 | UC02206 0,0 0,0 : 0,0 2,3 58 | UC02206 - - : - )
59 | G288 194 61,1 : 736 86,1 59 | G288 ) + . + +
Kontrola 2,2 22,7 . 56,0 77,3 Kontrola (-) () . + +
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Tabulka 28c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 28d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 26/1/11 Izolat B. lactucae 26/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 :
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 : -
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 : - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 29a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 29b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 27/1/11 Izolat B. lactucae 27/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 0,0 11 11 6 | Valmaine - : - ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 0,0 . 29,9 31,0 32,2 12 | Capitan - : ) ) )
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 0,0 0,0 0,0 25 | UCDM14 - : - - -
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 2,3 2,3 28 | Iceberg - : - ) )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | PI1273617 0,0 : 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - : - - -
31 | LSE/18 0,0 : 0,0 31 31 31 | LSE/18 - : - () ()
32 | PIVT 1309 0,0 : 18,9 18,9 18,9 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 0,0 : 344 444 60,0 33 | LSE/57/15 - : ) ) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 0,0 11 35 1544 - : - - )
37 | P1491178 0,0 : 62,2 63,3 63,3 37 | P1491178 - : + + +
38 | P1491229 0,0 . 413 453 453 38 | P1491229 - . @ @ @
39 | CS-RL 0,0 : 1,2 2,4 2,4 39 | CS-RL - : ) ) )
41 | CGN 14255 14 : 50,0 61,1 62,5 41 | CGN 14255 ) : (+) + +
42 | CGN 14256 1,2 : 42,9 57,1 57,1 42 | CGN 14256 ) : (+) + +
43 | CGN 14270 9,5 : 619 905 905 43 | CGN 14270 ) - + + +
44 | CGN 14280 0,0 . 138 149 16,1 44 | CGN 14280 - . ) ) )
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 44 44 44 46 | Libusa - : ) ) )
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 2,0 : 559 559 618 49 | LS-102 ) - + + +
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 1,2 : 69,1 71,6 82,7 59 | G288 ) . + + +
Kontrola 3,6 : 214 417 60,7 Kontrola (-) : () (+) +
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Tabulka 29c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 29d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 27/1/11 Izolat B. lactucae 27/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 30a. Intenzita napadeni testovanych genotypt
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu

Tabulka 30b. Kvalitativni
Lactuca spp. s B. lactucae

vyhodnoceni interakci genotypt

Izolat B. lactucae

28/1/11

Izolat B. lactucae

28/1/11

Néazev genotypu

Celkovy stupen napadeni

Celkovy stupeil napadeni

Nazev genotypu

DS Lactuca spp Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactuca spp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 . 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green . - - -
2 Blondine 0,0 0,0 0,0 0,0 2 Blondine - - - -
3 Cristallo 0,0 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - - - -
4 | Mildura 0,0 0,0 0,0 0,0 4 Mildura - - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - - - -
6 | Valmaine 0,0 4,6 4,6 10,3 6 | Valmaine - ) ) )
7 | Sabine 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - - - -
8 Mesa 0,0 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - - - -
9 | Valverde 0,0 0,0 0,0 0,0 9 Valverde - - - -
10 | Bourguignonne 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - - - -
11 | Sucrine 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - - - -
12 | Capitan 0,0 20,0 20,0 20,0 12 | Capitan - ) ) )
13 | British Hilde 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - - - -
14 | Pennlake 0,0 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 1,2 1,2 1,2 15 | Spartan Lakes - ) ) )
16 | Kinemontepas 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - - - -
17 | Amanda Plus 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - - - -
18 | HxB 0,0 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - - - -
19 | Saffier 0,0 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - - - -
20 | Vanguard 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - - - -
21 | Mariska 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - - - -
22 | Lednicky 0,0 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - - - -
23 | uCbM2 0,0 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - - - -
24 | UCDM10 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - - - -
25 | uCbm14 0,0 0,0 0,0 0,0 25 | UCDM14 - - - -
26 | Santa Anna 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - - - -
28 | lIceberg 0,0 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - - - -
29 | Reskia 0,0 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - - - -
30 | P1273617 0,0 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - - - -
31 | LSE/18 0,0 26,7 26,7 26,7 31 | LSE/18 - ) ) )
32 | PIVT 1309 0,0 2,2 2,2 2,2 32 | PIVT 1309 - ) ) )
33 | LSE/57/15 0,0 28,9 433 57,8 33 | LSE/57/15 - ) (+) +

CGN 05153 CGN 05153 PIVT

35 PIVT 1544 0,0 20,7 20,7 20,7 35 1544 - ) ) )
37 | P1491178 0,0 78,6 78,6 78,6 37 | P1491178 - + + +
38 | P1491229 0,0 100,0 100,0 100,0 38 | P1491229 - + + +
39 | CS-RL 0,0 74 74 74 39 | CS-RL - ) ) )
41 | CGN 14255 0,0 57,6 57,6 57,6 41 | CGN 14255 - + + +
42 | CGN 14256 1,2 27,4 333 33,3 42 | CGN 14256 ) ) ) )
43 | CGN 14270 0,0 78,2 82,1 82,1 43 | CGN 14270 - + + +
44 | CGN 14280 0,0 19,4 19,4 19,4 44 | CGN 14280 - ) ) )
45 | Titan 0,0 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - - - -
46 | Libusa 0,0 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - - - -
47 | Ninja 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - - - -
48 | Dandie 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - - -
49 | LS-102 3,7 71,3 71,3 72,2 49 | LS-102 ) + + +
50 | Colorado 0,0 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - - - -
51 | Discovery 0,0 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - - - -
52 | Argeles 0,0 0,0 0,0 33 52 | Argeles - - - )
53 | UC02200 0,0 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - - - -
54 | UC02201 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - - - -
55 | UC02202 0,0 2,4 2,4 2,4 55 | UC02202 - ) ) )
56 | UC02204 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - - -
57 | UC02205 0,0 74 8,6 8,6 57 | UC02205 - ) ) )
58 | UC02206 0,0 6,7 78 17,8 58 | UC02206 - ) ) )
59 | G288 1,3 48,0 50,7 61,3 59 | G288 ) +) + +
Kontrola 3,6 65,5 65,5 67,9 Kontrola (-) + + +
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Tabulka 30c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 30d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 28/1/11 Izolat B. lactucae 28/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 : -
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 : - (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 31a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 31b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 29/2/11 Izolat B. lactucae 29/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 34 4,6 4,6 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 0,0 1,2 1,2 8 | Mesa - : - ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 0,0 . 19,4 22,6 22,6 12 | Capitan - : ) ) )
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 0,0 0,0 0,0 25 | UCDM14 - : - - -
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | PI1273617 0,0 : 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - : - - -
31 | LSE/18 13 : 128 128 141 31 | LSE/18 ) : OO RG]
32 | PIVT 1309 1,1 : 56,3 56,3 598 32 | PIVT 1309 ) - + + +
33 | LSE/57/15 2,2 : 389 456 656 33 | LSE/57/15 “) : (+) +) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 0,0 0,0 0,0 35 1544 - : - - -
37 | P1491178 4.4 . 389 50,0 50,0 37 | P1491178 ) . @ @ @
38 | P1491229 0,0 . 449 478 478 38 | P1491229 - . @ ® @
39 | CS-RL 0,0 : 0,0 3,7 3,7 39 | CS-RL - : - ) )
41 | CGN 14255 9,0 . 56,4 654 654 41 | CGN 14255 ) . + + +
42 | CGN 14256 8,6 . 481 494 494 42 | CGN 14256 ) . @D ®H ®
43 | CGN 14270 14,8 : 65,4 65,4 71,6 43 | CGN 14270 ) . + + +
44 | CGN 14280 0,0 . 5,6 78 10,0 44 | CGN 14280 - . ) ) )
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 9,0 : 459 459 486 49 | LS-102 ) - (+) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 1,6 4.8 52 | Argeles - : - ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 0,0 : 60,2 60,2 688 59 | G288 - - + + +
Kontrola 46 : 322 322 552 Kontrola ) : OEN0) +
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Tabulka 31c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 31d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 29/2/11 Izolat B. lactucae 29/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 24427 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 : -
24 | UCDM10 10 - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 - P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 : - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 : - () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 32a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 32b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 30/1/11 Izolat B. lactucae 30/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 . 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - . - - -
2 Blondine 0,0 . 0,0 0,0 0,0 2 Blondine - . - - -
3 Cristallo 0,0 : 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 . 0,0 0,0 0,0 4 Mildura - . - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 : 70,4 70,4 70,4 6 Valmaine - : + + +
7 | Sabine 0,0 . 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - . - - -
8 | Mesa 0,0 : 8,0 16,1 23,0 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 9 Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 . 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - . - - -
12 | Capitan 0,0 . 84,4 87,8 87,8 12 | Capitan - : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 . 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - . - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 11 16 | Kinemontepas - : - - )
17 | Amanda Plus 0,0 . 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - . - - -
18 | HxB 0,0 . 3,6 4.8 6,0 18 | HxB - . ) ) )
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - . - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - . - - -
23 | uCbM2 0,0 : 2,4 11,9 16,7 23 | UCDM2 - : ) ) )
24 | UCDM10 0,0 . 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - . - - -
25 | UCDbM14 0,0 : 71,3 79,3 79,3 25 | UCDM14 - . + + +
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 74 25,9 34,6 28 | Iceberg - : ) ) )
29 | Reskia 0,0 . 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - . - - -
30 | P1273617 0,0 . 00 178 178 30 | P1273617 - . - ) )
31 | LSE/18 8,7 . 174 203 203 31 | LSE/18 ) . ) ) )
32 | PIVT 1309 0,0 : 6,0 7,1 13,1 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 9,7 : 57,0 65,6 65,6 33 | LSE/57/15 ) : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 10,1 : 73,9 76,8 78,3 35 1544 ) . + + +
37 | P1491178 414 : 96,6 98,9 98,9 37 | P1491178 (+) . + + +
38 | P1491229 15,3 . 431 431 486 38 | P1491229 ) . @ @ @
39 | CS-RL 13,1 : 77,4 77,4 77,4 39 | CS-RL ) . + + +
41 | CGN 14255 26,7 . 78,3 80,0 80,0 41 | CGN 14255 ) + + +
42 | CGN 14256 17,2 : 70,1 70,1 92,0 42 | CGN 14256 ) + + +
43 | CGN 14270 49 : 76,5 76,5 80,2 43 | CGN 14270 ) + + +
44 | CGN 14280 0,0 . 79,8 81,0 81,0 44 | CGN 14280 - . + + +
45 | Titan 0,0 . 0,0 4,0 53 45 | Titan - . - ) )
46 | Libusa 0,0 . 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - . - - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 1,1 2,3 47 | Ninja - : - OCIENO)
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 9,3 : 66,7 66,7 69,3 49 | LS-102 ) - + + +
50 | Colorado 0,0 : 55,1 55,1 55,1 50 | Colorado - : + + +
51 | Discovery 0,0 : 5,6 78 8,9 51 | Discovery - : ) ) )
52 | Argeles 0,0 : 184 276 31,0 52 | Argeles - : ) ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 1,2 1,2 53 | UC02200 - . - ) )
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 11 34 55 | UC02202 - : - ) )
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 . 14,4 233 26,7 57 | UC02205 - . ) ) )
58 | UC02206 0,0 : 41,4 43,7 448 58 | UC02206 - . ) (+) (+)
59 | G288 11 : 96,7 97,8 97,8 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 0,0 : 78,2 79,3 79,3 Kontrola - . + + +
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Tabulka 32c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti Tabulka 32d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp. vybranych genotypu Lactuca spp.
Izolat B. lactucae 30/1/11 Izolat B. lactucae 30/1/11
Néazev Zaveéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 Blondine 1+13 : - UCDM2 2 :
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 . - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCbDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 : - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24+27 24+27 +
23 | UCDM2 2 . - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbm14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 . - UC02206 42 42 +
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 219 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24+27 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? : -
47 | Ninja 36 : -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 : -
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 : -
55 | UC02202 33 : -
56 | UC02204 35 : -
57 | UC02205 41 : -
58 | UC02206 42 42 +
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 33a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 33b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 31/11 Izolat B. lactucae 31/11
, Celkovy stupen napadeni , Celkovy stupeil napadeni
DS Iﬁ;ggj \:: gesrrl)(;)typu Dny hodnoceni po inokulaci DS Iﬁ;;eu \;geerlj(;typ 4 Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green : 0,0 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green : - - - -
2 | Blondine : 0,0 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine : - - - -
3 Cristallo : 0,0 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo : - - - -
4 | Mildura : 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura : - - - -
5 | Line 4/57/D : 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D : - - - -
6 | Valmaine : 12,3 531 60,5 60,5 6 | Valmaine : ) + + +
7 | Sabine : 0,0 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine : - - - -
8 | Mesa : 0,0 1,2 83 8,3 8 | Mesa : - ) ) )
9 | Valverde : 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde : - - - -
10 | Bourguignonne : 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne : - - - -
11 | Sucrine : 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine : - - - -
12 | Capitan : 745 843 89,2 89,2 12 | Capitan : + + + +
13 | British Hilde . 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde : - - - -
14 | Pennlake : 0,0 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake : - - - -
15 | Spartan Lakes : 0,0 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes : - - - -
16 | Kinemontepas : 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas : - - - -
17 | Amanda Plus : 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus : - - - -
18 | HxB . 00 00 4,0 4,0 18 | HxB . - - ) )
19 | Saffier : 0,0 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier : - - - -
20 | Vanguard : 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard : - - - -
21 | Mariska : 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska . - - - -
22 | Lednicky : 0,0 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky . - - - -
23 | uCbM2 : 0,0 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 : - - - -
24 | UCDM10 : 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 : - - - -
25 | UCDM14 . 31,1 74,4 76,7 80,0 25 | UCbM14 . ) + + +
26 | Santa Anna : 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna : - - - -
27 | Reginadi Maggio : 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio : - - - -
28 | lIceberg : 0,0 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg : - - - -
29 | Reskia : 0,0 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia : - - - -
30 | P1273617 . 0,0 1,0 48 76 30 | P1273617 . - ) ) )
31 | LSE/18 : 0,0 43 43 43 31 | LSE/18 . - ) ) )
32 | PIVT 1309 : 50,5 838 83,8 84,8 32 | PIVT 1309 - + + + +
33 | LSE/57/15 : 422 811 81,1 81,1 33 | LSE/57/15 . (+) + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 0,0 0,0 0,0 35 1544 : - - - -
37 | P1491178 . 75,9 88,5 89,7 95,4 37 | P1491178 : + + + +
38 | P1491229 : 156 271 323 323 38 | P1491229 : OO OO
39 | CS-RL : 68,7 96,0 96,0 100,0 39 | CS-RL - + + + +
41 | CGN 14255 . 167 256 400 40,0 41 | CGN 14255 . 6 6O ®H ®
42 | CGN 14256 . 323 490 490 50,0 42 | CGN 14256 . ) (+) (+) +)
43 | CGN 14270 : 278 292 34,7 34,7 43 | CGN 14270 : ) ) ) )
44 | CGN 14280 . 39,7 66,7 71,8 73,1 44 | CGN 14280 : (+) + + +
45 | Titan . 0,0 2,5 2,5 2,5 45 | Titan . - ) ) )
46 | Libusa : 0,0 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa : - - - -
47 | Ninja . 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja : - - - -
48 | Dandie : 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie : - - - -
49 | LS-102 : 146 17,7 28,1 31,3 49 | LS-102 : ) ) ) )
50 | Colorado : 0,0 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado : - - - -
51 | Discovery : 0,0 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery : - - - -
52 | Argeles : 0,0 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles : - - - -
53 | UC02200 : 0,0 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 : - - - -
54 | UC02201 : 0,0 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 . - - - -
55 | UC02202 : 0,0 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 : - - - -
56 | UC02204 : 0,0 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 : - - - -
57 | UC02205 : 0,0 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 : - - - -
58 | UC02206 : 0,0 0,0 1,0 1,0 58 | UC02206 : - - ) )
59 | G288 : 433 65,6 72,2 84,4 59 | G288 - ) + + +
Kontrola : 816 96,6 98,9 98,9 Kontrola : + + + +
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Tabulka 33c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 33d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 31/11 Izolat B. lactucae 31/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 -
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 -
49 | LS-102 17 -
50 | Colorado 18sec -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 34a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 34b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 32/5/11 Izolat B. lactucae 32/5/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green : 0,0 0,0 : 0,0 1 | Cobham Green : - - : -
2 | Blondine : 0,0 0,0 : 0,0 2 | Blondine : - - : -
3 Cristallo : 0,0 0,0 : 0,0 3 Cristallo : - - : -
4 | Mildura : 0,0 0,0 : 0,0 4 | Mildura : - - : -
5 | Line 4/57/D : 0,0 0,0 : 0,0 5 | Line 4/57/D : - - : -
6 | Valmaine : 3,7 17,3 : 38,3 6 | Valmaine : ) ) : (+)
7 | Sabine : 0,0 0,0 : 0,0 7 | Sabine : - - : -
8 Mesa : 0,0 0,0 : 0,0 8 Mesa : - - : -
9 | Valverde : 0,0 0,0 : 0,0 9 | Valverde : - - : -
10 | Bourguignonne : 0,0 0,0 : 0,0 10 | Bourguignonne : - - : -
11 | Sucrine : 0,0 0,0 : 0,0 11 | Sucrine : - - : -
12 | Capitan : 244 578 : 65,6 12 | Capitan : ) + : +
13 | British Hilde : 0,0 0,0 : 0,0 13 | British Hilde : - - : -
14 | Pennlake : 0,0 0,0 : 0,0 14 | Pennlake : - - : -
15 | Spartan Lakes : 0,0 11 : 11 15 | Spartan Lakes : - ) : )
16 | Kinemontepas : 0,0 0,0 : 0,0 16 | Kinemontepas : - - : -
17 | Amanda Plus : 0,0 0,0 : 0,0 17 | Amanda Plus : - - : -
18 | HxB : 0,0 0,0 : 0,0 18 | HxB . - - - -
19 | Saffier : 0,0 0,0 : 0,0 19 | Saffier : - - : -
20 | Vanguard : 0,0 0,0 : 0,0 20 | Vanguard : - - : -
21 | Mariska : 0,0 0,0 : 0,0 21 | Mariska : - - : -
22 | Lednicky : 0,0 0,0 : 0,0 22 | Lednicky . - - - -
23 | uCbM2 : 0,0 0,0 : 0,0 23 | UCDM2 : - - : -
24 | UCDM10 : 0,0 0,0 : 0,0 24 | UCDM10 : - - : -
25 | UCDM14 : 6,0 35,7 : 41,7 25 | UCDM14 . ) ) . (+)
26 | Santa Anna : 0,0 0,0 : 0,0 26 | Santa Anna : - - : -
27 | Regina di Maggio : 0,0 0,0 : 0,0 27 | Regina di Maggio : - - : -
28 | lIceberg : 0,0 0,0 : 1,2 28 | Iceberg : - - : )
29 | Reskia : 0,0 0,0 : 0,0 29 | Reskia : - - : -
30 | P1273617 : 0,0 0,0 : 11 30 | P1273617 . - - - )
31 | LSE/18 : 0,0 0,0 : 0,0 31 | LSE/18 : - - : -
32 | PIVT 1309 : 7,1 20,2 : 54,8 32 | PIVT 1309 . ) ) . +
33 | LSE/57/15 : 57 345 : 59,8 33 | LSE/57/15 : “) “) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 21,4 33,3 35 1544 : - ) )
37 | P1491178 . 54 39,8 : 74,2 37 | P1491178 . ) +) +
38 | P1491229 : 0,0 16,0 : 39,5 38 | P1491229 . - -) (+)
39 | CS-RL : 11,9 31,0 : 45,2 39 | CS-RL . ) ) (+)
41 | CGN 14255 . 0,0 15,2 . 34,8 41 | CGN 14255 . - ) . )
42 | CGN 14256 . 405 54,8 . 81,0 42 | CGN 14256 . (+) + . +
43 | CGN 14270 : 0,0 0,0 : 0,0 43 | CGN 14270 : - - : -
44 | CGN 14280 . 103 264 . 54,0 44 | CGN 14280 . ) ) . +
45 | Titan . 0,0 4.8 . 15,5 45 | Titan . - ) . )
46 | Libusa : 0,0 0,0 : 0,0 46 | Libusa : - - : -
47 | Ninja . 0,0 0,0 . 0,0 47 | Ninja : - - : -
48 | Dandie : 0,0 0,0 : 0,0 48 | Dandie : - - : -
49 | LS-102 : 32 254 : 34,9 49 | LS-102 : ) ) : )
50 | Colorado : 0,0 0,0 : 0,0 50 | Colorado : - - : -
51 | Discovery : 0,0 0,0 : 0,0 51 | Discovery : - - : -
52 | Argeles : 0,0 0,0 : 0,0 52 | Argeles : - - : -
53 | UC02200 : 0,0 0,0 : 11 53 | UC02200 : - - : )
54 | UC02201 : 0,0 34 : 8,0 54 | UC02201 : - ) : )
55 | UC02202 : 0,0 0,0 : 0,0 55 | UC02202 : - - : -
56 | UC02204 : 0,0 0,0 : 5,6 56 | UC02204 : - - : )
57 | UC02205 : 0,0 0,0 : 12,6 57 | UC02205 : - - : )
58 | UC02206 : 0,0 2,2 : 22,2 58 | UC02206 : - ) : )
59 | G288 : 8,0 26,4 : 75,9 59 | G288 . ) ) +
Kontrola : 151 312 : 52,7 Kontrola () () +
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Tabulka 34c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 34d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 32/5/11 Izolat B. lactucae 32/5/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 -
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 : -
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 : - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 -
49 | LS-102 17 -
50 | Colorado 18sec -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 35a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 35b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 33/1/11 Izolat B. lactucae 33/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 7,1 29,8 34,5 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 2,2 . 63,3 72,2 72,2 12 | Capitan ) : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 7,7 14 | Pennlake - : - - )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - : - - -
23 | uCbM2 0,0 : 0,0 0,0 0,0 23 | UCDM2 - : - - -
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 264 310 391 25 | UCDM14 - - -) O] (+)
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 2,4 28 | Iceberg - : - - )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | PI1273617 0,0 : 0,0 0,0 1,1 30 | P1273617 - . - - )
31 | LSE/18 0,0 : 0,0 0,0 0,0 31 | LSE/18 - : - - -
32 | PIVT 1309 0,0 : 250 274 298 32 | PIVT 1309 - : ) ) )
33 | LSE/57/15 0,0 : 233 56,7 644 33 | LSE/57/15 - : ) + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 280 387 387 35 1544 - - ) (+) (+)
37 | P1491178 0,0 : 82,1 86,9 88,1 37 | P1491178 - : + + +
38 | P1491229 0,0 . 195 241 40,2 38 | P1491229 - . ) 6 @
39 | CS-RL 74 : 556 580 605 39 | CS-RL ) - + + +
41 | CGN 14255 1,3 : 53,3 54,7 73,3 41 | CGN 14255 ) + + +
42 | CGN 14256 0,0 : 60,0 600 60,0 42 | CGN 14256 - : + + +
43 | CGN 14270 0,0 : 0,0 0,0 34 43 | CGN 14270 - : - - )
44 | CGN 14280 0,0 : 299 368 379 44 | CGN 14280 - : -) +) +)
45 | Titan 0,0 : 0,0 4.8 9,5 45 | Titan - : - ) )
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 0,0 : 433 444 489 49 | LS-102 - - (+) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 6,7 178 311 53 | UC02200 - : ) ) )
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 32 32 56 | UC02204 - : - ) )
57 | UC02205 0,0 : 155 202 357 57 | UC02205 - - ) ) +)
58 | UC02206 0,0 : 122 20,0 244 58 | UC02206 - : ) ) )
59 | G288 0,0 : 178 289 411 59 | G288 - - ) ) +)
Kontrola 0,0 : 23,3 57,8 66,7 Kontrola - : () + +
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Tabulka 35c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti Tabulka 35d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp. vybranych genotypu Lactuca spp.
Izolat B. lactucae 33/1/11 Izolat B. lactucae 33/1/11
Néazev Zaveéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 Blondine 1+13 : - UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 : - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 . - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCbDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 : - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24+27 : -
23 | UCDM2 2 . - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbm14 14 14 + P1491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 41 +
32 | PIVT 1309 15 . - UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 219 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? : -
47 | Ninja 36 : -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 : -
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 : -
55 | UC02202 33 : -
56 | UC02204 35 : -
57 | UC02205 41 41 +
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 36a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 36b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 34/1/11 Izolat B. lactucae 34/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 | Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 16,7 . 45,2 45,2 47,6 6 | Valmaine ) : (+) (+) (+)
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 0,0 0,0 5,6 8 | Mesa - : - - )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 59,8 . 72,4 72,4 72,4 12 | Capitan + : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 2,3 14 | Pennlake - : - - )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 2,3 3,4 3,4 21 | Mariska - : “) ) )
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 2,2 22 | Lednicky - : - - )
23 | uCbM2 18,5 : 506 506 50,6 23 | UCDM2 ) - + + +
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 38,5 : 51,3 71,8 73,1 25 | UCbM14 (+) . + + +
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 10,3 10,3 19,5 28 | Iceberg - : ) ) )
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 1,1 : 144 144 322 30 | PI273617 ) : OO RG]
31 | LSE/18 0,0 : 0,0 0,0 0,0 31 | LSE/18 - : - - -
32 | PIVT 1309 0,0 : 0,0 0,0 57 32 | PIVT 1309 - : - - )
33 | LSE/57/15 62,1 : 759 770 805 33 | LSE/57/15 + : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 261 261 26,1 35 1544 - ) ) )
37 | P1491178 10,1 : 203 261 464 || 37 | PI491178 ) OO
38 | P1491229 12,7 : 333 333 333 38 | P1491229 “) ) ) )
39 | CS-RL 16,7 : 181 30,6 48,6 39 | CS-RL ) ) O] (+)
41 | CGN 14255 64,2 : 67,9 79,0 81,5 41 | CGN 14255 + + + +
42 | CGN 14256 81,6 : 828 828 828 42 | CGN 14256 + + + +
43 | CGN 14270 23,8 : 238 238 238 43 | CGN 14270 ) ) ) )
44 | CGN 14280 20,4 : 39,8 430 559 44 | CGN 14280 “) : (+) +) +
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 33,3 : 414 621 66,7 49 | LS-102 ) - ) + +
50 | Colorado 0,0 : 0,0 11 1,1 50 | Colorado - : - ) )
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 10,7 16,7 52 | Argeles - : - ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - : - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 0,0 58 | UC02206 - : - - -
59 | G288 73,3 : 88,0 90,7 947 59 | G288 + - + + +
Kontrola 93,1 : 93,1 93,1 93,1 Kontrola + . + + +
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Tabulka 36¢. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 36d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 34/1/11 Izolat B. lactucae 34/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 2 +
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 : -
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 2 + CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 : - UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 37a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 37b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 35/2/11 Izolat B. lactucae 35/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 : 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 111 19,8 25,9 6 | Valmaine - : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 Mesa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 8 Mesa - : - - -
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 35,6 . 67,8 67,8 67,8 12 | Capitan (+) : + + +
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 0,0 0,0 14 | Pennlake - : - - -
15 | Spartan Lakes 0,0 : 0,0 0,0 0,0 15 | Spartan Lakes - : - - -
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 . 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 . 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - . - - -
22 | Lednicky 0,0 . 0,0 0,0 0,0 22 | Lednicky - . - - -
23 | uCbM2 0,0 : 14,5 24,6 27,5 23 | UCDM2 - : ) ) )
24 | UCDM10 0,0 . 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 49 : 16,0 198 222 25 | UCDM14 ) : OO RG]
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 0,0 0,0 0,0 28 | Iceberg - : - - -
29 | Reskia 0,0 : 0,0 0,0 0,0 29 | Reskia - : - - -
30 | P1273617 0,0 . 0,0 0,0 0,0 30 | P1273617 - . - - -
31 | LSE/18 0,0 : 1,2 1,2 24 31 | LSE/18 - : OO RG]
32 | PIVT 1309 42,2 : 58,9 61,1 77,8 32 | PIVT 1309 +) . + + +
33 | LSE/57/15 56,7 : 91,1 91,1 93,3 33 | LSE/57/15 + : + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 : 83 11,9 26,2 35 1544 - : ) ) )
37 | P1491178 47,8 : 93,3 94,4 96,7 37 | P1491178 (+) . + + +
38 | P1491229 74 : 185 198 272 38 | P1491229 ) : OO RG]
39 | CS-RL 19,5 : 46,0 48,3 64,4 39 | CS-RL ) - +) (+) +
41 | CGN 14255 55,1 . 61,5 61,5 69,2 41 | CGN 14255 + + + +
42 | CGN 14256 50,0 : 54,4 54,4 56,7 42 | CGN 14256 (+) + + +
43 | CGN 14270 24,2 : 24,2 24,2 24,2 43 | CGN 14270 ) ) ) )
44 | CGN 14280 27,2 . 296 296 407 44 | CGN 14280 ) “) OGO
45 | Titan 2,9 . 7,2 87 101 45 | Titan ) . “) ) )
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 . 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 20,3 : 319 420 478 49 | LS-102 ) - ) (+) (+)
50 | Colorado 0,0 : 0,0 0,0 0,0 50 | Colorado - : - - -
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 0,0 0,0 0,0 52 | Argeles - : - - -
53 | UC02200 0,0 : 0,0 5,6 8,9 53 | UC02200 - : - ) )
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - . - - -
55 | UC02202 0,0 : 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 12,2 12,2 56 | UC02204 - . - ) )
57 | UC02205 0,0 : 0,0 4,0 6,7 57 | UC02205 - : - ) )
58 | UC02206 0,0 : 0,0 0,0 33 58 | UC02206 - : - - )
59 | G288 28,9 : 54,4 56,7 80,0 59 | G288 ) - + + +
Kontrola 83,3 : 84,4 87,8 87,8 Kontrola + . + + +
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Tabulka 37c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 37d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti
vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 35/2/11 Izolat B. lactucae 35/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 : -
2 | Blondine 1+13 : - UCDM2 2 : -
3 | Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 : - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 : -
6 | Valmaine 5/8 : - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 : - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 : - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 : - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 : -
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? : - LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 : - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 : - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 : - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 : - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 : - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 : - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 : - P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di " ) ) UC02202 33 : -
Maggio ’ UC02204 35 : -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 : -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? : - Argeles 38 : -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 : -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () =netplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 38a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 38b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 38/1/11 Izolat B. lactucae 38/1/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 2 | Blondine - : - - -
3 | Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 . 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 4,6 . 19,5 19,5 23,0 6 | Valmaine ) : ) ) )
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 1,3 2,6 38 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 2,3 . 9,2 14,9 17,2 12 | Capitan ) : ) ) )
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 0,0 3,7 3,7 14 | Pennlake - : - ) )
15 | Spartan Lakes 26,9 : 449 462 474 15 | Spartan Lakes ) : +) ) +)
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 3,7 3,7 3,7 17 | Amanda Plus - : ) ) )
18 | HxB 0,0 : 0,0 0,0 0,0 18 | HxB - : - - -
19 | Saffier 0,0 : 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier - : - - -
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 8,6 14,8 18,5 21 | Mariska - : “) ) )
22 | Lednicky 0,0 : 0,0 0,0 11 22 | Lednicky - : - - )
23 | UCDM2 0,0 . 185 210 333 23 | UCDM2 - : -) () ()
24 | UCDM10 0,0 : 1,2 2,5 2,5 24 | UCDM10 - : OO RG]
25 | UCDM14 0,0 : 264 310 368 25 | UCDM14 - - -) () (+)
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Reginadi Maggio | 0,0 : 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio - : - - -
28 | lIceberg 0,0 : 9,3 9,3 10,7 28 | Iceberg - : ) ) )
29 | Reskia 0,0 : 3.8 6,4 6,4 29 | Reskia - : ) ) )
30 | P1273617 0,0 : 244 322 322 30 | PI273617 - : OO RG]
31 | LSE/18 0,0 : 51 51 51 31 | LSE/18 - ) () ()
32 | PIVT 1309 2,2 . 433 489 50,0 32 | PIVT 1309 ) ) (+) (+)
33 | LSE/57/15 28,7 : 494 494 58,6 33 | LSE/57/15 “) (+) +) +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 0,0 . 189 233 278 35 1544 - : -) () ()
37 | P1491178 34,5 : 69,0 69,0 75,0 37 | P1491178 ) . + + +
38 | P1491229 12,6 : 126 126 253 38 | P1491229 ) : OO RG]
39 | CS-RL 0,0 . 0,0 13 1,3 39 | CS-RL - : - () ()
41 | CGN 14255 6,3 : 95 127 27,0 || 41 | CGN 14255 ) : OO EENC)
42 | CGN 14256 95 . 143 159 20,6 42 | CGN 14256 ) “) ) )
43 | CGN 14270 12,1 . 167 167 258 || 43 | CGN 14270 ) O OIENC)
44 | CGN 14280 14,8 . 259 358 407 44 | CGN 14280 ) . 6 " W
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa - : - - -
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - -
49 | LS-102 95 . 345 452 452 || 49 | LS-102 ) : 6 @ ®
50 | Colorado 6,9 : 21,8 28,7 29,9 50 | Colorado ) : ) ) )
51 | Discovery 0,0 : 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery - : - - -
52 | Argeles 0,0 : 49 74 74 52 | Argeles - : ) ) )
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - : - - -
55 | UC02202 0,0 . 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 : 0,0 0,0 0,0 57 | UC02205 - : - - -
58 | UC02206 0,0 . 0,0 6,9 6,9 58 | UC02206 - : - () ()
59 | G288 39,7 : 64,1 64,1 74,4 59 | G288 (+) . + + +
Kontrola 21,1 . 50,0 51,1 61,1 Kontrola (-) . (+) + +
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Tabulka 38c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 38d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 38/1/11 Izolat B. lactucae 38/1/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 | Blondine 1+13 - UCDM2 2 -
3 Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 -
5 Line 4/57/D 4 - Valmaine 5/8 -
6 | Valmaine 5/8 - Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 : -
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 -
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 -
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24427 : -
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 - Discovery 37 -
30 | P1273617 ? - Argeles 38 -
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 i DS  =islo pofadi v Diferencia¢nim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 - (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 - + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 - (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 : - - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec : -
51 | Discovery 37 -
52 | Argeles 38 -
53 | UC02200 4+15 -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 39a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 39b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypii
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 39/2/11 Izolat B. lactucae 39/2/11
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green 0,0 : 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green - : - - -
2 | Blondine 0,0 : 0,0 11,5 17,2 2 | Blondine - : - ) )
3 | Cristallo 0,0 . 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo - : - - -
4 | Mildura 0,0 : 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura - : - - -
5 | Line 4/57/D 0,0 . 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D - : - - -
6 | Valmaine 0,0 . 54,0 69,0 71,3 6 | Valmaine - : + + +
7 | Sabine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 7 | Sabine - : - - -
8 | Mesa 0,0 : 12,3 19,8 19,8 8 | Mesa - : ) ) )
9 | Valverde 0,0 . 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde - : - - -
10 | Bourguignonne 0,0 . 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne - : - - -
11 | Sucrine 0,0 : 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine - : - - -
12 | Capitan 11 . 14,4 25,6 28,9 12 | Capitan ) : ) ) )
13 | British Hilde 0,0 : 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde - : - - -
14 | Pennlake 0,0 : 148 383 383 14 | Pennlake - : ) +) )
15 | Spartan Lakes 0,0 : 52,4 61,9 70,2 15 | Spartan Lakes - : + + +
16 | Kinemontepas 0,0 : 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas - : - - -
17 | Amanda Plus 0,0 : 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus - : - - -
18 | HxB 0,0 : 46 126 149 18 | HxB - : OO EENC)
19 | Saffier 0,0 : 0,0 34 10,3 19 | Saffier - : - ) )
20 | Vanguard 0,0 : 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard - : - - -
21 | Mariska 0,0 : 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska - : - - -
22 | Lednicky 0,0 : 36 262 286 22 | Lednicky - : OO RG]
23 | UCDM2 0,0 . 0,0 13 38 23 | UCDM2 - : - () ()
24 | UCDM10 0,0 : 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 - : - - -
25 | UCDM14 0,0 : 387 413 427 25 | UCDM14 - : @ @ @
26 | Santa Anna 0,0 . 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna - : - - -
27 | Regina di Maggio | 0,0 : 3,2 3,2 3,2 27 | Regina di Maggio - : “) ) )
28 | lIceberg 0,0 : 50,0 50,0 55,1 28 | Iceberg - : (+) (+) +
29 | Reskia 0,0 : 44 78 78 29 | Reskia - : ) ) )
30 | P1273617 24,1 : 49,4 87,4 87,4 30 | P1273617 ) . (+) + +
31 | LSE/18 0,0 : 125 125 125 31 | LSE/18 - : OO RG]
32 | PIVT 1309 0,0 . 321 452 452 32 | PIVT 1309 - : 6 @
33 | LSE/57/15 14,4 : 478 578 622 33 | LSE/57/15 ) : +) + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 6,9 : 26,4 40,2 42,5 35 1544 ) . ) (+) )
37 | P1491178 66,7 : 88,1 91,7 88,1 37 | P1491178 + : + + +
38 | P1491229 10,7 . 240 320 400 38 | P1491229 ) . ) 6 @
39 | CS-RL 0,0 . 185 333 395 39 | CS-RL - - ) O] (+)
41 | CGN 14255 141 : 62,8 62,8 82,1 41 | CGN 14255 ) : + + +
42 | CGN 14256 37,9 : 65,5 70,1 78,2 42 | CGN 14256 (+) + + +
43 | CGN 14270 231 . 385 769 987 43 | CGN 14270 ) - ) + +
44 | CGN 14280 45,2 : 69,0 798 857 44 | CGN 14280 ) : + + +
45 | Titan 0,0 : 0,0 0,0 0,0 45 | Titan - : - - -
46 | Libusa 0,0 : 8,6 8,6 111 46 | Libusa - : ) ) )
47 | Ninja 0,0 : 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja - : - - -
48 | Dandie 0,0 : 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie - : - - -
49 | LS-102 25,6 . 423 551 731 || 49 | LS-102 ) : - + +
50 | Colorado 31,1 : 76,7 84,4 84,4 50 | Colorado ) : + + +
51 | Discovery 0,0 : 103 115 115 51 | Discovery - : -) () ()
52 | Argeles 4,6 : 46,0 552 621 52 | Argeles ) : (+) + +
53 | UC02200 0,0 : 0,0 0,0 0,0 53 | UC02200 - : - - -
54 | UC02201 0,0 : 0,0 0,0 0,0 54 | UC02201 - : - - -
55 | UC02202 0,0 . 0,0 0,0 0,0 55 | UC02202 - : - - -
56 | UC02204 0,0 : 0,0 0,0 0,0 56 | UC02204 - : - - -
57 | UC02205 0,0 . 24 24 131 57 | UC02205 - : ) () ()
58 | UC02206 0,0 . 8,3 8,3 11,9 58 | UC02206 - : -) () ()
59 | G288 25,6 : 654 808 808 59 | G288 ) . + + +
Kontrola 25,0 : 66,7 81,0 83,3 Kontrola (-) + + +
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Tabulka 39c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 39d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 39/2/11 Izolat B. lactucae 39/2/11
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? - Lednicky 1 -
2 Blondine 1+13 - UCDM2 2
3 | Cristallo 1+2 - Dandie 3 -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 -
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 - Pennlake 13 13 +
12 | Capitan 11 - UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 13 + LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 17 +
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153
19 | Saffier 143+7+16 - PIVT 1544 7+23 723 *
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 - CGN 14270 24+27 24+27 +
23 | UCDM2 2 - CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 . - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbm14 14 14 + Pl 491229 30 30 +
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 : -
27 Regina di 5 ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? ? + Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 : - Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 7+? 7+? +
CGN 05153
35 1 pIvT 1544 723 23 * DS = cislo pofadi v Diferenciatnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 30 + : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL 219 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 : -
49 | LS-102 17 17 +
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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Tabulka 40a. Intenzita napadeni testovanych genotypt Tabulka 40b. Kvalitativni vyhodnoceni interakci genotypil
Lactuca spp. (v % sporulace B. lactucae) v pribéhu pokusu Lactuca spp. s B. lactucae

Izolat B. lactucae 41/11y, Izolat B. lactucae 41/11,
Nézev genotvpu Celkovy stupen napadeni Nazey eenotypu Celkovy stupeil napadeni
DS Lactuc g spp P Dny hodnoceni po inokulaci DS Lactucg Spp yp Dny hodnoceni po inokulaci
) 6 8 10 12 14 ) 6 8 10 12 14
1 | Cobham Green : 0,0 0,0 0,0 0,0 1 | Cobham Green : - - - -
2 | Blondine : 0,0 20,7 540 540 2 | Blondine : - ) + +
3 | Cristallo : 0,0 0,0 0,0 0,0 3 | Cristallo : - - - -
4 | Mildura : 0,0 0,0 0,0 0,0 4 | Mildura : - - - -
5 | Line 4/57/D : 0,0 0,0 0,0 0,0 5 | Line 4/57/D : - - - -
6 | Valmaine : 292 385 41,7 45,8 6 | Valmaine : ) (+) (+) (+)
7 | Sabine : 0,0 0,0 32 3,2 7 | Sabine : - - ) )
8 | Mesa : 3,6 202 214 286 8 | Mesa : ) ) ) )
9 | Valverde : 0,0 0,0 0,0 0,0 9 | Valverde : - - - -
10 | Bourguignonne : 0,0 0,0 0,0 0,0 10 | Bourguignonne : - - - -
11 | Sucrine : 0,0 0,0 0,0 0,0 11 | Sucrine : - - - -
12 | Capitan : 8,3 59,5 78,6 78,6 12 | Capitan : ) + + +
13 | British Hilde : 0,0 0,0 0,0 0,0 13 | British Hilde : - - - -
14 | Pennlake : 0,0 190 202 20,2 14 | Pennlake : - ) ) )
15 | Spartan Lakes : 16,1 55,2 70,1 70,1 15 | Spartan Lakes : ) + + +
16 | Kinemontepas : 0,0 0,0 0,0 0,0 16 | Kinemontepas : - - - -
17 | Amanda Plus : 0,0 0,0 0,0 0,0 17 | Amanda Plus : - - - -
18 | HxB : 0,0 0,0 0,0 0,0 18 | HxB : - - - -
19 | Saffier : 0,0 0,0 0,0 0,0 19 | Saffier : - - - -
20 | Vanguard : 0,0 0,0 0,0 0,0 20 | Vanguard : - - - -
21 | Mariska : 0,0 0,0 0,0 0,0 21 | Mariska : - - - -
22 | Lednicky . 119 774 905 952 22 | Lednicky : ) + + +
23 | UCDM2 : 0,0 26,7 42,7 46,7 23 | UCDM2 . - ) +) (+)
24 | UCDM10 : 0,0 0,0 0,0 0,0 24 | UCDM10 : - - - -
25 | UCDM14 . 27,2 65,4 88,9 91,4 25 | UCbM14 . ) + + +
26 | Santa Anna : 0,0 0,0 0,0 0,0 26 | Santa Anna : - - - -
27 | Reginadi Maggio : 0,0 0,0 0,0 0,0 27 | Regina di Maggio : - - - -
28 | lIceberg : 0,0 15,2 23,2 26,3 28 | Iceberg : - ) ) )
29 | Reskia : 2,0 304 412 422 29 | Reskia . ) ) +) (+)
30 | P1273617 . 304 853 87,3 89,2 30 | P1273617 . ) + + +
31 | LSE/18 : 0,0 6,0 6,0 6,0 31 | LSE/18 : - “) ) )
32 | PIVT 1309 : 5,7 648 838 838 32 | PIVT 1309 - ) + + +
33 | LSE/57/15 : 57,1 9055 933 96,2 33 | LSE/57/15 : + + + +
CGN 05153 CGN 05153 PIVT
35 PIVT 1544 6,1 242 293 293 35 1544 : O] -) () ()
37 | P1491178 . 78,2 85,9 85,9 87,2 37 | P1491178 : + + + +
38 | P1491229 : 87 261 261 290 38 | P1491229 : OO OO
39 | CS-RL : 9,9 753 87,7 877 39 | CS-RL - ) + + +
41 | CGN 14255 : 397 526 526 526 41 | CGN 14255 : +) + + +
42 | CGN 14256 : 394 535 576 606 42 | CGN 14256 : +) + + +
43 | CGN 14270 : 51,4 52,8 52,8 52,8 43 | CGN 14270 . + + + +
44 | CGN 14280 : 536 560 702 702 44 | CGN 14280 : + + + +
45 | Titan : 0,0 10,7 286 298 45 | Titan : - -) () (-)
46 | Libusa : 0,0 0,0 0,0 0,0 46 | Libusa : - - - -
47 | Ninja : 0,0 0,0 0,0 0,0 47 | Ninja : - - - -
48 | Dandie : 0,0 0,0 0,0 0,0 48 | Dandie : - - - -
49 | LS-102 : 8,0 293 293 293 49 | LS-102 : O] -) () ()
50 | Colorado : 49,3 100,0 100,0 100,0 50 | Colorado : (+) + + +
51 | Discovery : 0,0 0,0 0,0 0,0 51 | Discovery : - - - -
52 | Argeles : 2,2 61,1 711 711 52 | Argeles : ) + + +
53 | UC02200 : 0,0 0,0 115 20,7 53 | UC02200 : - - () ()
54 | UC02201 : 0,0 0,0 48 71 54 | UC02201 : - - () ()
55 | UC02202 : 0,0 1,0 2,0 2,0 55 | UC02202 : - -) () ()
56 | UC02204 : 0,0 1,9 105 10,5 56 | UC02204 : - ) () ()
57 | UC02205 : 0,0 0,0 78 15,6 57 | UC02205 : - - ) )
58 | UC02206 : 0,0 21,1 30,0 32,2 58 | UC02206 : - -) () ()
59 | G288 : 156 86,7 91,1 956 59 | G288 . ) + + +
Kontrola . 66,7 81,0 91,7 91,7 Kontrola - + + + +
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Tabulka 40c. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

diferencia¢niho souboru genotypu Lactuca spp.

Tabulka 40d. Detekované v-faktory B. lactucae za pouziti

vybranych genotypu Lactuca spp.

Izolat B. lactucae 41/11y, Izolat B. lactucae 41/11y,
Nazev Zavéretné
Dm gen ZH Nazev genotypu Dm gen .
DS Eenotypu (R-faktor) v-faktor 14. den Lactuca spp. (R-faktor) v-faktor ~ hodnoceni
actuca spp. 14. den
1 | Cobham Green ? : - Lednicky 1 1 +
2 | Blondine 1+13 1+13 + UCDM2 2 2 +
3 Cristallo 1+2 : - Dandie 3 : -
4 | Mildura 1+3 - Line 4/57/D 4 : -
5 Line 4/57/D 4 : - Valmaine 5/8 5/8 +
6 | Valmaine 5/8 5/8 + Sabine 6 : -
7 | Sabine 6 : - LSE/57/15 7 7 +
8 | Mesa 7+13 - UCDM10 10 : -
9 | Valverde 5/8 - Capitan 11 11 +
10 | Bourguignonne | 4+5/8+10+13+14 - British Hilde 12 : -
11 | Sucrine 5/8+10 : - Pennlake 13 : -
12 | Capitan 11 11 + UCDM14 14 14 +
13 | British Hilde 12 : - PIVT 1309 15 15 +
14 | Pennlake 13 : - LSE/18 16 : -
15 | Spartan Lakes 1+? 1+? + LS-102 17 : -
16 | Kinemontepas 10+13+16 : - Colorado 18 18 +
17 | Amanda Plus 2+4 - CS-RL 19 19 +
18 | HxB 11 - CGN 05153 7423 )
19 | Saffier 1+3+7+16 - PIVT 1544
20 | Vanguard 7+10+13 - CGN 14255 24+25 24+25 +
21 | Mariska 18 : - CGN 14256 24+26 24+26 +
22 | Lednicky 1 1 + CGN 14270 24+27 24427 +
23 | UCDM2 2 2 + CGN 14280 24+28 24+28 +
24 | UCDM10 10 : - P1491178 24+29 24+29 +
25 | uCbM14 14 14 + P1491229 30 : -
26 | Santa Anna ? : - UC02201 32 -
27 Regina di " ) UC02202 33 -
Maggio ’ UC02204 35 -
28 | Iceberg ? : - Ninja 36 -
29 | Reskia 1+3+7 1+3+7 + Discovery 37 : -
30 | P1273617 ? ? + Argeles 38 38 +
31 | LSE/18 16 : - UC02205 41 : -
32 | PIVT 1309 15 15 + UC02206 42 -
33 | LSE/57/15 74?2 7+? +
CGN 05153
% PIVT 1544 723 ) DS  =islo pofadi v Diferenciacnim souboru
37 | P1491178 24+29 24+29 + ZH = zavére¢né hodnoceni
38 | P1491229 30 . - : = nehodnoceno (tabulky a/b)/v-faktor nenalezen
39 | CS-RL ?19 ?19 + (tabulky c/d)
41 | CGN 14255 24+25 24+25 + + = nachylnost
42 | CGN 14256 24+26 24+26 + (+) = heterogenita
43 | CGN 14270 24+27 24427 + - = odolnost
44 | CGN 14280 24+28 24+28 + () = nelplna odolnost
45 | Titan 6+LSal : -
46 | Libusa 18+? -
47 | Ninja 36 -
48 | Dandie 3 -
49 | LS-102 17 . -
50 | Colorado 18sec 18sec +
51 | Discovery 37 : -
52 | Argeles 38 38 +
53 | UC02200 4+15 : -
54 | UC02201 32 -
55 | UC02202 33 -
56 | UC02204 35 -
57 | UC02205 41 -
58 | UC02206 42 . -
59 | G288 ? ? +
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