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Souhrn 

Tato bakalářská práce je zaměřena na detekci jednonukleotidového polymorfismu 

androgenového receptoru pomocí PCR amplifikace a analýzy RFLP u pacientů s rakovinou 

prostaty. 

V teoretické části práce je popsána stavba a funkce prostaty, na kterou navazuje popis 

struktury a funkce androgenového receptoru. V dalších částech jsou charakterizovány 

rakovina prostaty z hlediska dostupné terapie, příčiny kastračně-rezistentního stádia rakoviny 

prostaty a možnosti jeho léčby. Polymorfismus androgenového receptoru obsahuje část 

věnující se oblastem s výskytem tandemově se opakujících trinukleotidových sekvencí,  

poly-glutaminovou (CAG)n a poly-glycinovou (GGC)n, a jednonukleotidovému 

polymorfismu. V závěru teoretické části práce jsou popsány mutace jednotlivých domén 

androgenového receptoru. 

V experimentální části bylo testováno 28 archivovaných vzorků biopsií od 11 pacientů 

s diagnostikovanou rakovinou prostaty, které byly fixovány formalínem a zality do parafínu 

(FFPE). Pomocí polymerázové řetězové reakce a analýzy RFLP bylo detekováno 

11 tkáňových vzorků s polymorfní alelou A a 17 tkáňových vzorků s nepolymorfní alelou G. 

Detekovaný polymorfismus byl potvrzen přímým sekvenováním u šesti vybraných tkáňových 

vzorků. 

Experimenty nepotvrdily spojitost mezi alelou A a výskytem rakoviny prostaty. U všech 

tkáňových vzorků konkrétního pacienta nebyla nalezena záměna alel G a A, výsledek analýzy 

RFLP byl potvrzen metodou přímého sekvenování produktů PCR. Metoda sekvenování také 

přispěla ke zpřesnění sporného výsledku z analýzy RFLP. Prostatická tkáň pacienta v různém 

stadiu rakoviny prostaty je nositelem vždy jen jedné ze dvou alel sledovaného 

jednonukleotidového polymorfismu v 1. exonu androgenového receptoru. 

 Výsledkem analýzy RFLP a sekvenování bylo také zjištění, že výskyt alely je u jedince 

vždy shodný bez ohledu na typ nádorové nebo nenádorové prostatické tkáně. 
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Summary 

This bachelor thesis is focused on detection of the single nucleotide polymorphism of 

androgen receptor based on PCR amplification and RFLP analysis in patients with prostate 

cancer. 

Theoretical part of this thesis describes the structure and function of the prostate, followed 

by characterization of the structure and function of the androgen receptor. In other parts, the 

prostate cancer is characterized from the point of view of the available treatment, causes of 

castration-resistant prostate cancer and its treatment options. Polymorphism of the androgen 

receptor includes parts with description of tandem repeating trinucleotide sequences, 

polyglutamine (CAG) and polyglycine (GGC), and single nucleotide polymorphism. At the 

end of the theoretical part, the mutation of androgen receptor domains are characterized. 

In the experimental part was tested 28 archived samples of biopsy from 11 patients with 

prostate cancer, formaline-fixed paraffin-embedded (FFPE) tissue. Polymerase chain reaction 

and RFLP analysis detected 11 tissue samples with polymorphic allele A and 17 tissue 

samples with non-polymorphic allele G. Detected polymorphism was confirm by direct 

sequencing in six selected tissue samples. 

Experiments did not confirm the relation between allele A and formation of prostate 

cancer. At all tissue samples of specific patient were not detected a mismatch between allele 

G or A, the result of RFLP analysis was confirmed by direct sequencing of PCR products. 

Sequencing also contributed to the clarification problematic result from RFLP analysis. 

Prostate tissue contains of the only one of two alleles of the single nucleotide polymorphism 

in the first exon of androgen receptor. 

The result of RFLP analysis and sequencing was also finding that the occurrence of the 

allele in one persone is always the same regardless of the type of tumor or non-tumor prostatic 

tissue.  
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Accession no. identifikační číslo 

ADT   androgen deprivační terapie (androgen deprivation therapy) 

AF1   aktivační doména 1 (activation function 1) 

AF2   aktivační doména 2 (activation function 2) 

AR   androgenový receptor (androgen receptor) 

ARE   androgen responsivní element (androgen response element) 

Bcl-2   B-cell lymphoma 2 

BPH   benigní hyperplazie prostaty (benign prostate hyperplasia) 

C   cytosin 

CRPC kastračně-rezistentní rakovina prostaty (castration-resistant prostate 

cancer) 

DBD DNA-vazebná doména 1. exonu androgenového receptoru  

(DNA-binding domain) 

EGF   epidermální růstový faktor (epidermal growth factor) 

FFPE   parafínová tkáň fixovaná formalínem (formalin-fixed parafin-embedded) 

G   guanin 

GnRH  gonadotropin uvolňující hormon (gonadotropin-releasing hormone) 

GR   glukokortikoidní receptor (glucocorticoid receptor) 

H   hinge region 

hsp   proteiny teplotního šoku (heat shock proteins) 

IGF1   inzulinu podobný růstový faktor 1 (insuline-like growth factor 1) 
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KGF   keratinocytový růstový faktor (keratinocyte growth factor) 

KLK   kallikrein 

LBD ligand-vazebná doména 1. exonu androgenového receptoru  

(ligand-binding domain) 

LH   luteinizační hormon 

LMP   low melting point 

NES   jaderný exportní signál (nuclear export signal) 

NLS   jaderný lokalizační signál (nuclear localization signal) 

NTD N-koncová doména 1. exonu androgenového receptoru (N-terminal 

domain) 

PCa   rakovina prostaty (prostate cancer) 

PCR   polymerázová řetězová reakce (polymerase chain reaction) 

PSA   prostatický specifický antigen (prostatic specific antigen) 

RFLP polymorfismus délky restrikčních fragmentů (restriction fragment lenght 

polymorphism) 

rpm   počet otáček za minutu (revolutions per minute) 

SHBG  sexuální hormony vázající globulin (sex hormone-binding domain) 

SNP   jednonukleotidový polymorfismus (single nucleotide polymorphism) 

T   thymin  
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1 Úvod 

Prostata je přídatná pohlavní žláza, která se nachází pod močovým měchýřem v malé 

pánvi. Obklopuje močovou trubici a vylučuje sekret, který je součástí ejakulátu. Na vývoji 

a funkci prostaty se významným způsobem podílejí androgeny, jejichž působení na cílové 

buňky je prostřednictvím androgenového receptoru. 

Androgenový receptor je ligandem aktivovaný transkripční faktor, který spolu 

s estrogeny, progesteronem, glukokortikoidy a dalšími patří do skupiny jaderných receptorů. 

Androgenový receptor je klíčovým faktorem pro vznik a růst rakoviny prostaty a je 

indikátorem úspěšnosti hormonální léčby (Taplin et Balk, 2004). Androgenový receptor byl 

detekován v buňkách na androgenech-závislé rakoviny prostaty, v buňkách na  

androgenech-nezávislé rakoviny prostaty a také v jejich metastázích (Culig et al., 2000). 

Rakovina prostaty je vážným a nejčastěji se vyskytujícím nádorovým onemocněním 

mužské populace. A protože každým rokem mužů s rakovinou prostaty přibývá, přetrvává 

zájem hledat nové markery, které by pomohly odhalit rakovinu prostaty již v raném stádiu. 

Tato práce se zabývá jednonukleotidovým polymorfismem v 1. exonu androgenového 

receptoru, označovaným rs6152, který je rovněž studován jako potenciální marker tohoto 

onemocnění. Spočívá v záměně nukleotidu guaninu (G) na třetím místě v tripletu GAG za 

adenin (A) a podle literárních zdrojů je právě tato záměna spojována s pokročilejším stádiem 

rakoviny prostaty.  
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2 Cíle práce 

1) Práce s odbornou literaturou a vypracování literární rešerše na zadané téma. 

2) Izolace DNA vzorků tkáňových biopsií FFPE (formalin-fixed paraffin-embedded). 

3) U každého vzorku amplifikovat úsek 100 bp v 1. exonu androgenového receptoru 

obsahující SNP (single nucleotide polymorphism). 

4) Detekce SNP pomocí RFLP (restriction fragment lenght polymorphism) analýzy 

a potvrzení přítomného polymorfismu přímým sekvenováním. 
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3 Současný stav řešené problematiky 

3.1 Prostata 

Předstojná žláza, jak je také prostata nazývána, je nepárová přídatná žláza pohlavních cest 

uložená na bázi močového měchýře v malé pánvi. Močová trubice, procházející prostatou, 

prostatu rozděluje na přední a zadní část.  

Tento orgán je složen z 30–50 tuboalveolárních žláz, které ústí do močové trubice a jsou 

chráněny vazivem a hladkou svalovinou. Prostatické žlázy produkují alkalický sekret, který je 

součástí ejakulátu. Sekret obsahuje spermin, kyselou fosfatázu, prostaglandiny, 

imunoglobuliny, proteázy a další látky, které ovlivňují životaschopnost a pohyblivost spermií 

a podílí se na neutralizaci kyselé reakce poševní sliznice. Na povrchu je prostata chráněna 

vazivovým pouzdrem. 

Se zvyšujícím se věkem dochází k častému zvětšování prostaty a tím i k zužování močové 

trubice a bolestivému močení. Toto zvětšování je způsobeno zvýšenou přítomností 

testosteronu, který prostata není schopná odbourávat (Dylevský, 2000). 

3.1.1 Stavba prostatické tkáně 

Prostatický epitel je složený ze tří odlišných typů buněk – sekrečních, bazálních 

a neuroendokrinních. Ty lze odlišit na základě morfologie, funkčního významu nebo významu 

v průběhu karcinogeneze (Abate-Shen et Shen, 2000). Sekreční buňky jsou převládající, 

vysoce diferencované, na androgenu závislé (Bonkhoff et Remberger, 1996). Tyto buňky 

exprimují androgenový receptor (AR, androgen receptor) a specifický prostatický antigen 

(PSA, prostatic specific antigen). Mezi vrstvou sekrečních buněk a bazální membránou se 

nachází kontinuální vrstva bazálních buněk. Ty jsou nezávislé na androgenech. Androgenový 

receptor produkují v malém množství a PSA neprodukují vůbec (Abate-Shen et Shen, 2000). 

Neuroendokrinní buňky se v normální prostatě vyskytují vzácně (Marker et al., 2003). Jsou na 

androgenu nezávislé, tudíž AR neprodukují (Abate-Shen et Shen, 2000). 
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Obrázek č. 1: Stavba prostatické tkáně složené ze sekrečních, bazálních a neuroendokrinních 

buněk (upraveno dle Abate-Shen et Shen, 2000) 

3.2 Androgenový receptor 

Androgenový receptor je člen skupiny steroidních hormonů jaderných receptorů, který 

funguje jako ligandem aktivovaný transkripční faktor kontrolující expresi specifických genů 

(Tsai et O´Malley, 1994). Nejvíce AR je exprimováno v cílových tkáních pro androgeny, jako 

jsou prostata, nadvarlata, nadledviny, kosterní svaly a játra (Gao et al., 2005). 

3.2.1 Struktura androgenového receptoru 

Gen pro AR je lokalizován na dlouhém raménku chromozomu X (Xq11-12). Velikost 

tohoto genu je přibližně 90 kb a kóduje protein o velikosti 110 kDa složený 

z 919 aminokyselin (Gelmann, 2002). 

Gen se skládá z 8 exonů, přičemž 1. exon kóduje tzv. N-koncovou doménu  

(NTD, N-terminal domain), 2. a 3. exon kódují DNA-vazebnou doménu (DBD, DNA-binding 

domain) a 4.–8. exon kódují ligand-vazebnou doménu (LBD, ligand-binding domain).  
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Část 4. exonu zároveň kóduje tzv. hinge region (H), tedy oblast mezi DNA-vazebnou 

doménou a ligand-vazebnou doménou (Gao et al., 2005). 

AR dále obsahuje dvě transaktivační domény – aktivační doménu 1 a aktivační doménu 2. 

Na ligandu nezávislá aktivační doména 1 (AF1, activation function 1) v oblasti NTD je 

konstitutivně aktivní, nezbytná pro maximální aktivitu AR (Gao et al., 2005; Davey 

et Grossmann, 2016). Na ligandu závislá aktivační doména 2 (AF2, activation function 2), 

lokalizovaná v LBD, je důležitá pro vazbu ligandů na základě hydrofobních interakcí  

(He et al., 1999). 

3.2.1.1 N-koncová doména (NTD, N-terminal domain) 

Oblast N-koncové domény je nejvíce proměnlivá z domén AR (Davey et Grossmann, 

2016). Její velikost představuje více než polovinu délky AR (Tan et al., 2015). Díky její velké 

proměnlivosti je androgenovému receptoru umožněno různě vázat koregulátory, které 

vyvolají jeho specifickou transaktivaci (Simental et al., 1991). Prvních 30 aminokyselin 

v NTD je podstatných pro interakci amino-terminálního konce s karboxylovým koncem  

(N/C interakce), která je nezbytná pro správnou aktivaci AR (Callewaert et al., 2003). 

Tento úsek je v lidské populaci charakteristický vysokou variabilitou v počtu opakování 

sekvence CAG (poly-glutamin) nebo sekvence GGC (poly-glycin). Obecně je vyšší počet 

tzv. repetic popisován sníženou transaktivační aktivitou AR a naopak nižší počet repetic jeho 

zvýšenou transaktivační aktivitou (Choong et al., 1996). Počet CAG repetic může také 

souviset s rizikem vzniku rakoviny prostaty (PCa, prostate cancer) (Choong et al., 1996) 

a změny v těchto repeticích zřejmě ovlivňují N/C interakce (Irvine et al., 2000). 

3.2.1.2 DNA-vazebná doména (DBD, DNA-binding domain) 

Oblast DNA-vazebné domény je vysoce konzervovaná, bohatá na cystein. Obsahuje  

8 cysteinových zbytků, které spolu s aminokyselinami tvoří dva komplexy, tzv. zinkové prsty. 

Každý zinkový prst sestává ze čtyř cysteinových zbytků, které váží zinečnatý iont (Tan et al., 

2015). Tato oblast je důležitá pro vazbu androgenového receptoru na androgen responzivní 

elementy (AREs, androgen responsive elements) (Shaffer et al., 2004). Druhý zinkový prst 

také usnadňuje dimerizaci AR a stabilizuje jeho vazbu s DNA (Eisermann et al., 2013). 
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3.2.1.3 „Hinge region“ 

Mezi DBD a LBD je hinge region (H), kde je uložený tzv. jaderný lokalizační signál 

(NLS, nuclear localization signal), který je zodpovědný za přesun AR receptoru do jádra, 

a jaderný exportní signál (NES, nuclear export signal) odpovědný za přesun androgenového 

receptoru zpět do cytoplasmy po předchozí disociaci ligandu (Tan et al., 2015). 

3.2.1.4 Ligand-vazebná doména (LBD, ligand-binding domain) 

LBD je doména zprostředkovávající interakci mezi AR a proteiny teplotního šoku 

(hsp, heat shock proteins) (Heinlein et Chang, 2002). Je složená z 11 α-závitů a dvou krátkých  

β-otáček, které jsou uspořádány do tří vrstev a tvoří tzv. antiparalelní α-helikální sendvič  

(Gao et al., 2005). Po vazbě ligandu na AR dojde k uzavření této signální molekuly pomocí  

α-závitů (Jenster et al., 1991). 

 

Obrázek č. 2: Gen pro androgenový receptor lokalizovaný na dlouhém raménku 

chromozomu X, struktura tohoto genu a struktura proteinu androgenového receptoru 

(upraveno dle Tan et al., 2015) 

3.2.2 Ligandy 

Funkcí androgenového receptoru je ligandem indukovaná exprese cílových genů. Na 

základě schopnosti aktivovat či inhibovat transkripci cílových genů AR lze ligandy rozdělit na 

agonisty a antagonisty (Tan et al., 2015). 
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3.2.2.1 Agonisté androgenového receptoru 

Mezi agonistické ligandy AR řadíme androgeny, konkrétně testosteron a jeho aktivní 

metabolit 5α-dihydrotestosteron (5α-DHT), což jsou pohlavní hormony zodpovědné za vývoj 

mužského reprodukčního systému. Testosteron je primárně produkován Leydigovými 

buňkami ve varlatech a jeho syntéza je pod regulací luteinizačního hormonu (LH), který je 

vylučován adenohypofýzou. Testosteron je také produkován v menší míře kůrou nadledvin, 

játry a ženskými vaječníky. Z varlat uvolněný testosteron se dočasně váže na plazmatické 

proteiny. S vysokou afinitou se váže na sexuální hormony vázající globulin (SHBG, sex 

hormone-binding globulin) a s nízkou afinitou na globuliny. Pouze asi 2 % testosteronu se 

vyskytují volně (Gao et al., 2005).  

V buňce je testosteron převáděn na 5α-DHT, který je více biologicky aktivní a váže se na 

AR s vyšší afinitou než testosteron (Grino et al., 1990). Během této přeměny dojde 

u testosteronu k redukci jedné dvojné vazby v kruhu A, což má za následek dvojnásobné 

zvýšení afinity k AR a pětinásobné snížení rychlosti disociace z AR (Grino et al., 1990;  

Tan et al., 2015). Tato přeměna se děje pomocí enzymu 5α-reduktázy a za přítomnosti 

NADPH a je ireverzibilní (Gao et al., 2005). 

 

Obrázek č. 3: Redukce testosteronu na 5α-dihydrotestosteron pomocí enzymu 5α-reduktázy 

3.2.2.2 Antagonisté androgenového receptoru 

Antiandrogeny jsou ligandy AR, které soutěží o vazebné místo AR s testosteronem  

a 5α-DHT. Mohou být steroidní i nesteroidní povahy a mají terapeutické využití u rakoviny 

prostaty (Gao et al., 2005). Mezi steroidní antiandrogeny patří cyproteron acetát, 

spironolakton a oxendolon, které ale často mají nežádoucí vedlejší účinky, a proto je jejich 

klinická aplikace omezená. V důsledku toho byly vyvinuty nesteroidní antiandrogeny, jako 
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například deriváty toluidinu. Mezi deriváty toluidinu patří flutamid, bikalutamid a nilutamid, 

což jsou čisté antiandrogeny, které postrádají androgenní vlastnosti (Singh et al., 2000). Tato 

absence androgenních vlastností je činí vhodnými pro použití k léčbě nejen benigní 

hyperplazie prostaty (BPH, benign prostatic hyperplasia), ale i rakoviny prostaty (Gao et al., 

2005). 

3.2.3 Funkce androgenového receptoru 

Pokud není AR ve vazbě se svým ligandem, je lokalizován v cytosolu stabilizován 

pomocí proteinů teplotního šoku, hsp90, hsp70 a hsp56 (MacLean et al., 1997), které brání 

jeho degradaci proteolytickými enzymy (Lukeš et al., 2002). Tyto proteiny jsou nezbytné pro 

efektivní vazbu ligandu a pro udržení AR v optimální konformaci se schopností reagovat na 

aktivační signál (Bohen et Kralli, 1995). 

Po navázání ligandu dochází ke konformačním změnám AR. Nejprve disociuje 

hsp56 spolu s hsp90 a poté až hsp70, který je vázaný v LBD, a zabraňuje tak interakci AR 

s DNA (MacLean et al., 1997). Poté dochází k dimerizaci androgenového receptoru, jeho 

fosforylaci a následnému přemístění z cytosolu do jádra. Uvnitř jádra se receptor váže jako 

dimer na androgen responsivní elementy, které obsahují šesti-nukleotidovou shodnou 

sekvenci 5´-TGTTCT-3´, v oblasti promotoru nebo zesilovacích (enhancer) oblastech 

cílových genů (Gao et al., 2005). 

Nejznámějším cílovým genem AR je prostatický specifický antigen. PSA, kódovaný 

genem KLK3, je glykoprotein produkovaný epiteliálními buňkami prostaty, vyskytující se 

převážně ve spermatu (Lukeš et al., 2002). Patří do rodiny lidských tkáňových kallikreinů, 

která je složená z 15 genů tandemově uspořádaných na dlouhém raménku chromozomu 

19 (19q13.3-13.4) (Yousef et Diamandis, 2003). Jeho exprese je regulována pomocí 

androgenů a je specifická pro prostatickou tkáň (Lukeš et al., 2002). 
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Obrázek č. 4: Mechanismus účinku androgenového receptoru (upraveno dle Feldman  

et Feldman, 2001) 

3.3 Rakovina prostaty 

Rakovina prostaty dnes patří k významným onkologickým onemocněním s druhou 

nejvyšší mortalitu v nádorových onemocněních na světě (Jemal et al., 2008). Je známo, že 

většina onkologických onemocnění je způsobena mnohočetnými mutacemi genů, které 

obvykle vznikají během stárnutí buněk. Pokud nedojde k aktivaci reparačních procesů, 

vzniklé nádorové buňky se nekontrolovatelně dělí, což je doprovázeno potlačením apoptózy 

(Král et al., 2010). 

V 80. letech 20. století se začal v klinické medicíně používat PSA jako významný marker 

časné diagnostiky rakoviny prostaty (Kolombo et al., 2008). Jeho normální sérová hladina se 

pohybuje v rozmezí 0–4 ngml
-1

. Zvýšená hladina PSA v séru může být způsobená právě 

změnami doprovázejícími vznik rakoviny prostaty, ale také benigní hyperplazií prostaty nebo 

zánětem prostaty. Přibližně 20 % pacientů s rakovinou prostaty má ale hladinu PSA nižší než 

hraniční 4 ngml
-1

. Dalším problémem při detekci rakoviny prostaty pomocí PSA je jeho nízká 

specifita k nádorovým změnám v prostatě při hodnotách 4–10 ngml
-1

 (Lukeš et al., 2002). 
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Rakovinu prostaty nelze jednoznačně identifikovat pouze na základě sérových hodnot 

PSA, vždy je nutné na základě těchto hodnot provést další vyšetření, jako je nejčastěji biopsie 

prostaty (Kolombo et al., 2008). 

3.3.1 Androgen deprivační terapie (ADT, androgen deprivation therapy) 

Podobně jako normální prostatické buňky, i nádorové buňky prostaty vyžadují pro svůj 

růst a vývoj androgeny a androgenový receptor. Zablokováním androgenů lze docílit poklesu 

hladiny PSA a následně i zmenšení nádoru, čehož se využívá při léčbě proliferujících stádií 

rakoviny prostaty (Katolická, 2014). Bylo prokázáno, že odstraněním varlat pomocí 

orchiektomie dojde k omezení androgenů a s tím souvisejícímu útlumu rakoviny prostaty 

(Huggins, 1967). Tento léčebný postup je nazýván androgen deprivační terapie (ADT, 

androgen deprivation therapy). Odstranění varlat je ovšem nevratný proces a vede 

k impotenci, a proto se nejčastěji provádí u pacientů s rozsáhlými kostními metastázemi 

a rizikem tlaku nádoru na míchu (Debruyne, 2002). Jelikož je rakovina prostaty detekována 

u čím dál mladších pacientů, kteří jsou fyzicky a sexuálně aktivní, jsou využívány i jiné 

možnosti androgen deprivační terapie (Kolvenbag et al., 2001). 

Jako další možnost ADT je používáno chemické potlačení androgenů pomocí analogů 

gonadotropin uvolňujícího hormonu (GnRH, gonadotropin-releasing hormone) (Palmbos 

et Hussain, 2013). Agonisté GnRH snižují citlivost hypofyzárních receptorů GnRH, čímž 

dochází ke snížení tvorby LH, což má za následek omezení tvorby testosteronu. Nejprve ale 

dojde k dočasnému zvýšení hladiny LH, respektive testosteronu (Poppel et Klotz, 2012). 

Dlouhodobá androgen deprivační terapie pomocí agonistů GnRH vede k narušení tvorby 

testosteronu ve varlatech a sérová koncentrace testosteronu i PSA je nízká dlouhou dobu po 

ukončení léčby (Pedraza et Kwart, 2003). 

Na rozdíl od agonistů, antagonisté GnRH přímo potlačují receptor GnRH bez počáteční 

stimulace GnRH. Nedochází k přechodnému zvýšení hladiny luteinizačního hormonu ani 

testosteronu (d´Ancona et Debruyne, 2005). V současné době se k androgenní deprivaci 

používají dva antagonisté, degarelix a aberelix.  

Princivalle et al. (2007) ve své studii srovnávali účinky antagonisty degarelixu 

s agonistou triptorelinem u potkanů s rakovinou prostaty. U potkanů, kterým byl podáván 

triptorelin došlo nejprve ke zvýšení hladiny testosteronu, po kterém následovalo jeho snížení 

až na kastrační hladinu. Tato kastrační hladina byla udržována až do ukončení studie. 
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U potkanů, kterým byl podáván degarelix byly kastrační hladiny testosteronu pozorovány bez 

předchozího nárůstu jejich hodnot. U takto léčených potkanů byla na konci studie také snížená 

hmotnost nádoru ve srovnání s potkany léčenými triptorelinem. 

3.3.2 Kastračně-rezistentní rakovina prostaty (CRPC, castration-resistant prostate 

cancer) 

Pacienti s pokročilou rakovinou prostaty, kteří jsou léčeni pomocí ADT, mají nižší 

hladiny jak cirkulujícího testosteronu, tak i PSA a omezený růst rakoviny prostaty. I přes 

dlouhodobý účinek této léčby, u většiny pacientů nakonec dojde k rezistenci na tuto léčbu 

a k další progresi rakoviny. Toto stádium se nazývá kastračně-rezistentní rakovina prostaty 

(CRPC, castration-resistant prostate cancer). CRPC má nízké kastrační hladiny testosteronu, 

ale zároveň je zvýšená hladina PSA (Cornford et al., 2017). Vznikají nádory lokální 

i metastazující v kostech, měkkých tkáních a parenchymových orgánech (Matoušková 

et Hanuš, 2014). 

Byly popsány čtyři různé mechanismy vedoucí k vývoji CRPC. Jako první možný 

mechanismus je zvýšená citlivost androgenového receptoru k agonistům (Tan et al., 2015). 

I přes snížené hladiny androgenů po androgen deprivační terapii je u mnoha pacientů zjištěna 

zvýšená exprese androgenového receptoru v důsledku amplifikace AR (Koivisto et al., 1997). 

Pokud po mutaci AR v LBD došlo ke změně aminokyseliny, je snížená specifita 

a selektivita AR pro ligandy. Tento androgenový receptor potom váže i jiné steroidní 

hormony, jako progesteron, estrogeny nebo glukokortikoidy, které indukují aktivaci 

transkripční aktivity AR, což vede k další progresi rakoviny prostaty (Buchanan et al., 2001). 

Jako třetí mechanismus vedoucí k rozvoji CRPC může být aktivace androgenového 

receptoru prostřednictvím mechanismů nezávislých na ligandu (Jenster, 2000). Ligandy, jako 

například inzulinu podobný růstový faktor 1 (IGF1, insulin-like growth factor 1), 

keratinocytový růstový faktor (KGF, keratinocyte growth factor) či epidermální růstový faktor 

(EGF, epidermal growth factor), aktivují kinázové receptory tyrosinu. AR je následně 

fosforylován například proteinkinázou B nebo mitogenem aktivovanou proteinkinázou, čímž 

dojde k jeho aktivaci (d´Ancona et Debruyne, 2005). 

Poslední mechanismus vedoucí k CRPC zcela obchází signální dráhy androgenového 

receptoru. Růst a přežívání nádorových buněk je řízeno zvýšenou aktivitou anti-apoptického 

proteinu Bcl-2 (B-cell lymphoma 2). Bcl-2 je proonkogen potlačující apoptózu a u rakoviny 
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prostaty chrání rakovinné buňky před apoptózou, která vzniká jako důsledek kastrace (Tan 

et al., 2015). Arora et al. (2013) uvádí, že při rozvoji CRPC je zvýšená exprese 

glukokortikoidního receptoru (GR, glucocorticoid receptor), jako náhrada za androgenový 

receptor, který aktivuje podobné cílové geny AR, jež jsou nezbytné pro přežití rakovinných 

buněk. 

3.3.2.1 Chemoterapie metastatické kastračně-rezistentní rakoviny prostaty 

U pacientů s metastatickým CRPC chemoterapie snižuje sérové hladiny PSA, zmírňuje 

bolest a zlepšuje kvalitu života. Jedním z používaných chemoterapeutik je mitoxantron 

užívaný spolu s prednisonem. Medián přežití pacientů užívajících mitoxantron s prednisonem 

je 16,5 měsíců (Tannock et al., 2004). 

Od roku 2004 je pacientům s metastatickým CRPC podáván docetaxel (Berthold et al., 

2008). Docetaxel je taxanové cytostatikum, které brání depolymerizaci tubulinu, což má za 

následek pomalejší přechod z G2 fáze do M fáze buněčného cyklu (Rušarová et Študentová, 

2017). Standardní dávka docetaxelu je 75 mgm
-2

 každé tři týdny spolu s prednisonem. 

K nežádoucím účinkům při léčbě docetaxelem patří neutropenie 3. a 4. stupně, průjmy, 

nevolnost, zvracení či kožní toxicita (Berthold et al., 2008). Medián přežití takto léčených 

pacientů je 18,9 měsíců (Tannock et al., 2004). 

Šest až osm měsíců po ukončení chemoterapie docetaxelem dochází velmi často k nové 

progresi rakoviny prostaty (Rušarová et Študentová, 2017). Jednou z možností další léčby je 

opětovné použití docetaxelu, což se zdá být úspěšné u pacientů předléčených docetaxelem. 

Medián prodloužení doby přežití je 13 měsíců (Di Lorenzo et al., 2011). Pacienti, u kterých 

onemocnění progreduje během léčby docetaxelem nebo bezprostředně po ní mohou být dále 

léčeni kabazitaxelem s prednisonem nebo mitoxantronem s prednisonem. De Bono et al. 

(2010) srovnávali dobu přežití u pacientů léčených kabazitaxelem a mitoxantronem po 

předléčení docetaxelem. Podávání kabazitaxelu s prednisonem prodloužilo dobu přežití 

pacientů o 15 měsíců a užívání mitoxantronu s prednisonem prodloužilo dobu přežití pouze 

o 12,7 měsíců. 

3.3.3 Benigní hyperplazie prostaty (BPH, benign prostatic hyperplasia) 

Benigní hyperplazie prostaty je nezhoubné onemocnění prostaty vyskytující se u starších 

mužů. 50 % mužů nad 60 let a téměř 90 % mužů nad 80 let trpí touto nemocí (Roehrborn 

et al., 1997). Jedná se o zvětšení prostaty způsobené zvýšeným růstem epiteliálních buněk 
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(Luo et al., 2001). Takto zvětšená prostata tlačí na močový měchýř, čímž vznikají u mužů 

poruchy shromažďovací a vyprazdňovací funkce dolních močových cest. Mezi poruchy 

shromažďovací funkce se řadí časté močení nebo urgentní inkontinence. Poruchy 

vyprazdňování se projevují slabým proudem moči, přerušovaným močením či pocitem 

neúplného vyprázdnění (Broďák et Holub, 2006).  

Možnost léčby BPH je pomocí chirurgického zákroku, který je ale častěji nahrazován 

medikamentózní terapií, jejímž cílem je zlepšení funkce dolních močových cest a kvality 

života pacienta (Lukeš et al., 2006). Benigní hyperplazie prostaty není považována za 

prekurzor rakoviny prostaty (Aaron et al., 2016). 

3.4 Polymorfismus androgenového receptoru 

Polymorfismus je charakterizován jako existence dvou a více variant genotypů, přičemž 

nejméně dvě z těchto variant se vyskytují s četností vyšší než 1 %. 

Lidský androgenový receptor obsahuje v 1. exonu dvě oblasti tandemově se opakujících 

trinukleotidových sekvencí, poly-glutaminovou (CAG)n a poly-glycinovou (GGC)n. Délka 

těchto sekvencí zřejmě ovlivňuje transkripční aktivitu AR (Eisermann et al., 2013). Obvyklý 

počet CAG repetic je 9–29 (Irvine et al., 1995). U vyššího počtu repetic, mezi 38 a 75, byla 

popsána spojitost s výskytem bulbospinální svalové atrofie, tzv. Kennedyho nemoci (Spada 

et al., 1991). Počet repetic vyšších jak 28 je spojen s poruchami spermatogeneze a neplodností 

(Tut et al., 1997). Jiné studie uvádějí souvislost kratšího úseku tandemových 

CAG s rakovinou prostaty, benigní hyperplazií prostaty a se zvýšeným obsahem minerálů 

v kostech (Giovannucci et al., 1999; Rajender et al., 2007; Tirabassi et al., 2013). 

Abnormální délka úseku s tripletem CAG je také ve vztahu s etnickou příslušností. 

U Afričanů se počet repetic CAG pohybuje mezi 18–20 (Platz et al., 2000; Zitzmann 

et Nieschlag, 2003), u kavkazské populace je průměrný počet repetic 21–22 (Platz et al., 

2000; Ferlin et al., 2004) a u Asiatů je to 22–23 repetic (Platz et al., 2000). Jak uvádí Coetzee 

et Ross (1994) u Afričanů se zdá být díky nižšímu počtu repetic vyšší riziko vzniku rakoviny 

prostaty. 

Počet tandemově se opakujících tripletů GGC se obvykle pohybuje v rozmezí  

10–35 repetic, nejčastější počet je 23 opakování u zdravých mužů (Delli et al., 2014). Podle 

Ding et al. (2005) může být nižší počet repetic příčinou zvýšené transkripční aktivity AR. 
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Počet repetic GGC ve vztahu k etnické příslušnosti uvádí Kittles et al. (2001)  

rozmezí 4–24 repetic u Afričanů, 4–20 repetic u Afroameričanů, 2–20 repetic u Evropských 

Američanů a 10–16 repetic u Asiatů. 

3.4.1 Jednonukleotidový polymorfismus (SNP, single nucleotide polymorphism) 

Jednonukleotidový polymorfismus znamená záměnu jednoho nukleotidu v sekvenci 

DNA. Tyto změny lze detekovat průměrně každých 200–300 bází a nachází se jak v exonech, 

tak i v intronech genů. SNP se často vyskytuje v regulačních oblastech, což má za následek 

změny v genové expresi (Benešová et al., 2007). 

Mezi poly-glutaminovou a poly-glycinovou sekvencí v 1. exonu androgenového receptoru 

se nachází jednonukleotidový polymorfismus rs6152, označovaný také jako G1733A nebo 

E211 G>A. Tento SNP spočívá v záměně nukleotidu guaninu (G) za adenin (A) na třetím 

místě tripletu GAG bez změny kódované aminokyseliny (Hayes et al., 2005). Tento SNP 

se často spojuje s dědičnou ztrátou vlasů u mužů, tzv. androgenní alopecií (Hillmer et al., 

2005). Kromě toho byla zjištěna možná souvislost mezi přítomností alely A a sníženým 

rizikem výskytu metastáz u rakoviny prostaty (Hayes et al., 2005). 
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5´ ATGGAAGTGCAGTTAGGGCTGGGAAGGGTCTACCCTCGGCCGCCGTCCAAGACCTACCGAGGAGCTTTCCAG

AATCTGTTCCAGAGCGTGCGCGAAGTGATCCAGAACCCGGGCCCCAGGCACCCAGAGGCCGCGAGCGCAGCACCT

CCCGGCGCCAGTTTGCTGCTGCTGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAGCAG

CAGCAGCAGCAAGAGACTAGCCCCAGGCAGCAGCAGCAGCAGCAGGGTGAGGATGGTTCTCCCCAAGCCCATCGT

AGAGGCCCCACAGGCTACCTGGTCCTGGATGAGGAACAGCAACCTTCACAGCCGCAGTCGGCCCTGGAGTGCCAC

CCCGAGAGAGGTTGCGTCCCAGAGCCTGGAGCCGCCGTGGCCGCCAGCAAGGGGCTGCCGCAGCAGCTGCCAGCA

CCTCCGGACGAGGATGACTCAGCTGCCCCATCCACGTTGTCCCTGCTGGGCCCCACTTTCCCCGGCTTAAGCAGC

TGCTCCGCTGACCTTAAAGACATCCTGAGCGAGGCCAGCACCATGCAACTCCTTCAGCAACAGCAGCAGGAAGCA

GTATCCGAAGGCAGCAGCAGCGGGAGAGCGAGGGAGGCCTCGGGGGCTCCCACTTCCTCCAAGGACAATTACTTA

GGGGGCACTTCGACCATTTCTGACAACGCCAAGGAGTTGTGTAAGGCAGTGTCGGTGTCCATGGGCCTGGGTGTG

GAGGCGTTGGAGCATCTGAGTCCAGGGGAACAGCTTCGGGGGGATTGCATGTACGCCCCACTTTTGGGAGTTCCA

CCCGCTGTGCGTCCCACTCCTTGTGCCCCATTGGCCGAATGCAAAGGTTCTCTGCTAGACGACAGCGCAGGCAAG

AGCACTGAAGATACTGCTGAGTATTCCCCTTTCAAGGGAGGTTACACCAAAGGGCTAGAAGGCGAGAGCCTAGGC

TGCTCTGGCAGCGCTGCAGCAGGGAGCTCCGGGACACTTGAACTGCCGTCTACCCTGTCTCTCTACAAGTCCGGA

GCACTGGACGAGGCAGCTGCGTACCAGAGTCGCGACTACTACAACTTTCCACTGGCTCTGGCCGGACCGCCGCCC

CCTCCGCCGCCTCCCCATCCCCACGCTCGCATCAAGCTGGAGAACCCGCTGGACTACGGCAGCGCCTGGGCGGCT

GCGGCGGCGCAGTGCCGCTATGGGGACCTGGCGAGCCTGCATGGCGCGGGTGCAGCGGGACCCGGTTCTGGGTCA

CCCTCAGCCGCCGCTTCCTCATCCTGGCACACTCTCTTCACAGCCGAAGAAGGCCAGTTGTATGGACCGTGTGGT

GGTGGTGGGGGTGGTGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGGCGAGGCG

GGAGCTGTAGCCCCCTACGGCTACACTCGGCCCCCTCAGGGGCTGGCGGGCCAGGAAAGCGACTTCACCGCACCT

GATGTGTGGTACCCTGGCGGCATGGTGAGCAGAGTGCCCTATCCCAGTCCCACTTGTGTCAAAAGCGAAATGGGC

CCCTGGATGGATAGCTACTCCGGACCTTACGGGGACATGCG 3´ 

Obrázek č. 5: Sekvence nukleotidů 1. exonu androgenového receptoru člověka, zeleně je 

vyznačen polymorfismus CAG, červeně jednonukleotidový polymorfismus rs6152 a žlutě 

polymorfismus GGC (GeneBank, Accession no. AH002607.2) 

3.5 Mutace androgenového receptoru 

Mutace v androgenovém receptoru mohou způsobit jak úplnou ztrátu funkce 

androgenového receptoru, tak i zvýšení jeho aktivity. Jsou popsány čtyři odlišné mutace AR, 

které způsobují jeho defekty. Nukleotidová substituce má za následek změnu aminokyseliny 

nebo vytvoření stop kodonu. Nukleotidová inzerce či delece vede k posunu čtecího rámce, 

intronová mutace způsobuje alternativní sestřih anebo dochází k částečné či úplné deleci genu 

(Brinkmann, 2001; Gottlieb et al., 2012). Důsledky těchto změn jsou provázeny syndromem 

necitlivosti na androgeny, spinální a bulbární svalovou atrofií nebo vznikem a dalším 

rozvojem rakoviny prostaty (Brinkmann, 2001). 
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I když se mutace v raných stádiích rakoviny prostaty vyskytují vzácně, u pacientů s CRPC 

jsou detekovány v 10–30 % případech (Wallén et al., 1999; Taplin et al., 2003). Většina 

mutací v prostatických nádorových buňkách jsou jednonukleotidové substituce, které 

způsobují buď ztrátu funkce AR, nebo jeho zvýšenou aktivitu. I přes to, že 1. exon kóduje 

více než polovinu proteinů AR, 45 % mutací je detekováno v LBD a pouze 30 % v NTD 

(Gottlieb et al., 2012).  

3.5.1 Mutace v N-terminální doméně 

Mutace v této oblasti představují třetinu všech mutací v AR. Do roku 2012 bylo 

zaznamenáno 42 jednonukleotidových mutací u PCa (Gottlieb et al., 2012). Dvě mutace 

v aminokyselinách byly zjištěny u pacientů s CRPC (Chen et al., 2005). Jedna z nich byla 

objevena u aminokyseliny 142, kdy došlo k záměně glycinu za valin, a druhá u aminokyseliny 

221, u které byl substituován aspartát za histidin. Dále bylo u těchto dvou mutací zjištěno 

méně CAG repetic, což je spojováno s vyšším rizikem rozvoje rakoviny prostaty (Chen et al., 

2005). 

3.5.2 Mutace v DNA-vazebné doméně a „hinge regionu“ 

V této oblasti je zaznamenáno nejméně mutací u pacientů s rakovinou prostaty. Do roku 

2012 bylo popsáno pouze 10 jednonukleotidových substitucí – 7 v oblasti DBD a 3 v hinge 

regionu (Gottlieb et al., 2012). Tyto mutace narušují vazbu AR na DNA, vazby koregulačních 

proteinů a také jaderný export, což může ovlivnit jeho transaktivační aktivitu (Black 

et Paschal, 2004). 

Jedna z těchto sedmi mutací, pozorovaná u pacientů trpících CRPC, spočívá v záměně 

aminokyseliny treoninu na pozici 575 za alanin, což má za následek slabší transkripční 

aktivitu AR. Ve stejném mutantním transkriptu byla také nalezena stejná záměna treoninu za 

alanin na pozici 877 v LBD, která umožňuje aktivaci AR abnormálními ligandy, jako jsou 

kortizol či 17α-hydroxyprogesteron (Monge et al., 2006). 

3.5.3 Mutace v ligand-vazebné doméně 

V ligand-vazebné doméně AR se vyskytuje nejvíce mutací v rámci androgenového 

receptoru. Jsou popsány čtyři oblasti citlivé na mutace. Oblast aminokyselin 670–678, která se 

nachází na rozhraní hinge regionu a LBD, a oblasti mezi aminokyselinami 701–730, 741–763 

a 872–910 (Bergerat et Ceraline, 2009). 
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Somatické mutace v ligand-vazebné doméně vedou ke snížení specifity AR k jiným 

hormonům, jako jsou progesteron, estrogeny či adrenální steroidy, a ovlivňují afinitu ligandu 

i vazbu koregulátorů (Feldman et Feldman, 2001). 

Kvůli rozdílné lokalizaci a charakteru substitucí, mutace v ligand-vazebné doméně 

pozmění ligandem indukovanou změnu konformace androgenového receptoru, což má 

za následek změny v N/C interakci, ligand-vazebné afinitě a interakci s koaktivátory (Bergerat 

et Ceraline, 2009). 
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4 Materiál a metodika 

4.1 Laboratorní pomůcky a přístroje 

0,2ml a 1,5ml mikrozkumavky (Eppendorf) 

Analytické váhy R200D (Sartorius) 

Centrifuga MiniSpin plus (Eppendorf) 

Digitální váha 440-33N (Kern) 

DNA/RNA UV-cleaner box UVC/T-AR (Biosan) 

Elektroforetická komora Easycast B1A (Thermo Scientific) 

Chladící stojan 

Inkubátor Dry Bath MD-02N (Major Science) 

Inkubovaná třepačka s chlazením TS-100C (Biosan) 

Laboratorní digestoř M/900 M2 (Merci) 

Li-Cor Odyssey
®

Fc Imaging Systém (LI-COR) 

Mikrocentrifuga Multi-spin PCV-3000 (Grant-Bio) 

Mikropipety (Eppendorf, Gilson) 

Mikrovlnná trouba MO 17 MW (Gorenje) 

NanoDrop
TM

 1000 Spectrophotometer (Thermo Scientific) 

Plovací stojan 

Spectrafuge
TM

 Mini C1301-B (Labnet) 

Thermal Cycler C1000
TM

 (Bio-Rad) 

UV transiluminátor EB-20 (Ultra-Lum) 

Vodní lázeň WNB (Memmert) 

Vortex mixer PV-1 (Grant-Bio) 

Zdroj elektrického proudu MP-300N (Major Science) 
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4.2 Použité chemikálie a roztoky 

1x TAE elektroforetický pufr (10 ml 50x TAE pufr, doplněno do 500 ml sterilní deionizovanou 

vodou) 

50x TAE elektroforetický pufr (121 g Tris base; 28,6 ml ledové kyseliny octové; 50 ml roztoku 

EDTA 0,5 moll
-1

, pH 8,0; doplněno do 500 ml sterilní deionizovanou vodou) 

6x Orange Loading Dye Solution, R0631 (Fermentas) 

96% ethanol 

Agaróza Low melting point, A9414 (Sigma-Aldrich) 

Agaróza Wide range/Standard 3:1, A7431 (Sigma-Aldrich) 

Deionizovaná voda 

Ethidium bromid 100 mg (Amresco) 

FitAmp Paraffin Tissue Section DNA Isolation Kit, P-1009-1 (Epigentek) 

Isopropanol 

Primery rs6152S/F a rs6152S/R (Sigma-Aldrich) 

QIAquick Gel Extraction Kit, 28706 (QIAgen) 

Restrikční enzym StuI 10 000 Uml
-1

, R0187S (BioLabs) 

Standard molekulové hmotnosti 100 bp DNA Ladder 500 gml
-1

, N3231L (BioLabs) 

TP 2x Master Mix (150 mmoll
-1

 Tris-HCl, pH 8,8 (25 °C); 40 mmoll
-1

 (NH4)2SO4;  

0,4 moll
-1

 trehalóza; 2 moll
-1

 1,2-propandiol; 5 mmoll
-1

 MgCl2; 400 moll
-1

 dATP; 

400 moll
-1

 dCTP; 400 moll
-1

 dGTP; 400 moll
-1

 dTTP; Tween 20; Taq DNA 

polymeráza (50 Uml
-1

); stabilizátory a aditiva), T602 (Top-Bio) 
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4.3 Biologický materiál 

Pro experimentální část bylo použito 28 archivovaných vzorků tkáňové biopsie pacientů 

s nádorovým onemocněním prostaty. Tkáňové vzorky byly fixované formalínem a zalité do 

parafínu. Z 28 analyzovaných vzorků bylo 17 vzorků bez bližší specifikace tkáně benigní 

nebo nádorové, v tabulce č. 4 označeno jako smíšené (PCa/BPH), u 4 vzorků byla patologem 

určena a mikrodisekcí získána tkáň typu BPH a u 7 vzorků byl stejným postupem izolován 

úsek tkáně nádorové (PCa). 

4.4 Izolace DNA 

Pro izolaci DNA byl použit kit FitAmp Paraffin Tissue Section DNA Isolation Kit. Postup 

byl proveden podle protokolu od výrobce Epigentek. 

K roztoku PS2 (Dna Digestion Powder) bylo přidáno 0,5 ml roztoku PS1 (DNA Digestion 

Solution). Směs byla promíchána na Vortexu, dokud nebyla čirá. Řezy bioptické tkáně 

o velikosti 15 µm
2
 byly umístěny do 1,5ml mikrozkumavek a do každé bylo přidáno 100 l 

roztoku PS3 (DNA Isolation Buffer). Tkáňové řezy byly inkubovány při teplotě 95 °C po 

dobu 15 minut. Po krátkém promíchání na Vortexu a minutové inkubaci při pokojové teplotě 

bylo do mikrozkumavek přidáno 10 l směsi inhibitorů proteáz PS1/PS2. Následovala 

inkubace za současného třepání po minimální dobu 90 minut při teplotě 65 °C. Po inkubaci 

byla tkáňová suspenze krátce promíchána na Vortexu a bylo přidáno 200 l roztoku PS4 

(DNA-Binding Buffer). Směs byla centrifugována při otáčkách 12 000 rpm po dobu 1 minuty. 

Vzniklý čirý roztok s DNA ve spodní části zkumavky byl přepipetován do kolony umístěné 

v 2ml mikrozkumavce a centrifugován při otáčkách 12 000 rpm po dobu 30 sekund. Po 

odstranění nečisté frakce a zachycení DNA ve filtru kolony bylo za účelem získání čisté DNA 

přidáno 200 l 70% ethanolu a mikrozkumavky byly centrifugovány při otáčkách 12 000 rpm 

po dobu 30 sekund. Následně bylo přidáno 200 l 90% ethanolu a opět centrifugováno při 

otáčkách 12 000 rpm po dobu 30 sekund. Po odstranění nečisté frakce bylo znovu přidáno 

200 l 90% ethanolu a centrifugováno při otáčkách 12 000 rpm po dobu 45 sekund. Kolona 

byla umístěna do čisté 1,5ml mikrozkumavky a přímo na filtr kolony bylo napipetováno 15 l 

roztoku PS5 (DNA Elution Solution). Po centrifugaci při otáčkách 12 000 rpm po dobu 

20 sekund byla změřena koncentrace a čistota získané DNA. DNA byla uchována 

v zamraženém stavu při teplotě -20 °C. 



21 

 

4.5 Příprava vzorků pro PCR amplifikaci 

Pro PCR amplifikaci úseku o velikosti 100 bp byly použity primery 6152S/F (5´-AAC 

AGC AGC AGG AAG CAG TAT C-3´) a 6152S/R (5´-GTG CCC CCT AAG TAA TTG 

TCC T-3´). 

Po celou dobu přípravy reakce PCR se pracovalo v ochranných latexových rukavicích. 

PCR box pro přípravu PCR byl před zahájením práce vyzářen UV světlem po dobu 10 minut. 

Chemikálie pro PCR reakci byly po uskladnění v -20 °C temperovány při pokojové teplotě, 

promíchány pomocí Vortexu, krátce stočeny na minicentrifuze a vloženy do chladícího 

stojanu. Do 0,2ml mikrozkumavek umístěných v chladícím stojanu byly napipetovány 

jednotlivé chemikálie v pořadí jak je uvedeno v tabulce č. 1. Vzorek DNA byl do reakční 

směsi pipetován na odlišném místě, než kde se pracovalo s ostatními komponenty pro 

přípravu PCR reakce. Po smíchání všech komponentů byla směs promíchána na Vortexu, 

krátce stočena na minicentrifuze a vložena do termocykleru.  

Tabulka č. 1: Jednotlivé složky reakční směsi pro PCR 

Složky reakční směsi 
Množství pro  

1 reakci [l] 

Negativní kontrola 

množství pro 1 reakci [l] 

Deionizovaná voda 9,5 10,5 

TP 2x Master Mix 12,5 12,5 

Primer rs6152S/F [25 moll
-1

] 1 1 

Primer rs6152S/R [25 moll
-1

] 1 1 

DNA [10 ng] 1 - 

Celkový objem 25 25 

PCR amplifikace s primery rs6152S probíhala podle programu TP57 s Hot-startem 

(tabulka č. 2). Hot-start zabraňuje tvorbě primerových dimerů a spočívá ve vložení vzorků do 

termocykleru až po předehřátí na 94 °C. Prvním krokem byla počáteční denaturace 

dvouvláknové DNA při 94 °C po dobu 10 minut. Tento cyklus probíhal pouze jednou. 

Následovala denaturace při 94 °C po dobu 10 vteřin, nasedání primerů při teplotě 57 °C po 

dobu 10 vteřin a syntéza DNA při 72 °C po dobu 20 vteřin. Tyto tři kroky probíhaly 

v 38 cyklech. 
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Tabulka č. 2: Teplotní a časový profil pro PCR amplifikaci pomocí primerů rs6152S 

Fáze Teplota [°C] Čas Počet cyklů 

Počáteční denaturace 94 10:00 1 

Denaturace 94 00:10 

38 Nasedání primerů 57 00:10 

Syntéza DNA 72 00:20 

 

4.6 Příprava 1,5% agarózového gelu LMP a elektroforéza 

Elektroforetická komůrka byla oblepena páskou a byly do ní vsazeny hřebínky. K 80 ml 

deionizované vody bylo přidáno 1,2 g agarózy LMP (low melting point). Tato směs byla 

zahřáta v mikrovlnné troubě až do úplného rozpuštění agarózy. Po zchladnutí gelové suspenze 

na přibližně 60 °C bylo přidáno 1,6 ml 50x TAE pufru a 8 l ethidium bromidu. Takto 

připravená gelová suspenze byla vylita do elektroforetické komůrky a ponechána 30 minut ke 

ztuhnutí. Po ztuhnutí byl gel vložen do elektroforetické vaničky obsahující 1x TAE pufr. 

Do krajní jamky v gelu byly napipetovány 3 l standardu molekulové hmotnosti 100 bp 

DNA ladderu. K 50 l PCR produktu bylo přidáno 8 l barvícího roztoku 6x Orange Loading 

Dye Solution a tato suspenze byla nanesena do jamek gelu. 

Komůrka byla uzavřena víkem a byl zapojen zdroj elektrického napětí s nastavením 55 V. 

Po hodině byla elektroforéza vypnuta a vyhodnocena pomocí UV transiluminátoru. 

4.7 Izolace DNA z amplifikovaných produktů PCR z agarózového gelu LMP 

DNA izolovaná ze vzorků 11–22 (tabulka č. 4) byla použita pro amplifikaci úseku 100 bp 

s výše uvedenými primery v objemu 50 µl reakční směsi PCR, což byl dvojnásobný objem 

reakce PCR oproti obvyklým 25 µl (tabulka č. 1). Po elektroforetické separaci produktů PCR 

v agarózovém gelu LMP byly skalpelem vyřezány fragmenty odpovídající velikostně 100 bp.  

Pro izolaci DNA z gelových fragmentů byl použit kit QIAquick Gel Extraction Kit. 

Postup byl proveden podle protokolu od výrobce QIAGEN.  

 Gelové fragmenty s DNA o velikosti 100 bp byly vloženy do předem zvážených 1,5ml 

mikrozkumavek. Mikrozkumavky byly opět zváženy. Do mikrozkumavek bylo přidáno 

objemové množství pufru QG odpovídající trojnásobné hmotnosti vyřezaného gelového 

fragmentu s DNA. Mikrozkumavky s gelovými fragmenty byly inkubovány při teplotě 50 °C 



23 

 

po dobu 10 minut za občasného promíchání na Vortexu. Následně bylo přidáno stejné 

objemové množství isopropanolu, jako byla hmotnost vyřezaného gelového fragmentu 

s DNA. Tato suspenze byla přenesena do kolony umístěné v 2ml mikrozkumavce 

a centrifugována po dobu 1 minuty při otáčkách 13 000 rpm. DNA byla zachycena ve filtru 

kolony a po přidání 0,5 ml pufru QG proběhla centrifugace po dobu 1 minuty při otáčkách 

13 000 rpm. K přečištění DNA bylo přidáno 0,75 ml pufru PE s následnou centrifugací po 

dobu 1 minuty při otáčkách 13 000 rpm. Po odstranění proteklé kapaliny byla opět provedena 

centrifugace po dobu 1 minuty při otáčkách 13 000 rpm. Následně byla kolona vložena do 

čisté 1,5ml mikrozkumavky a na filtr kolony bylo přidáno 25 l pufru EB. Po centrifugaci po 

dobu 1 minuty při otáčkách 13 000 rpm byla změřena koncentrace a čistota získané DNA. 

DNA byla zamrazena a uchovávána při teplotě -20 °C. 

Získaná DNA byla použita pro opakovanou reakci PCR s primery rs6152S a následnou 

amplifikaci PCR produktu o velikosti 100 bp. Objem reakční směsi pro PCR byl 25 l 

(tabulka č. 1). 

4.8 Příprava vzorků pro analýzu RFLP 

K restrikčnímu štěpení byla použita restrikční endonukleáza StuI, která rozpoznává 

hexanukleotidovou palindromatickou sekvenci 5´-AGGCCT-3´. Pokud je guanin na třetí 

pozici kodonu GAG zaměněn za adenin, restrikční endonukleáza toto místo nerozpozná 

a nerozštěpí. 

Chemikálie pro analýzu RFLP byly promíchány pomocí Vortexu a následně krátce 

stočeny na minicentrifuze. Jednotlivé komponenty pro RFLP byly pipetovány do  

1,5ml mikrozkumavek v pořadí podle tabulky č. 3. Mikrozkumavky s reagenciemi byly 

uzavřeny pomocí parafilmu a vloženy do předem vyhřátého termobloku s teplotou 37 °C na 

dobu 1,5 hodiny. 
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Tabulka č. 3: Jednotlivé složky reakční směsi pro analýzu RFLP 

Složky reakční směsi Množství pro 1 reakci [l] 

Deionizovaná voda 5 

10x NEBuffer 1 

Restrikční enzym StuI 1 

PCR produkt 3 

Celkový objem 10 

 

4.9 Příprava 3% agarózového gelu 

Elektroforetická komůrka byla oblepena páskou a byly do ní vsazeny hřebínky. K 30 ml 

deionizované vody bylo přidáno 0,9 g agarózy Wide range/Standard 3:1. Tato směs byla 

zahřáta v mikrovlnné troubě až do úplného rozpuštění agarózy. Po zchladnutí gelové suspenze 

bylo přidáno 0,6 ml 50x TAE pufru a 3 l ethidium bromidu. Gelová suspenze byla vylita do 

elektroforetické komůrky a ponechána 30 minut ke ztuhnutí. Po ztuhnutí byl gel vložen do 

elektroforetické vaničky obsahující 1x TAE pufr. 

4.10 Analýza produktů PCR a RFLP 

Do krajní jamky v gelu byly napipetovány 3 l standardu molekulové hmotnosti 100 bp 

DNA ladderu. K 5 l PCR produktu byl přidán 1 l barvícího roztoku 6x Orange Loading 

Dye Solution a tato suspenze byla nanesena na gel. 

K 10 l produktu analýzy RFLP byly přidány 2 l barvícího roztoku. Po promíchání 

a následném stočení na minicentrifuze bylo z této směsi odebráno 5 l a naneseno na gel. 

Komůrka byla uzavřena víkem a byl zapojen zdroj elektrického napětí s nastavením 55 V. 

Po hodině byla elektroforéza vypnuta a vyhodnocení bylo provedeno pomocí přístroje Li-Cor. 
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4.11 Potvrzení jednonukleotidového polymorfismu přímým sekvenováním 

DNA izolovaná z tkáňových vzorků 11, 12, 14, 15, 17 a 18 byla poslána Středisku 

sekvenování DNA při Mikrobiologickém ústavu Akademie věd České republiky, v. v. i., 

v Praze, kde bylo provedeno sekvenování těchto vzorků. Výsledky sekvenační analýzy byly 

zpracovány v programu Chromas.  
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5 Výsledky 

Cílem experimentální části bakalářské práce bylo detekovat jednonukleotidový 

polymorfismus androgenového receptoru pomocí analýzy RFLP a jeho potvrzení přímým 

sekvenováním. 

Pro experiment bylo použito 28 archivovaných vzorků tkáňové biopsie od 11 pacientů 

s nádorovým onemocněním prostaty. Z těchto vzorků FFPE bylo 17 vzorků označeno jako 

smíšené (PCa/BPH), 4 vzorky jako benigní hyperplazie prostaty (BPH) a 7 vzorků jako 

rakovina prostaty (PCa). 

U vzorků 11–22 byly skalpelem vyřezány gelové fragmenty s amplifikovanou DNA 

o velikosti 100 bp (obrázek č. 6). DNA izolovaná z vyřezaných gelových fragmentů byla 

znovu použita pro druhou PCR amplifikaci úseků dlouhých 100 bp (obrázek č. 7).  

U těchto vzorků byly po první PCR amplifikaci a následné elektroforetické separaci 

v 3% agarózovém gelu viditelné PCR artefakty (obrázek č. 6). 

 

Obrázek č. 6: PCR amplifikace vzorků 11–22 separovaných v 3% agarózovém gelu.  

M – marker molekulové hmotnosti; 11–22 vzorky amplifikované DNA; NK – negativní 

kontrola 
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Obrázek č. 7: PCR amplifikace vzorků 11–22 separovaných v 3% agarózovém gelu po 

přečištění kitem s viditelnými PCR produkty o velikosti 100 bp. M – marker molekulové 

hmotnosti; 11–22 vzorky amplifikované DNA 

S amplifikovanou DNA byla dále provedena analýza RFLP pomocí restrikčního enzymu 

StuI. Štěpené (RFLP) i neštěpené (PCR) produkty byly separované v 3% agarózovém gelu 

a vizualizovány pomocí přístroje Li-Cor. Od každého vzorku byl vedle sebe nanesen vždy 

produkt po RFLP a (neštěpený) PCR produkt. Pokud byl produkt po RFLP rozštěpen 

restrikčním enzymem StuI, byly detekovány dva fragmenty dlouhé 50 bp. Amplifikovaný 

100bp úsek DNA tedy obsahoval ve štěpném místě enzymu StuI 5´-AGGCCT-3´ 

nepolymorfní GAG kodon. Štěpené produkty PCR byly detekovány u vzorků DNA pacientů 

9207/05, 14968/08, 22341/08, 14504/09, 22708/04, 2013/05 a 3225/09. 

Pokud amplifikovaný úsek DNA obsahoval ve štěpném místě 5´-AGGCCT-3´ kodon 

GAA, restrikční enzym StuI toto místo nerozštěpil a na elektroforetogramu byly viditelné 

produkty analýzy RFLP i neštěpené PCR produkty o jednotné velikosti 100 bp. Neštěpené 

produkty analýzy RFLP byly detekovány u vzorků DNA pacientů 23016/04, 548/05, 5742/05 

a 12022/09. 
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Obrázek č. 8: Produkty PCR amplifikace a RFLP analýza tkáňových vzorků 1–6, 9 a 10 

(PCa/BPH) separovaných v 3% agarózovém gelu. M – marker molekulové hmotnosti;  

1 a 2 – tkáňové vzorky pacienta 9207/05; 3 – vzorek tkáně pacienta 14968/08; 4 – vzorek 

tkáně pacienta 22341/08; 5 – vzorek tkáně pacienta 14504/09; 6 – vzorek tkáně pacienta 

23016/04; 9 – vzorek tkáně pacienta 12022/09; 10 – vzorek tkáně pacienta 3225/09  

 

Obrázek č. 9: Produkty PCR amplifikace a RFLP analýza DNA izolované ze vzorků tkání 

7 a 8 (PCa/BPH) separovaných v 3% agarózovém gelu. M – marker molekulové hmotnosti;  

7 – vzorek tkáně pacienta 548/05; 8 – vzorek tkáně pacienta 5742/05 
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Obrázek č. 10: Produkty PCR amplifikace a RFLP analýza DNA izolované ze vzorků tkání 

1a, 1b, 2a, 2b, 3a a 3b (PCa/BPH) separovaných v 3% agarózovém gelu. M – marker 

molekulové hmotnosti; 1a a 1b – tkáňové vzorky pacienta 22708/04; 2a a 2b – tkáňové vzorky 

pacienta 2013/05; 3a a 3b – tkáňové vzorky pacienta 23016/04 
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Obrázek č. 11: Produkty PCR amplifikace a RFLP analýza tkáňových vzorků 11–13, 

1 a 14–16 separovaných v 3% agarózovém gelu. M – marker molekulové hmotnosti;  

11 (BPH), 12 (PCa), 13 (PCa), 1 (PCa/BPH) – tkáňové vzorky pacienta 9207/05; 

14 (PCa/BPH), 15 (PCa), 16 (PCa) – tkáňové vzorky pacienta 12022/09 
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Obrázek č. 12: Produkty PCR amplifikace a RFLP analýza vzorků tkání 17–20, 5, 21–22 a 6 

separovaných v 3% agarózovém gelu. M – marker molekulové hmotnosti; 17 (BPH) 

a 18 (PCa) – tkáňové vzorky pacienta 22341/08; 19 (BPH), 20 (PCa), 5 (PCa/BPH) – tkáňové 

vzorky pacienta 14504/09; 21 (PBH), 22 (PCa), 6 (PCa/PBH) – tkáňové vzorky pacienta 

23016/04 

Ze 17 smíšených vzorků (PCa/BPH) byla u 9 vzorků detekována alela G a u 7 vzorků 

detekována alela A. Celkově byla u 6 pacientů detekována alela G a u 4 pacientů alela A, 

jelikož bylo od několika pacientů zařazeno více smíšených tkáňových vzorků. U vzorků PCa 

byla detekována alela G ve třech případech, stejně tak tomu bylo u alely A. Z celkového počtu 

byla alela G detekována u dvou pacientů s PCa. Alela A byla detekována také u dvou pacientů 

s PCa. U pacientů s BPH byla ve dvou případech detekována alela G a pouze v jednom 

případě alela A. U pacienta 22341/08 nebylo možné na základě analýzy RFLP přesně určit, 

zda se u něj vyskytuje alela G nebo alela A, a to ve všech třech typech tkáňových vzorků. 

V tabulce č. 4 jsou uvedeny údaje o pacientech včetně detekovaných alel 

jednonukleotidového polymorfismu na základě analýzy RFLP u jednotlivých tkáňových 

vzorků. 

  



32 

 

Tabulka č. 4: Detekované alely jednonukleotidového polymorfismu po analýze RFLP 

u tkáňových vzorků jednotlivých pacientů 

Číslo pacienta Diagnóza Tkáňový vzorek Detekovaná alela 

9207/05 

PCa/BPH 1 G 

PCa/BPH 2 G 

BPH 11 G 

PCa 12 G 

PCa 13 G 

14968/08 PCa/BPH 3 G 

22341/08 

PCa/BPH 4 G/A 

BPH 17 G/A 

PCa 18 G/A 

14504/09 

PCa/BPH 5 G 

BPH 19 G 

PCa 20 G 

23016/04 

PCa/BPH 6 A 

PCa/BPH 3a A 

PCa/BPH 3b A 

BPH 21 A 

PCa 22 A 

22708/04 
PCa/BPH 1a G 

PCa/BPH 1b G 

2013/05 
PCa/BPH 2a G 

PCa/BPH 2b G 

548/05 PCa/BPH 7 A 

5742/05 PCa/BPH 8 A 

12022/09 

PCa/BPH 9 A 

PCa/BPH 14 A 

PCa 15 A 

PCa 16 A 

3225/09 PCa/BPH 10 G 

Vysvětlivky: PCa – rakovina prostaty, BPH – benigní hyperplazie prostaty, G – guanin, A - adenin 
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Izolovaná DNA z tkáňových vzorků 11, 12, 14, 15, 17 a 18 byla sekvenována ve 

Středisku sekvenování DNA při Mikrobiologickém ústavu Akademie věd České republiky,  

v. v. i., v Praze. U sekvenovaných vzorků 11 a 12 (obrázek č. 13) byla potvrzena přítomnost 

nepolymorfního kodonu GAG ve štěpném místě enzymu StuI 5´-AGGCCT-3´. 

U sekvenovaných vzorků 14 (obrázek č. 14) a 15 (obrázek č. 15) byla zjištěna přítomnost 

kodonu GAA. U těchto vzorků byla pomocí analýzy RFLP detekována alela A, která tak byla 

potvrzena sekvenováním. U sekvenovaných vzorků 17 (obrázek č. 16) a 18 byl detekován 

nepolymorfní kodon AGG, i když z analýzy RFLP (obrázek č. 12) nebylo zcela jasné, o jakou 

alelu (G/A) se jedná. Výsledky sekvenování jsou shrnuty v tabulce č. 5. 

Tabulka č. 5: Detekovaný kodon po sekvenování tkáňových vzorků 

Číslo 

pacienta 
Diagnóza 

Sekvenovaný 

tkáňový vzorek  

Detekovaný 

triplet 

Detekovaná 

alela po 

RFLP 

9207/05 
BPH 11 GAG G 

PCa 12 GAG G 

12022/09 
PCa/BPH 14 GAA A 

PCa 15 GAA A 

22341/08 
BPH 17 GAG G/A 

PCa 18 GAG G/A 

Vysvětlivky: PCa – rakovina prostaty, BPH – benigní hyperplazie prostaty, G – guanin, A - adenin 
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Obrázek č. 13: Detekovaný triplet GAG metodou přímého sekvenování ve směru 5´→3´ 

u tkáňového vzorku 12. A – adenin; G – guanin; C – cytosin; T – thymin; červeně je 

vyznačený detekovaný triplet GAG 

 

Obrázek č. 14: Detekovaný triplet GAA metodou přímého sekvenování ve směru 5´→3´ 

u tkáňového vzorku 14. A – adenin; G – guanin; C – cytosin; T – thymin; červeně je 

vyznačený detekovaný triplet GAA 
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Obrázek č. 15: Detekovaný triplet GAA metodou přímého sekvenování ve směru 5´→3´ 

u tkáňového vzorku 15. A – adenin; G – guanin; C – cytosin; T – thymin; červeně je 

vyznačený detekovaný triplet GAA 

 

Obrázek č. 16: Detekovaný triplet GAG metodou přímého sekvenování ve směru 5´→3´ 

u tkáňového vzorku 17. A – adenin; G – guanin; C – cytosin; T – thymin; červeně je 

vyznačený detekovaný triplet GAG 
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6 Diskuze 

Cílem bakalářské práce bylo detekovat jednonukleotidový polymorfismus rs6152 

v 1. exonu androgenového receptoru, který je studován pro možné spojení s rizikem vzniku 

rakoviny prostaty. 

Pro experiment bylo vybráno 11 pacientů s diagnostikovaným nádorovým onemocněním 

prostaty. U těchto pacientů bylo použito celkem 28 vzorků tkáňových biopsií (FFPE), z nichž 

u sedmi vzorků byla patologem určena oblast nádorové tkáně a u čtyř vzorků byla 

lokalizována tkáň typu benigní hyperplazie prostaty. Ze zbývajících 17 vzorků, bez 

předcházející lokalizace typu tkáně, byly získány tkáňové řezy, které byly označeny jako 

smíšené tkáňové vzorky rakoviny prostaty a benigní hyperplazie prostaty. 

Jelikož je gen pro androgenový receptor uložen na chromozomu X, u mužů neexistuje 

druhá kopie a vždy by měla být detekována pouze jedna alela. U tkáňových vzorků deseti 

testovaných pacientů byla detekovaná jedna stejná alela. Pouze u pacienta 22341/08 nebylo 

možné po analýze RFLP přesně určit, o kterou alelu se jedná. Po sekvenační analýze těchto 

vzorků metodou přímého sekvenování produktů PCR byla potvrzena přítomnost pouze alely 

G (tabulka č. 5). Stejný problém sporné interpretace výsledků RFLP byl popsán v práci 

Durďáková (2014), která za příčinu problému považovala izolaci DNA ze vzorků FFPE bez 

ohledu na typ prostatické tkáně. Z tohoto důvodu v této bakalářské práci následovala po 

analýze RFLP metoda přímého sekvenování produktů PCR.  

V této práci byl u tkáňových vzorků 14 (PCa/BPH) a 15 (PCa) pacienta 12022/09  

(tabulka č. 4 a č. 5) po sekvenační analýze detekován polymorfní kodon GAA potvrzující 

přítomnost alely A. U polymorfismu rs6152 se ovšem záměnou alely G za alelu A na třetím 

místě kodonu nemění kódovaná aminokyselina. U pacienta 9207/05 byla pomocí sekvenační 

analýzy potvrzena detekce nepolymorfního kodonu GAG (alela G) u obou testovaných vzorků 

PCa a BPH (tabulka č. 4 a č. 5). Potenciální přítomnost obou alel v testovaných vzorcích PCa, 

BPH a PCa/BPH u pacienta 22341/08 po analýze RFLP (tabulka č. 4) tak byla vyvrácena 

použitím přesnější metody přímého sekvenování produktů PCR (tabulka č. 5). Z těchto 

výsledků vyplývá, že prostatická tkáň pacienta v různém stadiu rakoviny prostaty je nositelem 

vždy jen jedné ze dvou alel polymorfismu rs6152. 

Durďáková (2014) a Robles-Fernandez (2017) neprokázali, že tento SNP 1. exonu AR, 

který spočívá v záměně alely G za alelu A, souvisí se zvýšeným rizikem rakoviny prostaty. 
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V bakalářské práci Durďáková (2014) byla sledována četnost výskytu obou alel u 52 vzorků 

FFPE, u nichž byl specifikován typ odebrané tkáně – nádorová tkáň prostaty a nenádorová 

tkáň (normální tkáň, benigní hyperplazie prostaty a prostatická intraepiteliání neoplazie). 

Četnost alely A byl vyšší u nádorové prostatické tkáně než u tkáně nenádorové. Statistické 

vyhodnocení dle Pearsona ukázalo slabou korelaci 0,08 v případě alely G mezi tkání 

nádorovou a nenádorovou, zatímco v případě alely A byl výsledek 0,12, přičemž  

hodnota 0 znamená žádnou korelaci. Výsledek tak naznačoval vyšší, i když neprůkaznou 

souvislost mezi výskytem alely A a typem prostatické tkáně.  

Hayes et al. (2005) popsal významnou spojitost mezi přítomností alely A a sníženým 

rizikem vzniku metastazujících stádií rakoviny prostaty. Studie uvádí výrazně nižší četnost 

alely A u rakoviny prostaty ve stádiu metastáz, než u méně pokročilých stádií tohoto 

onemocnění. V této bakalářské práci byl u 11 pacientů detekován přibližně stejný počet 

jedinců s alelou G a alelou A. Na rozdíl od předcházejících studií byl v této práci zvolen jiný 

přístup k analýze tkáňových vzorků. Detekce polymorfních alel nebyla prováděna u souboru 

tkáně nádorové a nenádorové od maximálního počtu pacientů, ale byly použity vzorky FFPE 

od 11 testovaných pacientů (tabulka č. 4), u nichž byl patologem určen typ nádorové 

a nenádorové (benigní hyperplazie prostaty) tkáně.  

Výsledkem analýzy RFLP a sekvenování bylo zjištění, že výskyt alely je u jedince vždy 

shodný bez ohledu na typ nádorové nebo nenádorové prostatické tkáně. Jelikož byla 

detekována vždy stejná alela u sledovaných typů nádorové a nenádorové tkáně konkrétního 

pacienta, nelze potvrdit souvislost výskytu alely A s rakovinou prostaty. 
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7 Závěr 

Cílem této bakalářské práce bylo detekovat jednonukleotidový polymorfismus v 1. exonu 

androgenového receptoru, označovaný rs6152, G1733A nebo také E211 G>A, u DNA 

izolované z tkáňových vzorků biopsií od pacientů s diagnostikovanou rakovinou prostaty, 

které byly fixovány formalínem a zality do parafínu. 

V rámci teoretické části byla vypracována literární rešerše zaměřená na stavbu a funkci 

androgenového receptoru, rakovinu prostaty a popis polymorfismu v 1. exonu androgenového 

receptoru. 

V experimentální části byl jednonukleotidový polymorfismus rs6152 detekován pomocí 

polymerázové řetězové reakce a analýzy RFLP z 28 tkáňových vzorků FFPE od 11 pacientů 

s rakovinou prostaty. U vzorků FFPE byl diagnostikován úsek nebo oblast prostatické tkáně 

odpovídající typu benigní hyperplazie prostaty, rakovině prostaty a kromě toho byly použity 

vzorky FFPE bez bližší specifikace tkáně benigní či nádorové. Polymorfní alela A byla 

detekována u 11 tkáňových vzorků, alela G byla přítomna v 17 tkáňových vzorcích. 

Z celkového počtu 11 pacientů byla polymorfní alela A detekována u čtyř pacientů. 

Potenciální přítomnost obou alel v testovaných vzorcích PCa a BPH po analýze RFLP 

byla vyvrácena použitím přesnější metody přímého sekvenování produktů PCR, a to detekcí 

nepolymorfní alely G. U dvou vzorků s detekovanou alelou A po analýze RFLP byl po 

sekvenování nalezen kodon GAA, potvrzující tak přítomnost alely A. Sekvenováním a detekcí 

kodonu GAG byla u vzorků PCa a BPH od jednoho pacienta potvrzena nepolymorfní alela G. 

Výsledkem experimentální části této bakalářské práce je zjištění, že prostatická tkáň pacienta 

v různém stadiu rakoviny prostaty je nositelem vždy jen jedné ze dvou alel sledovaného 

jednonukleotidového polymorfismu v 1. exonu androgenového receptoru. 

Na rozdíl od předcházejících studií byl v této práci zvolen jiný přístup k analýze 

tkáňových vzorků. Detekce polymorfních alel nebyla prováděna u souboru tkáně nádorové 

a nenádorové od nekonkrétního počtu pacientů, ale byly použity vzorky FFPE od 

11 testovaných pacientů, u nichž byl specifikován typ prostatické tkáně. Výsledkem analýzy 

RFLP a sekvenování bylo zjištění, že výskyt alely je u jedince vždy shodný bez ohledu na typ 

nádorové nebo nenádorové prostatické tkáně.  
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